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Pvul (7)
Sgfl (6) EcoNI (96)
1 GGATCTGCGATCGCTCCGGTGCCCGTCAGTGGGCAGAGCGCACATCGCCCACAGTCCCCGAGAAGTTGGGGGGAGGGGTCGGCAATTGAACGGGTGCCTA

101 GAGAAGGTGGCGCGGGGTAAACTGGGAAAGTGATGTCGTGTACTGGCTCCGCCTTTTTCCCGAGGGTGGGGGAGAACCGTATATAAGTGCAGTAGTCGCC

Bsu36l (291)
Pspl14061 (203) EcoNI (287)
201 GTGAACGTTCTTTTTCGCAACGGGTTTGCCGCCAGAACACAGCTGAAGCTTCGAGG

301
NgoMIV (441)
401
Kasl (535) Agel (552) BamHI (578)
501 CTGAGATCACCGGTCATCATGAGTGGGCTCTACAGGATCCTGGTCCAGCTGGAACA
»- 1* M S G L Y R I L V QL E Q

601 AAGTCCATATGTGAAGACCGTGCCTTTGAACATGAGAAGGGATTTTTTTTTCCTGGTTGTAACCTGGATGCCTAAGACAGTCAAGATGAATGGGAGCAGC
13 S P YV KTVPLNMRIRDTFEFTFTFLVVTITWMPI KTVIKMNGS S
701 TTTGTGCCATCTCTACAGCTCCTGCTCATGTTAGTAGGATTTTCTCTGCCGCCTGTGGCAGAGACATATGGGTTCAACAAGTGCACACAGTATGAATTTG
47 F V P S L Q L L LMLV GFSLZPZPVATETYSGTFNIKTCTU QY ETF

Dralll (805)
801 ATATTCACCATGTGCTCTGCATTAGGAAGAAGATCACCAACTTGACAGAGGCCATTAGTGACATACCTAGATATACTACTCACCTTAACCTCACACACAA
80D | H H V L C1 R KIK 1 T NLTEATI SDTIPRYTTHLNTLTHN
901 CGAAATTCAAGTCCTCCCTCCCTGGAGTTTTACCAATCTGTCTGCTCTGGTGGACTTGAGACTAGAGTGGAACTCAATTTGGAAGATCGACGAAGGTGCC
113 E | Q VL P P WS F T NL SALVDULTZ RLTEWMWNSTIWTZ KTI DEGA
1001 TTTAGGGGACTTGAAAATTTGACTCTGCTGAATTTAGTGGAAAATAAGATTCAAAGTGTGAATAACTCCTTTGAGGGCCTGTCCAGCCTGAAGACCCTGC
147 F R G L E N L T L L NLVENSIKTIQSVNNSTFTETSGLSSTLZIKTHL
1101 TCCTGAGCCATAATCAGATTACCCATATTCACAAAGACGCCTTCACTCCTCTAATCAAATTGAAATATTTGAGCCTATCTCGAAACAACATTAGCGATTT
180 L L S H N Q I T H I HKDATFTUPULI KLIKVYTULSTULSTZ RNNISTUDTF
AvrIl (1288)
1201 TTCTGGTATTCTTGAAGCAGTCCAGCATCTTCCATGCCTGGAGCGCCTTGATCTAACTAACAACAGCATCATGTACTTGGACCACAGCCCTAGGTCACTG
213 S G I L E AV QHLUPCLTET RTLTUDTLTNNSTIMYULDUHSZ&PR RS.L
1301 GTTTCTCTGACCCACCTGAGTTTTGAGGGGAACAAACTAAGGGAGTTAAACTTCTCTGCTTTGTCATTACCTAACTTAACCAATCTAAGTGCTTCCCGGA
247 V. S L T HL S F E GNJIKULT RTETLNTFSALSLZPNLTNLSASTR
1401 ATGGCAATAAAGTCATTCAGAATGTGTATCTTAAAACTCTGCCCCAACTTAAAAGCTTGAATCTGAGTGGAACGGTGATAAAATTGGAAAATCTTTCGGC
280N G N K V I Q NV Y L K TLPQLJIKSULNLSSGTUV I KLTENTLSA
PstI (1507) Tth111I (1550)
1501 CAAACACCTGCAGAATCTAAGAGCTATGGATCTCAGTAATTGGGAGCTTAGACATGGTCACTTAGATATGAAAACTGTTTGTCACCTGCTCGGAAACCTA
313 K H L Q NLRAMUDTLSNMWETLU RUHGHLTUDMIKTVCHTLTLGNIL
PshAI (1690)
1601 CCCAAGTTAGAGACACTGGTTTTTCAGAAAAATGTCACCAATGCAGAGGGCATTAAGCAGCTGGCAAAGTGCACCAGGCTCTTGTTCCTTGACCTGGGTC

347w P K L E T L VF QK NV TNAESGI KQLAIKTCTR RILILTFTULUDTVLG
1701 AAAACAGTGACTTGATTTATCTCAATGACAGCGAGTTCAATGCTCTGCCCAGTCTCCAAAAACTGAATTTGAACAAGTGCCAGCTCTCCTTCATCAACAA
380k Q N S D L I Y L NDSETF NALUPSLQKULNLNKTCQLSF I NN

BgllI (1836)
1801 CAGGACCTGGAGTTCCTTGCAGAACTTGACCAGCCTA%ATCTGAGCCACAACAAGTTTAAAAGCTTTCCAGATTTTGCATTTTCCCCCTTGAAGCACTTG
413 R T W S S L Q NL TS LDULSUHNIKTFIKSTFZPDTFATFSUPLIKHIL
1901 GAGTTTCTCTCTCTTTCAAGAAACCCCATCACAGAACTCAATAATCTGGCCTTTAGTGGGCTATTTGCACTGAAGGAGCTCAACTTGGCTGCATGTTGGA
447 E F L S L S R NP I TELNNLATFSGLTFALTZIKTETLNTLAAT CW

Bglll (2052)
2001 TTGTAACAATTGACAGGTATTCCTTTACTCAGTTTCCAAACTTAGAGGTCTTAGATCTTGGAGACAACAATATTCGGACTCTCAACCACGGAACCTTCCG

4801 v T | D R Y S F T QF P NLEVLDLGDNNIIRTLNHGTTFR
2101 ACCTCTGAAAAAACTCCAGTCTTTGATTCTTTCCCACAACTGCCTAAAAATCCTGGAGCCAAATTCGTTTTCTGGTCTCACTAACCTACGTTCCCTTGAC
513 P L K KL QSUL 1 L SHNTCLZ KTILEPNSTFSSGLTNTLRSTLTD

BsrGI (2204)
2201 CTGATGTACAACAGCTTGTCATATTTTCATGAACACCTTTTCTCGGGCCTTGAAAAGCTTCTGATTTTGAAACTTGGTTTTAATAAGATCACATATGAAA
547 L M Y N S L S Y F HEWHULTFSGLEJIKTULTUL I L KULGTFNIK I T Y E
2301 CTACTAGGACCCTTCAGTATCCTCCATTTATAAAGCTCAAGTCTTTGAAACAGCTTAACCTAGAAGGACAAAGACACGGGATTCAGGTTGTTCCGAGCAA
58T T R T L Q Y P P F I K L K S L KQLNULTEGQRHGI QV VP SN
2401 CTTTTTCCAAGGATTGGGTAGTTTGCAGGAGTTACTCTTAGGAAAAAATCCCTCTGTATTCCTGGACCACCACCAATTTGACCCTCTGATTAACCTCACA
613 F F Q G L G S L Q E L L L G KNWPSVF LDHHOQFD®PTL I NLT
EcoRV (2506) BsaBI (2524)
2501 AAGTTGGATATCTCAGGAACAAAAGATGGAGATCGAAGCCTCTATTTAAATGCTTCCTTATTCCAAAACCTCAAAAGGCTAAAGATCCTCCGCCTTGAAA
647 K L D I S G T K bD G DR S L YL NASLTFQNULIKU RLK I L R L E
BspLU11I (2627) Asel (2689)
2601 ATAACAACTTAGAGTCACTGGTTCCTGACATGTTCTCCAGCTTACAGAGCCTCCAGGTCTTTTCTTTAAGATTCAACAACTTGAAGGTCATTAATCAAAG
680N N N L E S L VP DMTF S SL QSLQVFSLI RTFNNLIK KV I NAQS
2701 TCATCTGAAGAATCTGAAATCACTGATGTTTTTTGATGTCTATGGGAACAAACTTCAGTGCACCTGTGACAATTTGTGGTTCAAGAACTGGTCAATGAAC
713 H L K NL K S LMTFFDVYGNZIKILAOQCTT CUDNLMWTFIKNMWSMN
BspEI (2825)
2801 ACAGAGGAGGTCCACATCCCCTTCCTCCGGAGCTATCCCTGTCAGCAGCCAGGCAGCCAGAGTTTACTTATAGATTTTGATGATGCCATGTGTAATTTTG
747" T E E VH I P F L RSYPCOQQPSGSOAQSULUL1I DFDUDAMTECNF



Ncol (2948)
2901 ACTTGGGAAAGGTCTACTTCTTATGTTCCTTCAGTATGGTCCTCAGCACCATGGTTTTCTCTTGGTTCAGTACCAAGATGATTGCATCTCTGTGGTATGG
780D L G K VY F L CSF SMVLSTMVF SWTFSTIKMIASTLWYG
BsrGI (3002) Acc651 (3020)
3001 TTTGTACATATGTAGGGCCTGGTACCTCACTAAATGGCACAAAACGGAGAAGAAGTTCTTATATGATGCGTTTGTCTCTTTCTCGGCCACTGATGAGGCA
813 L Y | C R A WY L T KWWHIKTEI KI KT FLYDATFVSF SATTDTE A
Bst11071  (3103) EcoRV (3193)
3101 TGGGTATACAAAGAGCTTGTTCCAGCCCTAGAACAAGGCAGCCAGACCACCTTTAAACTCTGTCTTCACCAACGGGATTTTGAACCAGGCATTGATATCT
847 W V Y K E L VP A L E QG S QTTT FKULT CLUH QRIDTFEU®PGI D
3201 TCGAGAACATCCAGAATGCTATTAACACAAGCAGGAAAACCTTGTGCGTAGTCAGTAACCACTACCTACACAGTGAATGGTGCCGACTTGAAGTCCAGCT
880FF E N I Q NA I N T SR K TULOCVV S NUHYULHSTEWT CR RILTEVQL
Nhel (3301)
3301 GGCTAGCATGAAGATGTTTTATGAGCACAAGGATGTCATTATCTTGATCTTCCTTGAAGAGATTCCGAACTATAAGCTGTCCAGCTACCACCGACTCAGG
913 A S M K M F Y E H K DV I I L I F L E E I P NY KL S S Y HR LR
BstXI (3454)
3401 AAACTCATAAACAAACAGACGTTTATCACTTGGCCGGACAGTGTTCACCAGCAGCCACTTTTCTGGGCTCGCATCAGAAATGCGTTGGGCAAGGAGACTG
947 K L I N K Q T F I T WP DS V HQQPLFWARI RNALGTIKET
BamHI (3535)
3501 TGGAGAAAGAAAATACACATCTAATTGTTGTTGAGGGATCCTATCCCTATGATGTGCCAGACTATGCTGGCTATCCATATGATGTTCCTGATTATGCTGG
980V E K E N T H L I VVEGSYPYDV?PDYA AGYUPYDVZPDYASG
Mscl  (3638)
Nhel (3632)

3601 ATACCCTTATGATGTGCCAGACTATGCCTAAAGCTAGCTGGCCAGACATGATAAGATACATTGATGAGTTTGGACAAACCACAACTAGAATGCAGTGAAA
1013 Y P Y D V P D Y A o

Hpal (3770)
3701 AAAATGCTTTATTTGTGAAATTTGTGATGCTATTGCTTTATTTGTAACCATTATAAGCTGCAATAAACAAGTTAACAACAACAATTGCATTCATTTTATG

EcoRI (3866)
3801 TTTCAGGTTCAGGGGGAGGTGTGGGAGGTTTTTTAAAGCAAGTAAAACCTCTACAAATGTGGTATGGAATTCTAAAATACAGCATAGCAAAACTTTAACC
e

3901 TCCAAATCAAGCCTCTACTTGAATCCTTTTCTGAGGGATGAATAAGGCATAGGCATCAGGGGCTGTTGCCAATGTGCATTAGCTGTTTGCAGCCTCACCT

4001 TCTTTCATGGAGTTTAAGATATAGTGTATTTTCCCAAGGTTTGAACTAGCTCTTCATTTCTTTATGTTTTAAATGCACTGACCTCCCACATTCCCTTTTT

4101 AGTAAAATATTCAGAAATAATTTAAATACATCATTGCAATGAAAATAAATGTTTTTTATTAGGCAGAATCCAGATGCTCAAGGCCCTTCATAATATCCCC

4201 CAGTTTAGTAGTTGGACTTAGGGAACAAAGGAACCTTTAATAGAAATTGGACAGCAAGAAAGCGAGCTTCTAGCTTTAGTTCCTGGTGTACTTGAGGGGG
+414 ¢« N R T Y K L P
4301 ATGAGTTCCTCAATGGTGGTTTTGACCAGCTTGCCATTCATCTCAATGAGCACAAAGCAGTCAGGAGCATAGTCAGAGATGAGCTCTCTGCACATGCCAC
13241 L E E I T T K VL KGNWME I L VFCDUPAYUDS 11 L EIRT CMSGSC
BstXI (4409)
4401 AGGGGCTGACCACCCTGATGGATCTGTCCACCTCATCAGAGTAGGGGTGCCTGACAGCCACAATGGTGTCAAAGTCCTTCTGCCCGTTGCTCACAGCAGA
99¢ P S V V R I S R DV E D S Y P HR VAV I T DFDIKI QGNS VA S
Stul (4544)

4501 CCCAATGGCAATGGCTTCAGCACAGACAGTGACCCTGCCAATGTAGGCCTCAATGTGGACAGCAGAGATGATCTCCCCAGTCTTGGTCCTGATGGCCGCC
664 G | A I A E A CV T VU R G I YA E | HVA S | I E G T K T R I A A
4601 CCGACATGGTGCTTGTTGTCCTCATAGAGCATGGTGATCTTCTCAGTGGCGACCTCCACCAGCTCCAGATCCTGCTGAGAGATGTTGAAGGTCTTCATGA

324G V H H K NDEYLMTI KETAVEUVLTETLDI QQS I NFTIKM-
Asel (4752)
4701 TGGCCCTCCTATAGTGAGTCGTATTATACTATGCCGATATACTATGCCGATGATTAATTGTCAAAACAGCGTGGATGGCGTCTCCAGCTTATCTGACGGT
el

4801 TCACTAAACGAGCTCTGCTTATATAGACCTCCCACCGTACACGCCTACCGCCCATTTGCGTCAATGGGGCGGAGTTGTTACGACATTTTGGAAAGTCCCG

Spel (4907)
4901 TTGATTTACTAGTCAAAACAAACTCCCATTGACGTCAATGGGGTGGAGACTTGGAAATCCCCGTGAGTCAAACCGCTATCCACGCCCATTGATGTACTGC
S -

SnaBI (5035)
5001 CAAAACCGCATCATCATGGTAATAGCGATGACTAATACGTAGATGTACTGCCAAGTAGGAAAGTCCCATAAGGTCATGTACTGGGCATAATGCCAGGCGG

5101 GCCATTTACCGTCATTGACGTCAATAGGGGGCGTACTTGGCATATGATACACTTGATGTACTGCCAAGTGGGCAGTTTACCGTAAATACTCCACCCATTG

5201 ACGTCAATGGAAAGTCCCTATTGGCGTTACTATGGGAACATACGTCATTATTGACGTCAATGGGCGGGGGTCGTTGGGCGGTCAGCCAGGCGGGCCATTT

Pacl (5326)
Pstl (5319)

Sdal (5318) BspLUL11I (5336)
5301 ACCGTAAGTTATGTAACGCCTGCAGGTTAATTAAGAACATGTGAGCAAAAGGCCAGCAAAAGGCCAGGAACCGTAAAAAGGCCGCGTTGCTGGCGTTTTT
e

5401 CCATAGGCTCCGCCCCCCTGACGAGCATCACAAAAATCGACGCTCAAGTCAGAGGTGGCGAAACCCGACAGGACTATAAAGATACCAGGCGTTTCCCCCT

5501 GGAAGCTCCCTCGTGCGCTCTCCTGTTCCGACCCTGCCGCTTACCGGATACCTGTCCGCCTTTCTCCCTTCGGGAAGCGTGGCGCTTTCTCATAGCTCAC

5601 GCTGTAGGTATCTCAGTTCGGTGTAGGTCGTTCGCTCCAAGCTGGGCTGTGTGCACGAACCCCCCGTTCAGCCCGACCGCTGCGCCTTATCCGGTAACTA

5701 TCGTCTTGAGTCCAACCCGGTAAGACACGACTTATCGCCACTGGCAGCAGCCACTGGTAACAGGATTAGCAGAGCGAGGTATGTAGGCGGTGCTACAGAG




5801

5901

6001

6101
6201

TTCTTGAAGTGGTGGCCTAACTACGGCTACACTAGAAGAACAGTATTTGGTATCTGCGCTCTGCTGAAGCCAGTTACCTTCGGAAAAAGAGTTGGTAGCT

CTTGATCCGGCAAACAAACCACCGCTGGTAGCGGTGGTTTTTTTGTTTGCAAGCAGCAGATTACGCGCAGAAAAAAAGGATCTCAAGAAGATCCTTTGAT

Eagl (6086)
Pacl (6066) NotI (6085)
CTTTTCTACGGGGTCTGACGCTCAGTGGAACGAAAACTCACGTTAAGGGATTTTGGTCATGGCTAGTTAATTAACATTTAAATC AGCGGCCGCAATAAAA

TATCTTTATTTTCATTACATCTGTGTGTTGGTTTTTTGTGTGAATCGTAACTAACATACGCTCTCCATCAAAACAAAACGAAACAAAACAAACTAGCAAA
ATAGGCTGTCCCCAGTGCAAGTGCAGGTGCCAGAACATTTCTCTATCGAA
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