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Pvul (7)
Sgfl (6) EcoNI (96)
1 GGATCTGCGATCGCTCCGGTGCCCGTCAGTGGGCAGAGCGCACATCGCCCACAGTCCCCGAGAAGTTGGGGGGAGGGGTCGGCAATTGAACGGGTGCCTA

101 GAGAAGGTGGCGCGGGGTAAACTGGGAAAGTGATGTCGTGTACTGGCTCCGCCTTTTTCCCGAGGGTGGGGGAGAACCGTATATAAGTGCAGTAGTCGCC

Bsu36l (291)
Pspl14061 (203) EcoNI (287)
201 GTGAACGTTCTTTTTCGCAACGGGTTTGCCGCCAGAACACAGCTGAAGCTTCGAGG

301
NgoMIV (441)
401
BspHI (560)
Agel (552) BamHI (578)
501 CTGAGATCACCGGTCATCATGAGTGGGCTCTACAGGATCCTGGTCCAGCTGGAACA
- iI*M S G L Y R I L V QL E Q

601 AAGTCCATATGTGAAGACCGTGCCTTTGAACATGAGAAGGGATTTTTTTTTCCTGGTTGTAACCTGGATGCCTAAGACAGTCAAGATGAATGGGAGCAGC
13 S P YV KTV PLNMRRIDTFTFTFLVVTITWMZPIKTVIKMMNGS S
701 TTTGTGCCATCTCTACAGCTCCTGCTCATGTTAGTAGGATTTTCTCTGCCGCCTGTGGCAGAGACATATGGGTTCAACAAGTGCACACAGTATGAATTTG
47 F V P S L Q L L LMLV GFSLUPZPVATETYGTFNZKT CTNOQYEF
Dralll (805)
801 ATATTCACCATGTGCTCTGCATTAGGAAGAAGATCACCAACTTGACAGAGGCCATTAGTGACATACCTAGATATACTACTCACCTTAACCTCACACACAA
80D | H H V L C 1 R K K I T NL TEAI SDI P RY TTHLNTLTHN
901 CGAAATTCAAGTCCTCCCTCCCTGGAGTTTTACCAATCTGTCTGCTCTGGTGGACTTGAGACTAGAGTGGAACTCAATTTGGAAGATCGACGAAGGTGCC
113 E I Q VL P P WS F TNULSAL VDL RLTEMWNSII WZK I DEGA
1001 TTTAGGGGACTTGAAAATTTGACTCTGCTGAATTTAGTGGAAAATAAGATTCAAAGTGTGAATAACTCCTTTGAGGGCCTGTCCAGCCTGAAGACCCTGC
147 F R G L E N L T L L NL VENJIKI QS VNNJSTFTESGL S S L K TL
1101 TCCTGAGCCATAATCAGATTACCCATATTCACAAAGACGCCTTCACTCCTCTAATCAAATTGAAATATTTGAGCCTATCTCGAAACAACATTAGCGATTT
180L L S H NQ I T H !l HKDATFT®PL I KLIKYLSLSURNNISDTF
AvrIl (1288)
1201 TTCTGGTATTCTTGAAGCAGTCCAGCATCTTCCATGCCTGGAGCGCCTTGATCTAACTAACAACAGCATCATGTACTTGGACCACAGCCCTAGGTCACTG
213 S G I L E AV QHULUPCLEI RLUDTLTNNSIT MY LDWHSUPRSL
1301 GTTTCTCTGACCCACCTGAGTTTTGAGGGGAACAAACTAAGGGAGTTAAACTTCTCTGCTTTGTCATTACCTAACTTAACCAATCTAAGTGCTTCCCGGA
247 V. S L T H L S F E GNIK L R ELNTFSALSLUPNLTNLSASR
1401 ATGGCAATAAAGTCATTCAGAATGTGTATCTTAAAACTCTGCCCCAACTTAAAAGCTTGAATCTGAGTGGAACGGTGATAAAATTGGAAAATCTTTCGGC
280N G N K VI Q NV Y L K TLPQLIKJSULNLSSGTUVI KL ENLSA
Pstl (1507) Tth111I (1550)
1501 CAAACACCTGCAGAATCTAAGAGCTATGGATCTCAGTAATTGGGAGCTTAGACATGGTCACTTAGATATGAAAACTGTTTGTCACCTGCTCGGAAACCTA
313 K HL QNLRAMUDTU L SN NMWETL R RUHGHTLIUDMI KTV CHTLTILGNIL
PshAI (1690)
1601 CCCAAGTTAGAGACACTGGTTTTTCAGAAAAATGTCACCAATGCAGAGGGCATTAAGCAGCTGGCAAAGTGCACCAGGCTCTTGTTCCTTGACCTGGGTC

347h P K L E T L VF QK NV T NAEGI KQLAKTZ CTRILTULTFILUDTLG
1701 AAAACAGTGACTTGATTTATCTCAATGACAGCGAGTTCAATGCTCTGCCCAGTCTCCAAAAACTGAATTTGAACAAGTGCCAGCTCTCCTTCATCAACAA
380kQ N S D L I Y L ND S EF NAL P S L QKWL NLNKTCOQLSF I NN

BgllI (1836)
1801 CAGGACCTGGAGTTCCTTGCAGAACTTGACCAGCCTA%ATCTGAGCCACAACAAGTTTAAAAGCTTTCCAGATTTTGCATTTTCCCCCTTGAAGCACTTG
413 R T W S S L Q NL T SLDULSUHNIKTFIKTSTFU®PDTFATFSPLIKHIL
1901 GAGTTTCTCTCTCTTTCAAGAAACCCCATCACAGAACTCAATAATCTGGCCTTTAGTGGGCTATTTGCACTGAAGGAGCTCAACTTGGCTGCATGTTGGA
447 E F L S L S R NP I T ELNNULATFSGLTFALIKTETLNLAATCW

Bglll (2052)

2001 TTGTAACAATTGACAGGTATTCCTTTACTCAGTTTCCAAACTTAGAGGTCTTAGATCTTGGAGACAACAATATTCGGACTCTCAACCACGGAACCTTCCG
4801 Vv T | D R Y S F T Q F P NLTEUVTLUDTLGDNNIRTILNIUHGTTFR
2101 ACCTCTGAAAAAACTCCAGTCTTTGATTCTTTCCCACAACTGCCTAAAAATCCTGGAGCCAAATTCGTTTTCTGGTCTCACTAACCTACGTTCCCTTGAC
513 P L K K L Q S L I L SHNTZ CLZ KTILE®PNSTFSGLTNTLT RSTLTD

BstGI (2204) BspHI (2226)

2201 CTGATGTACAACAGCTTGTCATATTTTCATGAACACCTTTTCTCGGGCCTTGAAAAGCTTCTGATTTTGAAACTTGGTTTTAATAAGATCACATATGAAA
547 L M Y N S L S Y F HEHLTFSGLTETZKTLTLTIILTZ KTLTGTFNTZKTI TYE
2301 CTACTAGGACCCTTCAGTATCCTCCATTTATAAAGCTCAAGTCTTTGAAACAGCTTAACCTAGAAGGACAAAGACACGGGATTCAGGTTGTTCCGAGCAA
56T T R T L Q Y P P F I KL K S L KQLNLTETGU QQRUHGI QV VP SN
2401 CTTTTTCCAAGGATTGGGTAGTTTGCAGGAGTTACTCTTAGGAAAAAATCCCTCTGTATTCCTGGACCACCACCAATTTGACCCTCTGATTAACCTCACA
613 F F Q G L 6 S L Q E L LLGIKNPSVFLUDUHHOQQFTUDTPTULTINTLT

EcoRV (2506) BsaBI (2524)
2501 AAGTTGGATATCTCAGGAACAAAAGATGGAGATCGAAGCCTCTATTTAAATGCTTCCTTATTCCAAAACCTCAAAAGGCTAAAGATCCTCCGCCTTGAAA
647 K L D I S 6 T K D G DR S LY LNASTILTFI QNTLTI KT RLTIKTI LR RTLE
BspLUI1I (2627) Asel (2689)
2601 ATAACAACTTAGAGTCACTGGTTCCTGACATGTTCTCCAGCTTACAGAGCCTCCAGGTCTTTTCTTTAAGATTCAACAACTTGAAGGTCATTAATCAAAG
680N N N L E S L VP DMTF S SLQSLOQVTFSLTZ RTFNNLTIKUVINA QS
2701 TCATCTGAAGAATCTGAAATCACTGATGTTTTTTGATGTCTATGGGAACAAACTTCAGTGCACCTGTGACAATTTGTGGTTCAAGAACTGGTCAATGAAC
713 H L K NL K SLMTFTFDUVYGNZEKTLAI QCTT CDNTLMWTFI KNMWSMN
BspEI (2825)
2801 ACAGAGGAGGTCCACATCCCCTTCCTCCGGAGCTATCCCTGTCAGCAGCCAGGCAGCCAGAGTTTACTTATAGATTTTGATGATGCCATGTGTAATTTTG
7247 T F F V. H I P F I R S Y P C OO P G S OZSI1 I I DFDDAMTECNF



Ncol (2948)
2901 ACTTGGGAAAGGTCTACTTCTTATGTTCCTTCAGTATGGTCCTCAGCACCATGGTTTTCTCTTGGTTCAGTACCAAGATGATTGCATCTCTGTGGTATGG
780D L G K VY F L CSF SMVLSTMVF SWTFSTIKMIASTLWYG
BsrGI (3002) Acc651 (3020)
3001 TTTGTACATATGTAGGGCCTGGTACCTCACTAAATGGCACAAAACGGAGAAGAAGTTCTTATATGATGCGTTTGTCTCTTTCTCGGCCACTGATGAGGCA
813 L Y I C R A WY L T KWWHIKTEI KI KT FLYDATFV S F SATTDTE A
Bst11071  (3103) EcoRV (3193)
3101 TGGGTATACAAAGAGCTTGTTCCAGCCCTAGAACAAGGCAGCCAGACCACCTTTAAACTCTGTCTTCACCAACGGGATTTTGAACCAGGCATTGATATCT
847P W V Y K E L VP A L E QG S QTTT FKULT CLUH QRIDTFEU®PGI D
3201 TCGAGAACATCCAGAATGCTATTAACACAAGCAGGAAAACCTTGTGCGTAGTCAGTAACCACTACCTACACAGTGAATGGTGCCGACTTGAAGTCCAGCT
880FF E N I Q NA I N T SR K TULOCVV S NUHYLHSTEWT C R RILTEVQL
Nhel (3301)
3301 GGCTAGCATGAAGATGTTTTATGAGCACAAGGATGTCATTATCTTGATCTTCCTTGAAGAGATTCCGAACTATAAGCTGTCCAGCTACCACCGACTCAGG
913 A S M K M F Y E H K DV I I L I F L E E I P NY KL S S Y HR LR
BstXI (3454)
3401 AAACTCATAAACAAACAGACGTTTATCACTTGGCCGGACAGTGTTCACCAGCAGCCACTTTTCTGGGCTCGCATCAGAAATGCGTTGGGCAAGGAGACTG

947 K L I N K Q T F I T WP DSV HQQPTLTFWARTIIRNALGTKET
Xhol (3538) Nhel (3573)
PshAI (3536) EcoRI (3567)

3501 TGGAGAAAGAAAATACACATCTAATTGTTGTTGAGTGACTCGAGTCTTAACAATCCCAAACCCGGCTGAATTCGCTAGCTCGACATGATAAGATACATTG
980V E K E N T H L I V V E e
3601 ATGAGTTTGGACAAACCACAACTAGAATGCAGTGAAAAAAATGCTTTATTTGTGAAATTTGTGATGCTATTGCTTTATTTGTGAAATTTGTGATGCTATT

Hpal (3736)
3701 GCTTTATTTGTAACCATTATAAGCTGCAATAAACAAGTTAACAACAACAATTGCATTCATTTTATGTTTCAGGTTCAGGGGGAGGTGTGGGAGGTTTTTT

EcoRI (3832)
3801 AAAGCAAGTAAAACCTCTACAAATGTGGTATGGAATTCTAAAATACAGCATAGCAAAACTTTAACCTCCAAATCAAGCCTCTACTTGAATCCTTTTCTGA
> -

3901 GGGATGAATAAGGCATAGGCATCAGGGGCTGTTGCCAATGTGCATTAGCTGTTTGCAGCCTCACCTTCTTTCATGGAGTTTAAGATATAGTGTATTTTCC

Sapl (4014)
4001 CAAGGTTTGAACTAGCTCTTCATTTCTTTATGTTTTAAATGCACTGACCTCCCACATTCCCTTTTTAGTAAAATATTCAGAAATAATTTAAATACATCAT

4101 TGCAATGAAAATAAATGTTTTTTATTAGGCAGAATCCAGATGCTCAAGGCCCTTCATAATATCCCCCAGTTTAGTAGTTGGACTTAGGGAACAAAGGAAC

4201 CTTTAATAGAAATTGGACAGCAAGAAAGCGAGCTTCTAGCTTTAGTTCCTGGTGTACTTGAGGGGGATGAGTTCCTCAATGGTGGTTTTGACCAGCTTGC
4494 ¢ N R T Y K L P I L E E I T T K V L K G
BstXI (4375)

4301 CATTCATCTCAATGAGCACAAAGCAGTCAGGAGCATAGTCAGAGATGAGCTCTCTGCACATGCCACAGGGGCTGACCACCCTGATGGATCTGTCCACCTC
121244 N M E | L VF CDPAY DS 1 L ERT CMGTC®PSVVRI SRDVE
4401 ATCAGAGTAGGGGTGCCTGACAGCCACAATGGTGTCAAAGTCCTTCTGCCCGTTGCTCACAGCAGACCCAATGGCAATGGCTTCAGCACAGACAGTGACC
884 D S Y P HR VA VI T DFDJI KU QGNSVASGI A1l AEATCVTYV

Stul (4510)
4501 CTGCCAATGTAGGCCTCAATGTGGACAGCAGAGATGATCTCCCCAGTCTTGGTCCTGATGGCCGCCCCGACATGGTGCTTGTTGTCCTCATAGAGCATGG
544R G | Y A E | H V A S | Il E G T K T R I A A GV HHIKNDEY L MT
4601 TGATCTTCTCAGTGGCGACCTCCACCAGCTCCAGATCCTGCTGAGAGATGTTGAAGGTCTTCATGGTGGCCCTCCTATAGTGAGTCGTATTATACTATGC
214 | K E T AV E VL EL D QQS I NFTK M-
Asel (4718)
4701 CGATATACTATGCCGATGATTAATTGTCAAAACAGCGTGGATGGCGTCTCCAGCTTATCTGACGGTTCACTAAACGAGCTCTGCTTATATAGACCTCCCA
o

Spel (4873)
4801 CCGTACACGCCTACCGCCCATTTGCGTCAATGGGGCGGAGTTGTTACGACATTTTGGAAAGTCCCGTTGATTTACTAGTCAAAACAAACTCCCATTGACG
-

4901 TCAATGGGGTGGAGACTTGGAAATCCCCGTGAGTCAAACCGCTATCCACGCCCATTGATGTACTGCCAAAACCGCATCATCATGGTAATAGCGATGACTA

SnaBI (5001)
5001 ATACGTAGATGTACTGCCAAGTAGGAAAGTCCCATAAGGTCATGTACTGGGCATAATGCCAGGCGGGCCATTTACCGTCATTGACGTCAATAGGGGGCGT

5101 ACTTGGCATATGATACACTTGATGTACTGCCAAGTGGGCAGTTTACCGTAAATACTCCACCCATTGACGTCAATGGAAAGTCCCTATTGGCGTTACTATG

Pacl (5292)
PstI (5285)
Sdal (5284)
5201 GGAACATACGTCATTATTGACGTCAATGGGCGGGGGTCGTTGGGCGGTCAGCCAGGCGGGCCATTTACCGTAAGTTATGTAACGCCTGCAGGTTAATTAA

BspLUL11I (5302)
5301 GAACATGTGAGCAAAAGGCCAGCAAAAGGCCAGGAACCGTAAAAAGGCCGCGTTGCTGGCGTTTTTCCATAGGCTCCGCCCCCCTGACGAGCATCACAAA
e

5401 AATCGACGCTCAAGTCAGAGGTGGCGAAACCCGACAGGACTATAAAGATACCAGGCGTTTCCCCCTGGAAGCTCCCTCGTGCGCTCTCCTGTTCCGACCC

5501 TGCCGCTTACCGGATACCTGTCCGCCTTTCTCCCTTCGGGAAGCGTGGCGCTTTCTCATAGCTCACGCTGTAGGTATCTCAGTTCGGTGTAGGTCGTTCG

5601 CTCCAAGCTGGGCTGTGTGCACGAACCCCCCGTTCAGCCCGACCGCTGCGCCTTATCCGGTAACTATCGTCTTGAGTCCAACCCGGTAAGACACGACTTA




5701

5801

5901

6001

6101
6201

TCGCCACTGGCAGCAGCCACTGGTAACAGGATTAGCAGAGCGAGGTATGTAGGCGGTGCTACAGAGTTCTTGAAGTGGTGGCCTAACTACGGCTACACTA

GAAGAACAGTATTTGGTATCTGCGCTCTGCTGAAGCCAGTTACCTTCGGAAAAAGAGTTGGTAGCTCTTGATCCGGCAAACAAACCACCGCTGGTAGCGG

TGGTTTTTTTGTTTGCAAGCAGCAGATTACGCGCAGAAAAAAAGGATCTCAAGAAGATCCTTTGATCTTTTCTACGGGGTCTGACGCTCAGTGGAACGAA

Eagl (6052)
Pacl (6032) NotI (6051)
AACTCACGTTAAGGGATTTTGGTCATGGCTAGTTAATTAACATTTAAATC AGCGGCCGCAATAAAATATCTTTATTTTCATTACATCTGTGTGTTGGTTT

TTTGTGTGAATCGTAACTAACATACGCTCTCCATCAAAACAAAACGAAACAAAACAAACTAGCAAAATAGGCTGTCCCCAGTGCAAGTGCAGGTGCCAGA
ACATTTCTCTATCGAA
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