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GGATCTGCGATCGCTCCGGTGCCCGTCAGTGGGCAGAGCGCACATCGCCCACAGTCCCCGAGAAGTTGGGGGGAGGGGTCGGCAATTGAACGGGTGCCTA

GAGAAGGTGGCGCGGGGTAAACTGGGAAAGTGATGTCGTGTACTGGCTCCGCCTTTTTCCCGAGGGTGGGGGAGAACCGTATATAAGTGCAGTAGTCGCC

GTGAACGTTCTTTTTCGCAACGGGTTTGCCGCCAGAACACAGCTGAAGCTTCGAGGGGCTCGCATCTCTCCTTCACGCGCCCGCCGCCCTACCTGAGGCC

GCCATCCACGCCGGTTGAGTCGCGTTCTGCCGCCTCCCGCCTGTGGTGCCTCCTGAACTGCGTCCGCCGTCTAGGTAAGTTTAAAGCTCAGGTCGAGACC

GGGCCTTTGTCCGGCGCTCCCTTGGAGCCTACCTAGACTCAGCCGGCTCTCCACGCTTTGCCTGACCCTGCTTGCTCAACTCTACGTCTTTGTTTCGTTT

TCTGTTCTGCGCCGTTACAGATCCAAGCTGTGACCGGCGCCTACCTGAGATCACCGGTCACCATGGCTTATTCAGAAGAGCATAAAGGTATGCCCTGTGG

TTTCATCCGCCAGAATTCCGGCAACTCCATTTCCTTGGACTTTGAGCCCAGTATAGAGTACCAGTTTGTGGAGCGGTTGGAAGAGCGCTACAAATGTGCC

TTCTGCCACTCGGTGCTTCACAACCCCCACCAGACAGGATGTGGGCACCGCTTCTGCCAGCACTGCATCCTGTCCCTGAGAGAATTAAACACAGTGCCAA

TCTGCCCTGTAGATAAAGAGGTCATCAAATCTCAGGAGGTTTTTAAAGACAATTGTTGCAAAAGAGAAGTCCTCAACTTATATGTATATTGCAGCAATGC

TCCTGGATGTAATGCCAAGGTTATTCTGGGCCGGTACCAGGATCACCTTCAGCAGTGCTTATTTCAACCTGTGCAGTGTTCTAATGAGAAGTGCCGGGAG

CCAGTCCTACGGAAAGACCTGAAAGAGCATTTGAGTGCATCCTGTCAGTTTCGAAAGGAAAAATGCCTTTATTGCAAAAAGGATGTGGTAGTCATCAATC

TACAGAATCATGAGGAAAACTTGTGTCCTGAATACCCAGTATTTTGTCCCAACAATTGTGCGAAGATTATTCTAAAAACTGAGGTAGATGAACACCTGGC

TGTATGTCCTGAAGCTGAGCAAGACTGTCCTTTTAAGCACTATGGCTGTGCTGTAACGGATAAACGGAGGAACCTGCAGCAACATGAGCATTCAGCCTTA

CGGGAGCACATGCGTTTGGTTTTAGAAAAGAATGTCCAATTAGAAGAACAGATTTCTGACTTACACAAGAGCCTAGAACAGAAAGAAAGTAAAATCCAGC

AGCTAGCAGAAACTATAAAGAAACTTGAAAAGGAGTTCAAGCAGTTTGCACAGTTGTTTGGCAAAAATGGAAGCTTCCTCCCAAACATCCAGGTTTTTGC

CAGTCACATTGACAAGTCAGCTTGGCTAGAAGCTCAAGTGCATCAATTATTACAAATGGTTAACCAGCAACAAAATAAATTTGACCTGAGACCTTTGATG

GAAGCAGTTGATACAGTGAAACAGAAAATTACCCTGCTAGAAAACAATGATCAAAGATTAGCCGTTTTAGAAGAGGAAACTAACAAACATGATACCCACA

TTAATATTCATAAAGCACAGCTGAGTAAAAATGAAGAGCGATTTAAACTGCTGGAGGGTACTTGCTATAATGGAAAGCTCATTTGGAAGGTGACAGATTA

CAAGATGAAGAAGAGAGAGGCGGTGGATGGGCACACAGTGTCCATCTTCAGCCAGTCCTTCTACACCAGCCGCTGTGGCTACCGGCTCTGTGCTAGAGCA

TACCTGAATGGGGATGGGTCAGGGAGGGGGTCACACCTGTCCCTATACTTTGTGGTCATGCGAGGAGAGTTTGACTCACTGTTGCAGTGGCCATTCAGGC

AGAGGGTGACCCTGATGCTTCTGGACCAGAGTGGCAAAAAGAACATTATGGAGACCTTCAAACCTGACCCCAATAGCAGCAGCTTTAAAAGACCTGATGG

GGAGATGAACATTGCATCTGGCTGTCCCCGCTTTGTGGCTCATTCTGTTTTGGAGAATGCCAAGAACGCCTACATTAAAGATGACACTCTGTTCTTGAAA

GTGGCCGTGGACTTAACTGACCTGGAGGATCTCTAGTCACTGTTATGGGGTGATAAGAGGTCTAGACTAGCTGGCCAGACATGATAAGATACATTGATGA

GTTTGGACAAACCACAACTAGAATGCAGTGAAAAAAATGCTTTATTTGTGAAATTTGTGATGCTATTGCTTTATTTGTAACCATTATAAGCTGCAATAAA

CAAGTTAACAACAACAATTGCATTCATTTTATGTTTCAGGTTCAGGGGGAGGTGTGGGAGGTTTTTTAAAGCAAGTAAAACCTCTACAAATGTGGTATGG
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AATTCTAAAATACAGCATAGCAAAACTTTAACCTCCAAATCAAGCCTCTACTTGAATCCTTTTCTGAGGGATGAATAAGGCATAGGCATCAGGGGCTGTT

GCCAATGTGCATTAGCTGTTTGCAGCCTCACCTTCTTTCATGGAGTTTAAGATATAGTGTATTTTCCCAAGGTTTGAACTAGCTCTTCATTTCTTTATGT

TTTAAATGCACTGACCTCCCACATTCCCTTTTTAGTAAAATATTCAGAAATAATTTAAATACATCATTGCAATGAAAATAAATGTTTTTTATTAGGCAGA

ATCCAGATGCTCAAGGCCCTTCATAATATCCCCCAGTTTAGTAGTTGGACTTAGGGAACAAAGGAACCTTTAATAGAAATTGGACAGCAAGAAAGCGAGC

TTCTAGCTTTAGTTCCTGGTGTACTTGAGGGGGATGAGTTCCTCAATGGTGGTTTTGACCAGCTTGCCATTCATCTCAATGAGCACAAAGCAGTCAGGAG

CATAGTCAGAGATGAGCTCTCTGCACATGCCACAGGGGCTGACCACCCTGATGGATCTGTCCACCTCATCAGAGTAGGGGTGCCTGACAGCCACAATGGT

GTCAAAGTCCTTCTGCCCGTTGCTCACAGCAGACCCAATGGCAATGGCTTCAGCACAGACAGTGACCCTGCCAATGTAGGCCTCAATGTGGACAGCAGAG

ATGATCTCCCCAGTCTTGGTCCTGATGGCCGCCCCGACATGGTGCTTGTTGTCCTCATAGAGCATGGTGATCTTCTCAGTGGCGACCTCCACCAGCTCCA

GATCCTGCTGAGAGATGTTGAAGGTCTTCATGATGGCCCTCCTATAGTGAGTCGTATTATACTATGCCGATATACTATGCCGATGATTAATTGTCAAAAC

AGCGTGGATGGCGTCTCCAGC T TATCTGACGGTTCACTAAACGAGCTCTGCTTATATAGACCTCCCACCGTACACGCCTACCGCCCATTTGCGTCAATGG

GGCGGAGTTGTTACGACATTTTGGAAAGTCCCGTTGATTTA C T A G TCAAAACAAACTCCCATTGACGTCAATGGGGTGGAGACTTGGAAATCCCCGTGA

GTCAAACCGCTATCCACGCCCATTGATGTACTGCCAAAACCGCATCATCATGGTAATAGCGATGACTAATACGTAGATGTACTGCCAAGTAGGAAAGTCC

CATAAGGTCATGTACTGGGCATAATGCCAGGCGGGCCATTTACCGTCATTGACGTCAATAGGGGGCGTACTTGGCATATGATACACTTGATGTACTGCCA

AGTGGGCAGTTTACCGTAAATACTCCACCCATTGACGTCAATGGAAAGTCCCTATTGGCGTTACTATGGGAACATACGTCATTATTGACGTCAATGGGCG

GGGGTCGTTGGGCGGTCAGCCAGGCGGGCCATTTACCGTAAGTTATGTAACGCC T G C AG G TT AA TTAAGAACATGTGAGCAAAAGGCCAGCAAAAGGC

CAGGAACCGTAAAAAGGCCGCGTTGCTGGCGTTTTTCCATAGGCTCCGCCCCCCTGACGAGCATCACAAAAATCGACGCTCAAGTCAGAGGTGGCGAAAC

CCGACAGGACTATAAAGATACCAGGCGTTTCCCCCTGGAAGCTCCCTCGTGCGCTCTCCTGTTCCGACCCTGCCGCTTACCGGATACCTGTCCGCCTTTC

TCCCTTCGGGAAGCGTGGCGCTTTCTCATAGCTCACGCTGTAGGTATCTCAGTTCGGTGTAGGTCGTTCGCTCCAAGCTGGGCTGTGTGCACGAACCCCC

CGTTCAGCCCGACCGCTGCGCCTTATCCGGTAACTATCGTCTTGAGTCCAACCCGGTAAGACACGACTTATCGCCACTGGCAGCAGCCACTGGTAACAGG

ATTAGCAGAGCGAGGTATGTAGGCGGTGCTACAGAGTTCTTGAAGTGGTGGCCTAACTACGGCTACACTAGAAGAACAGTATTTGGTATCTGCGCTCTGC

TGAAGCCAGTTACCTTCGGAAAAAGAGTTGGTAGCTCTTGATCCGGCAAACAAACCACCGCTGGTAGCGGTGGTTTTTTTGTTTGCAAGCAGCAGATTAC

GCGCAGAAAAAAAGGATCTCAAGAAGATCCTTTGATCTTTTCTACGGGGTCTGACGCTCAGTGGAACGAAAACTCACGTTAAGGGATTTTGGTCATGGCT

AGTTAATTAACATTTAAATC AGCGGCCGCAATAAAATATCTTTATTTTCATTACATCTGTGTGTTGGTTTTTTGTGTGAATCGTAACTAACATACGCTCT

CCATCAAAACAAAACGAAACAAAACAAACTAGCAAAATAGGCTGTCCCCAGTGCAAGTGCAGGTGCCAGAACATTTCTCTATCGAA
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