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Pvul (7)
Sefl (6) Mfel (82)
1 GGATCTGCGATCGCTCCGGTGCCCGTCAGTGGGCAGAGCGCACATCGCCCACAGTCCCCGAGAAGTTGGGGGGAGGGGTCGGCAATTGAACGGGTGCCTA

101 GAGAAGGTGGCGCGGGGTAAACTGGGAAAGTGATGTCGTGTACTGGCTCCGCCTTTTTCCCGAGGGTGGGGGAGAACCGTATATAAGTGCAGTAGTCGCC

HindIII (245)
Psp1406I (203) Pvull (239) Bsu36I (291)
201 GTGAACGTTCTTTTTCGCAACGGGTTTGCCGCCAGAACACAGCTGAAGCTTCGAGG

301

NgoMIV (441)
401

Agel (552) BspHI (560)
501 CTGAGATCACCGGTCATCATGAAAGTCACAGGCATCACAATCCTCTTTTGGCCCCT
- 1I*M K VvV T G I T | L FwW P L
EcoRV (691)
601 CTCCATGATATTATTATCAGACAAAATCCAGTCTTCTAAAAGAGAAGTCCAATGTAATTTTACTGAAAAAAATTATACCTTGATTCCAGCAGATATCAAG
3@ S M | L L SDIK I Q S SKREVAQCNT FTEIKNYTTL I PAD I K
701 AAAGATGTTACTATACTTGATCTCAGTTATAACCAAATTACTCTTAATGGTACAGACACAAGAGTTCTACAGACATACTTTTTACTCACAGAGCTCTATT
47» K DV T I LD L SYNQ I TLNGTUDT RV LQTYFLTULTETILY
BstEII (841) Xbal (855)
801 TGATTGAGAACAAGGTTACTATCTTACATAATAACGGTTTTGGTAACCTCTCCAGTCTAGAAATTTTAAATATCTGTAGAAACTCCATCTATGTAATTCA
8L | E N K V T I L HNNSGTFGNULSSLE I LN 1T CRNS I YV IAQ
901 ACAGGGTGCATTTTTAGGCTTAAATAAACTAAAACAGTTATATCTCTGCCAAAACAAAATAGAACAACTGAATGCTGATGTATTTGTGCCTCTAAGAAGC
113 Q G A F L G L N K LK QL YLCQNJIK I EQLNADVTFV P LRSS
1001 CTAAAACTTCTGAATCTGCAAGGCAATTTGATTAGCTATTTGGATGTACCACCACTATTTCATCTGGAATTAATAACTTTATATGGAAACCTATGGAACT
147 L K L L N LQGNWL I SYLDV?PPLTFHTULTETLTITULYSGNTLMWN
Dralll (1170) PstI (1195)
1101 GCTCTTGCAGTCTATTTAATTTGCAGAACTGGTTGAACACATCAAATGTGACATTAGAAAATGAGAACATCACCATGTGTAGCTACCCCAACAGCCTGCA
189 C S C S L F N LQNWLNTSNVTILENTENTTMCSY PN SLAQ
BgllI (1269)
1201 GAGCTACAATATCAAAACAGTACCTCATAAGGCTGAATGCCACTCAAAATTTCCTTCATCAGTAACTGAAGATCTTTATATTCATTTTCAGCCCATCAGC
23 S Y N | K T V P H KA ECH SK F PSSV TEDTULY I HFQU®P I S
BstBI (1320)
1301 AATTCAATATTTAATAGCTCTTCGAACAACTTAACAAGAAATTCAGAACATGAACCTCTTGGAAAAAGTTGGGCTTTTCTTGTTGGTGTTGTTGTCACTG
247 NS I FN S S S NNULTW RNIS ST EHTEUZPLGI K SWATFILVGV V VT
1401 TACTGACGACTTCACTTCTCATTTTTATTGCTATCAAATGCCCAATATGGTACAATATTCTGCTTAGTTATAATCATCATCGCCTGGAAGAGCATGAAGC
280V L T T S L L I F I' A I K C P IW YN I L L SYNU HHIT RILTETEHTEA
1501 AGAAACCTATGAAGATGGTTTTACTGGAAATCCAAGCTCTCTTTCACAGATACCAGAAACAAACTCTGAAGAAACTACAGTAATATTTGAACAATTACAT
313 E T Y EDG FTGNWPS SL SQ I PETNSETETTV I FEQLH
EcoRV (1645)
1601 TCATTTGTGGTAGATGATGATGGATTTATTGAAGACAAATATATAGATATCCATGAATTATGTGAAGAAAATTAATTTCTTTCAAAGTTTGCTTTTTAAA
347 S FVV DDDGTF I EDIK Y I D I HETULTG CEEN e
Mscl (1706)
Nhel (1700)
1701 GCTAGCTGGCCAGACATGATAAGATACATTGATGAGTTTGGACAAACCACAACTAGAATGCAGTGAAAAAAATGCTTTATTTGTGAAATTTGTGATGCTA

Hpal (1838)  Mfel (1849)
1801 TTGCTTTATTTGTAACCATTATAAGCTGCAATAAACAAGTTAACAACAACAATTGCATTCATTTTATGTTTCAGGTTCAGGGGGAGGTGTGGGAGGTTTT

EcoRI (1934)
1901 TTAAAGCAAGTAAAACCTCTACAAATGTGGTATGGAATTCTAAAATACAGCATAGCAAAACTTTAACCTCCAAATCAAGCCTCTACTTGAATCCTTTTCT
- -

2001 GAGGGATGAATAAGGCATAGGCATCAGGGGCTGTTGCCAATGTGCATTAGCTGTTTGCAGCCTCACCTTCTTTCATGGAGTTTAAGATATAGTGTATTTT

Swal (2187)
2101 CCCAAGGTTTGAACTAGCTCTTCATTTCTTTATGTTTTAAATGCACTGACCTCCCACATTCCCTTTTTAGTAAAATATTCAGAAATAATTTAAATACATC

Eco01091 (2248)
2201 ATTGCAATGAAAATAAATGTTTTTTATTAGGCAGAATCCAGATGCTCAAGGCCCTTCATAATATCCCCCAGTTTAGTAGTTGGACTTAGGGAACAAAGGA

2301 ACCTTTAATAGAAATTGGACAGCAAGAAAGCGAGCTTCTAGCTTTAGTTCCTGGTGTACTTGAGGGGGATGAGTTCCTCAATGGTGGTTTTGACCAGCTT
#4494 ¢ N R T Y K L P I L E E I T T K V L K

BstXI (2477)
2401 GCCATTCATCTCAATGAGCACAAAGCAGTCAGGAGCATAGTCAGAGATGAGCTCTCTGCACATGCCACAGGGGCTGACCACCCTGATGGATCTGTCCACC
1224 G NM E I LV FCDUPAYDS I LERCMGT CU®PSVVR I S RDYV




2501 TCATCAGAGTAGGGGTGCCTGACAGCCACAATGGTGTCAAAGTCCTTCTGCCCGTTGCTCACAGCAGACCCAATGGCAATGGCTTCAGCACAGACAGTGA
884E D S Y P H RV AV | T D FDZ KGO QGNJSVATSG I A I AEACVTV
Stul (2612)
2601 CCCTGCCAATGTAGGCCTCAATGTGGACAGCAGAGATGATCTCCCCAGTCTTGGTCCTGATGGCCGCCCCGACATGGTGCTTGTTGTCCTCATAGAGCAT
s5s4 R G | YA E I HV A S I I EGTIKTH RIAAGVYVYHHTEKTNINTDTETYTLHWM
Xmnl (2754)
2701 GGTGATCTTCTCAGTGGCGACCTCCACCAGCTCCAGATCCTGCTGAGAGATGTTGAAGGTCTTCATGGTGGCCCTCCTATAGTGAGTCGTATTATACTAT
24 T | K ET AV EV L ELDG QQS I NTFTK M-
2801 GCCGATATACTATGCCGATGATTAATTGTCAAAACAGCGTGGATGGCGTCTCCAGCTTATCTGACGGTTCACTAAACGAGCTCTGCTTATATAGACCTCC
-

Spel (2975)
2901 CACCGTACACGCCTACCGCCCATTTGCGTCAATGGGGCGGAGTTGTTACGACATTTTGGAAAGTCCCGTTGATTTACTAGTCAAAACAAACTCCCATTGA
-

3001 CGTCAATGGGGTGGAGACTTGGAAATCCCCGTGAGTCAAACCGCTATCCACGCCCATTGATGTACTGCCAAAACCGCATCATCATGGTAATAGCGATGAC

SnaBI (3103)
3101 TAATACGTAGATGTACTGCCAAGTAGGAAAGTCCCATAAGGTCATGTACTGGGCATAATGCCAGGCGGGCCATTTACCGTCATTGACGTCAATAGGGGGC

Ndel (3208)
3201 GTACTTGGCATATGATACACTTGATGTACTGCCAAGTGGGCAGTTTACCGTAAATACTCCACCCATTGACGTCAATGGAAAGTCCCTATTGGCGTTACTA

Pacl (3394)
Pstl (3387)
Sdal (3386)
3301 TGGGAACATACGTCATTATTGACGTCAATGGGCGGGGGTCGTTGGGCGGTCAGCCAGGCGGGCCATTTACCGTAAGTTATGTAACGCCTGCAGGTTAATT

BspLU11I (3404)
3401 AAGAACATGTGAGCAAAAGGCCAGCAAAAGGCCAGGAACCGTAAAAAGGCCGCGTTGCTGGCGTTTTTCCATAGGCTCCGCCCCCCTGACGAGCATCACA
-

3501 AAAATCGACGCTCAAGTCAGAGGTGGCGAAACCCGACAGGACTATAAAGATACCAGGCGTTTCCCCCTGGAAGCTCCCTCGTGCGCTCTCCTGTTCCGAC

3601 CCTGCCGCTTACCGGATACCTGTCCGCCTTTCTCCCTTCGGGAAGCGTGGCGCTTTCTCATAGCTCACGCTGTAGGTATCTCAGTTCGGTGTAGGTCGTT

ApaLlI (3718)
3701 CGCTCCAAGCTGGGCTGTGTGCACGAACCCCCCGTTCAGCCCGACCGCTGCGCCTTATCCGGTAACTATCGTCTTGAGTCCAACCCGGTAAGACACGACT

3801 TATCGCCACTGGCAGCAGCCACTGGTAACAGGATTAGCAGAGCGAGGTATGTAGGCGGTGCTACAGAGTTCTTGAAGTGGTGGCCTAACTACGGCTACAC

3901 TAGAAGAACAGTATTTGGTATCTGCGCTCTGCTGAAGCCAGTTACCTTCGGAAAAAGAGTTGGTAGCTCTTGATCCGGCAAACAAACCACCGCTGGTAGC

4001 GGTGGTTTTTTTGTTTGCAAGCAGCAGATTACGCGCAGAAAAAAAGGATCTCAAGAAGATCCTTTGATCTTTTCTACGGGGTCTGACGCTCAGTGGAACG

Eagl (4154)
Pacl (4134) Swal (4143) NotlI (4153)
4101 AAAACTCACGTTAAGGGATTTTGGTCATGGCTAGTTAATTAACATTTAAATCAGCGGCCGCAATAAAATATCTTTATTTTCATTACATCTGTGTGTTGGT

4201 TTTTTGTGTGAATCGTAACTAACATACGCTCTCCATCAAAACAAAACGAAACAAAACAAACTAGCAAAATAGGCTGTCCCCAGTGCAAGTGCAGGTGCCA
4301 GAACATTTCTCTATCGAA
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