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GGATCTGCGATCGCTCCGGTGCCCGTCAGTGGGCAGAGCGCACATCGCCCACAGTCCCCGAGAAGTTGGGGGGAGGGGTCGGCAATTGAACGGGTGCCTA

GAGAAGGTGGCGCGGGGTAAACTGGGAAAGTGATGTCGTGTACTGGCTCCGCCTTTTTCCCGAGGGTGGGGGAGAACCGTATATAAGTGCAGTAGTCGCC

GTGAACGTTCTTTTTCGCAACGGGTTTGCCGCCAGAACACAGCTGAAGCTTCGAGGGGCTCGCATCTCTCCTTCACGCGCCCGCCGCCCTACCTGAGGCC

GCCATCCACGCCGGTTGAGTCGCGTTCTGCCGCCTCCCGCCTGTGGTGCCTCCTGAACTGCGTCCGCCGTCTAGGTAAGTTTAAAGCTCAGGTCGAGACC

GGGCCTTTGTCCGGCGCTCCCTTGGAGCCTACCTAGACTCAGCCGGCTCTCCACGCTTTGCCTGACCCTGCTTGCTCAACTCTACGTCTTTGTTTCGTTT

TCTGTTCTGCGCCGTTACAGATCCAAGCTGTGACCGGCGCCTACCTGAGATCACCGGTCATCATGAGTCATGTGGCAGTGGAAAATGCGCTCGGGCTGGA

CCAGCAGTTTGCTGGCCTAGACCTGAACTCTTCAGATAATCAGAGTGGAGGAAGTACAGCCAGCAAAGGGCGCTATATTCCTCCTCATTTAAGGAACCGA

GAAGCTACTAAAGGTTTCTACGATAAAGACAGTTCAGGGTGGAGTTCTAGCAAAGATAAGGATGCGTATAGCAGTTTTGGATCTCGTAGTGATTCAAGAG

GGAAGTCTAGCTTCTTCAGTGATCGTGGAAGTGGATCAAGGGGAAGGTTTGATGATCGTGGACGGAGTGATTACGATGGCATTGGCAGCCGTGGTGACAG

AAGTGGCTTTGGCAAATTTGAACGTGGTGGAAACAGTCGCTGGTGTGACAAATCAGATGAAGATGATTGGTCAAAACCACTCCCACCAAGTGAACGCTTG

GAACAGGAACTCTTTTCTGGAGGCAACACTGGGATTAATTTTGAGAAATACGATGACATTCCAGTTGAGGCAACAGGCAACAACTGTCCTCCACATATTG

AAAGTTTCAGTGATGTTGAGATGGGAGAAATTATCATGGGAAACATTGAGCTTACTCGTTATACTCGCCCAACTCCAGTGCAAAAGCATGCTATTCCTAT

TATCAAAGAGAAAAGAGACTTGATGGCTTGTGCCCAAACAGGGTCTGGAAAAACTGCAGCATTTCTGTTGCCCATCTTGAGTCAGATTTATTCAGATGGT

CCAGGCGAGGCTTTGAGGGCCATGAAGGAAAATGGAAGGTATGGGCGCCGCAAACAATACCCAATCTCCTTGGTATTAGCACCAACGAGAGAGTTGGCAG

TACAGATCTACGAGGAAGCCAGAAAATTTTCATACCGATCTAGAGTTCGTCCTTGCGTGGTTTATGGTGGTGCCGATATTGGTCAGCAGATTCGAGACTT

GGAACGTGGATGCCATTTGTTAGTAGCCACTCCAGGACGTCTAGTGGATATGATGGAAAGAGGAAAGATTGGATTAGACTTTTGCAAATACTTGGTGTTA

GATGAAGCTGATCGGATGTTGGATATGGGGTTTGAGCCTCAGATTCGTAGAATAGTCGAACAAGATACTATGCCTCCAAAGGGTGTCCGCCACACTATGA

TGTTTAGTGCTACTTTTCCTAAGGAAATACAGATGCTGGCTCGTGATTTCTTAGATGAATATATCTTCTTGGCTGTAGGAAGAGTTGGCTCTACCTCTGA

AAACATCACACAGAAAGTAGTTTGGGTGGAAGAATCAGACAAACGGTCATTTCTGCTTGACCTCCTAAATGCAACAGGCAAGGATTCACTGACCTTAGTG

TTTGTGGAGACCAAAAAGGGTGCAGATTCTCTGGAGGATTTCTTATACCATGAAGGATACGCATGTACCAGCATCCATGGAGACCGTTCTCAGAGGGATA

GAGAAGAGGCCCTTCACCAGTTCCGCTCAGGAAAAAGCCCAATTTTAGTGGCTACAGCAGTAGCAGCAAGAGGACTGGACATTTCAAATGTGAAACATGT

TATCAATTTTGACTTGCCAAGTGATATTGAAGAATATGTACATCGTATTGGTCGTACGGGACGTGTAGGAAACCTTGGCCTGGCAACCTCATTCTTTAAC

GAGAGGAACATAAATATTACTAAGGATTTGTTGGATCTTCTTGTTGAAGCTAAACAAGAAGTGCCGTCTTGGTTAGAAAACATGGCTTATGAACACCACT

ACAAGGGTAGCAGTCGTGGACGTTCTAAG AGCAGATTTAGTGGAGGGTTTGGTGCCAGAGACTACCGACAAAGTAGCGGTGCCAGCAGTTCCAGCTTCAG

CAGCAGCCGCGCAAGCAGCAGCCGCAGTGGCGGAGGTGGCCACGGTAGCAGCAGAGGATTTGGTGGAGGTGGCTATGGAGGCTTTTACAACAGTGATGGA

TATGGAGGAAATTATAACTCCCAGGGGGTTGACTGGTGGGGTAACTGAGCCTGCTTTGCAGTAGGTCACCCTGCCAAACAAGCTAGCTGGCCAGACATGA
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MscI (2587)

1

101

201

301

401

501

601

701

801

901

1001

1101

1201

1301

1401

1501

1601

1701

1801

1901

2001

2101

2201

2301

2401

2501

1

13

47

80

113

147

180

213

247

280

313

347

380

413

447

480

513

547

580

613

647



TAAGATACATTGATGAGTTTGGACAAACCACAACTAGAATGCAGTGAAAAAAATGCTTTATTTGTGAAATTTGTGATGCTATTGCTTTATTTGTAACCAT

TATAAGCTGCAATAAACAAGTTAACAACAACAATTGCATTCATTTTATGTTTCAGGTTCAGGGGGAGGTGTGGGAGGTTTTTTAAAGCAAGTAAAACCTC

TACAAATGTGGTATGGAATTCTAAAATACAGCATAGCAAAACTTTAACCTCCAAATCAAGCCTCTACTTGAATCCTTTTCTGAGGGATGAATAAGGCATA

GGCATCAGGGGCTGTTGCCAATGTGCATTAGCTGTTTGCAGCCTCACCTTCTTTCATGGAGTTTAAGATATAGTGTATTTTCCCAAGGTTTGAACTAGCT

CTTCATTTCTTTATGTTTTAAATGCACTGACCTCCCACATTCCCTTTTTAGTAAAATATTCAGAAATAATTTAAATACATCATTGCAATGAAAATAAATG

TTTTTTATTAGGCAGAATCCAGATGCTCAAGGCCCTTCATAATATCCCCCAGTTTAGTAGTTGGACTTAGGGAACAAAGGAACCTTTAATAGAAATTGGA

CAGCAAGAAAGCGAGCTTCTAGCTTTAGTTCCTGGTGTACTTGAGGGGGATGAGTTCCTCAATGGTGGTTTTGACCAGCTTGCCATTCATCTCAATGAGC

ACAAAGCAGTCAGGAGCATAGTCAGAGATGAGCTCTCTGCACATGCCACAGGGGCTGACCACCCTGATGGATCTGTCCACCTCATCAGAGTAGGGGTGCC

TGACAGCCACAATGGTGTCAAAGTCCTTCTGCCCGTTGCTCACAGCAGACCCAATGGCAATGGCTTCAGCACAGACAGTGACCCTGCCAATGTAGGCCTC

AATGTGGACAGCAGAGATGATCTCCCCAGTCTTGGTCCTGATGGCCGCCCCGACATGGTGCTTGTTGTCCTCATAGAGCATGGTGATCTTCTCAGTGGCG

ACCTCCACCAGCTCCAGATCCTGCTGAGAGATGTTGAAGGTCTTCATGATGGCCCTCCTATAGTGAGTCGTATTATACTATGCCGATATACTATGCCGAT

GATTAATTGTCAAAACAGCGTGGATGGCGTCTCCAGC T TATCTGACGGTTCACTAAACGAGCTCTGCTTATATAGACCTCCCACCGTACACGCCTACCGC

CCATTTGCGTCAATGGGGCGGAGTTGTTACGACATTTTGGAAAGTCCCGTTGATTTA C T A G TCAAAACAAACTCCCATTGACGTCAATGGGGTGGAGAC

TTGGAAATCCCCGTGAGTCAAACCGCTATCCACGCCCATTGATGTACTGCCAAAACCGCATCATCATGGTAATAGCGATGACTAATACGTAGATGTACTG

CCAAGTAGGAAAGTCCCATAAGGTCATGTACTGGGCATAATGCCAGGCGGGCCATTTACCGTCATTGACGTCAATAGGGGGCGTACTTGGCATATGATAC

ACTTGATGTACTGCCAAGTGGGCAGTTTACCGTAAATACTCCACCCATTGACGTCAATGGAAAGTCCCTATTGGCGTTACTATGGGAACATACGTCATTA

TTGACGTCAATGGGCGGGGGTCGTTGGGCGGTCAGCCAGGCGGGCCATTTACCGTAAGTTATGTAACGCC T G C AG G TT AA TTAAGAACATGTGAGCAA

AAGGCCAGCAAAAGGCCAGGAACCGTAAAAAGGCCGCGTTGCTGGCGTTTTTCCATAGGCTCCGCCCCCCTGACGAGCATCACAAAAATCGACGCTCAAG

TCAGAGGTGGCGAAACCCGACAGGACTATAAAGATACCAGGCGTTTCCCCCTGGAAGCTCCCTCGTGCGCTCTCCTGTTCCGACCCTGCCGCTTACCGGA

TACCTGTCCGCCTTTCTCCCTTCGGGAAGCGTGGCGCTTTCTCATAGCTCACGCTGTAGGTATCTCAGTTCGGTGTAGGTCGTTCGCTCCAAGCTGGGCT

GTGTGCACGAACCCCCCGTTCAGCCCGACCGCTGCGCCTTATCCGGTAACTATCGTCTTGAGTCCAACCCGGTAAGACACGACTTATCGCCACTGGCAGC

AGCCACTGGTAACAGGATTAGCAGAGCGAGGTATGTAGGCGGTGCTACAGAGTTCTTGAAGTGGTGGCCTAACTACGGCTACACTAGAAGAACAGTATTT

GGTATCTGCGCTCTGCTGAAGCCAGTTACCTTCGGAAAAAGAGTTGGTAGCTCTTGATCCGGCAAACAAACCACCGCTGGTAGCGGTGGTTTTTTTGTTT

GCAAGCAGCAGATTACGCGCAGAAAAAAAGGATCTCAAGAAGATCCTTTGATCTTTTCTACGGGGTCTGACGCTCAGTGGAACGAAAACTCACGTTAAGG

GATTTTGGTCATGGCTAGTTAATTAACATTTAAATC AGCGGCCGCAATAAAATATCTTTATTTTCATTACATCTGTGTGTTGGTTTTTTGTGTGAATCGT

AACTAACATACGCTCTCCATCAAAACAAAACGAAACAAAACAAACTAGCAAAATAGGCTGTCCCCAGTGCAAGTGCAGGTGCCAGAACATTTCTCTATCG
AA
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