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Pvul (7)
Sefl (6)
1 GGATCTGCGATCGCTCCGGTGCCCGTCAGTGGGCAGAGCGCACATCGCCCACAGTCCCCGAGAAGTTGGGGGGAGGGGTCGGCAATTGAACGGGTGCCTA

101 GAGAAGGTGGCGCGGGGTAAACTGGGAAAGTGATGTCGTGTACTGGCTCCGCCTTTTTCCCGAGGGTGGGGGAGAACCGTATATAAGTGCAGTAGTCGCC

Psp1406I (203) HindIII (245) Bsu36I (291)
201 GTGAACGTTCTTTTTCGCAACGGGTTTGCCGCCAGAACACAGCTGAAGCTTCGAGG
301
NgoMIV (441)
401
Agel (552) Sandl (567)
501 CTGAGATCACCGGTCAACATGTCGGGACCCGTGCCAAGCAGGGCCAGAGTTTACAC
- 1M S G PV P S RARV YT
Xhol (620) BstBI (686)

601 AGATGTTAATACACACAGACCTCGAGAATACTGGGATTACGAGTCACATGTGGTGGAATGGGGAAATCAAGATGACTACCAGCTGGTTCGAAAATTAGGC
3 DV N THRPURETVYWTDTYESHVV EWGNG QDD VYOQLVR REKTLG
701 CGAGGTAAATACAGTGAAGTATTTGAAGCCATCAACATCACAAATAATGAAAAAGTTGTTGTTAAAATTCTCAAGCCAGTAAAAAAGAAGAAAATTAAGC
47* R G K Y S EV F EA I N I TNNEIKUVV VK I LKZFPVIKTZEKTKZK I K
801 GTGAAATAAAGATTTTGGAGAATTTGAGAGGAGGTCCCAACATCATCACACTGGCAGACATTGTAAAAGACCCTGTGTCACGAACCCCCGCCTTGGTTTT

8*R E | K | L ENLRGGT PN I I TLAD IV KDT PV SRTUPATLIVF

Hpal (942)
901 TGAACACGTAAACAACACAGACTTCAAGCAATTGTACCAGACGTTAACAGACTATGATATTCGATTTTACATGTATGAGATTCTGAAGGCCCTGGATTAT
13 EH V N N T D F K QL YQTLTDJ YD IRTFYMYTET'ILTEKATLTD.Y
BspHI [m] (1054)
BspHI (1046)
1001 TGTCACAGCATGGGAATTATGCACAGAGATGTCAAGCCCCATAATGTCATGATTGATCATGAGCACAGAAAGCTACGACTAATAGACTGGGGTTTGGCTG
147 C H S M G I M H RDV K PHNVM I DHEHT RTIKTLT RTLTIDWGTLA
Mscl (1113)
1101 AGTTTTATCATCCTGGCCAAGAATATAATGTCCGAGTTGCTTCCCGATACTTCAAAGGTCCTGAGCTACTTGTAGACTATCAGATGTACGATTATAGTTT
180*E F Y H P G Q E YNV RV A SR Y FKGZ PTETLTLVDTYOQMYDYS L
Neol (1260) BstXI (1298)
1201 GGATATGTGGAGTTTGGGTTGTATGCTGGCAAGTATGATCTTTCGGAAGGAGCCATTTTTCCATGGACATGACAATTATGATCAGTTGGTGAGGATAGCC
23 D MW S L GCMULASM I FRKTETFPTFTFHGHTDNTYDG QTLVUR R I A
EcoRV (1372)
1301 AAGGTTCTGGGGACAGAAGATTTATATGACTATATTGACAAATACAACATTGAATTAGATCCACGTTTCAATGATATCTTGGGCAGACACTCTCGAAAGC
247 K V L G T ED L YD Y I DKJYN I ELDT PR RTENTDILGT RHSTR REK
Stul (1448)
Bsu36l (1444)
1401 GATGGGAACGCTTTGTCCACAGTGAAAATCAGCACCTTGTCAGCCCTGAGGCCTTGGATTTCCTGGACAAACTGCTGCGATATGACCACCAGTCACGGCT
20PR W E R F VH SENO QHTILY SPEATLUDTEFTLDTIKTLTLT RYDHO QSR RL
Xmnl (1559) Sphl (1574)

1501 TACTGCAAGAGAGGCAATGGAGCACCCCTATTTCTACACTGTTGTGAAGGACCAGGCTCGAATGGGTTCATCTAGCATGCCAGGGGGCAGTACGCCCGTC
338 T AREAMTEUHT PYTFYTVVKDG QARMGSSS SMZPGGST PV
1601 AGCAGCGCCAATATGATGTCAGGGATTTCTTCAGTGCCAACCCCTTCACCCCTTGGACCTCTGGCAGGCTCACCAGTGATTGCTGCTGCCAACCCCCTTG

347 S S ANMM SG I S SV PTPSPLGPLAGSU®PV I AAANTPL
Mscl (1774)
Nhel (1768)

1701 GGATGCCTGTTCCAGCTGCCGCTGGCGCTCAGCAGTAACGGCCCTATCTGTCTCCTGATGCCTGAGCAGCTAGCTGGCCAGACATGATAAGATACATTGA
380G M P V P A A A G A Q Q -
1801 TGAGTTTGGACAAACCACAACTAGAATGCAGTGAAAAAAATGCTTTATTTGTGAAATTTGTGATGCTATTGCTTTATTTGTAACCATTATAAGCTGCAAT

Hpal (1906)
1901 AAACAAGTTAACAACAACAATTGCATTCATTTTATGTTTCAGGTTCAGGGGGAGGTGTGGGAGGTTTTTTAAAGCAAGTAAAACCTCTACAAATGTGGTA

EcoRI (2002)
2001 TGGAATTCTAAAATACAGCATAGCAAAACTTTAACCTCCAAATCAAGCCTCTACTTGAATCCTTTTCTGAGGGATGAATAAGGCATAGGCATCAGGGGCT
> -

Sapl (2184)
2101 GTTGCCAATGTGCATTAGCTGTTTGCAGCCTCACCTTCTTTCATGGAGTTTAAGATATAGTGTATTTTCCCAAGGTTTGAACTAGCTCTTCATTTCTTTA

Sspl (2241) Swal (2255)
2201 TGTTTTAAATGCACTGACCTCCCACATTCCCTTTTTAGTAAAATATTCAGAAATAATTTAAATACATCATTGCAATGAAAATAAATGTTTTTTATTAGGC

2301 AGAATCCAGATGCTCAAGGCCCTTCATAATATCCCCCAGTTTAGTAGTTGGACTTAGGGAACAAAGGAACCTTTAATAGAAATTGGACAGCAAGAAAGCG




2401 AGCTTCTAGCTTTAGTTCCTGGTGTACTTGAGGGGGATGAGTTCCTCAATGGTGGTTTTGACCAGCTTGCCATTCATCTCAATGAGCACAAAGCAGTCAG

——3494 ¢« N R T Y K L P I L EE I'TTKVLKGNMETILVFCD@P

Sacl (2516) BstXI (2545)
2501 GAGCATAGTCAGAGATGAGCTCTCTGCACATGCCACAGGGGCTGACCACCCTGATGGATCTGTCCACCTCATCAGAGTAGGGGTGCCTGACAGCCACAAT
17114 A Y D S | L E R C M G C P SV V R I S RDV ED S Y PHU RVAUV I
Stul (2680)
2601 GGTGTCAAAGTCCTTCTGCCCGTTGCTCACAGCAGACCCAATGGCAATGGCTTCAGCACAGACAGTGACCCTGCCAATGTAGGCCTCAATGTGGACAGCA
784 T D FDKOQGNSVASG I A I AEACVTVU RG I YATETIHVA
2701 GAGATGATCTCCCCAGTCTTGGTCCTGATGGCCGCCCCGACATGGTGCTTGTTGTCCTCATAGAGCATGGTGATCTTCTCAGTGGCGACCTCCACCAGCT
444s | | EG T K TR I AAGVHHTIKNDTETYTLMT I KETAVEV LE
Bbsl (2826)
Xmnl (2822) Asel (2888)

2801 CCAGATCCTGCTGAGAGATGTTGAAGGTCTTCATGGTGGCCCTCCTATAGTGAGTCGTATTATACTATGCCGATATACTATGCCGATGATTAATTGTCAA
17174 L D Q Q S I N F T K M=

Sacl (2945)
2901 AACAGCGTGGATGGCGTCTCCAGCTTATCTGACGGTTCACTAAACGAGCTCTGCTTATATAGACCTCCCACCGTACACGCCTACCGCCCATTTGCGTCAA
-

Spel (3043)
3001 TGGGGCGGAGTTGTTACGACATTTTGGAAAGTCCCGTTGATTTACTAGTCAAAACAAACTCCCATTGACGTCAATGGGGTGGAGACTTGGAAATCCCCGT
-

SnaBI (3171)
3101 GAGTCAAACCGCTATCCACGCCCATTGATGTACTGCCAAAACCGCATCATCATGGTAATAGCGATGACTAATACGTAGATGTACTGCCAAGTAGGAAAGT

Ndel (3276)
3201 CCCATAAGGTCATGTACTGGGCATAATGCCAGGCGGGCCATTTACCGTCATTGACGTCAATAGGGGGCGTACTTGGCATATGATACACTTGATGTACTGC

3301 CAAGTGGGCAGTTTACCGTAAATACTCCACCCATTGACGTCAATGGAAAGTCCCTATTGGCGTTACTATGGGAACATACGTCATTATTGACGTCAATGGG

Pacl (3462)

PstlI (3455)

Sdal (3454)
3401 CGGGGGTCGTTGGGCGGTCAGCCAGGCGGGCCATTTACCGTAAGTTATGTAACGCCTGCAGGTTAATTAAGAACATGTGAGCAAAAGGCCAGCAAAAGGC
-

3501 CAGGAACCGTAAAAAGGCCGCGTTGCTGGCGTTTTTCCATAGGCTCCGCCCCCCTGACGAGCATCACAAAAATCGACGCTCAAGTCAGAGGTGGCGAAAC

3601 CCGACAGGACTATAAAGATACCAGGCGTTTCCCCCTGGAAGCTCCCTCGTGCGCTCTCCTGTTCCGACCCTGCCGCTTACCGGATACCTGTCCGCCTTTC

ApaLlI (3786)
3701 TCCCTTCGGGAAGCGTGGCGCTTTCTCATAGCTCACGCTGTAGGTATCTCAGTTCGGTGTAGGTCGTTCGCTCCAAGCTGGGCTGTGTGCACGAACCCCC

3801 CGTTCAGCCCGACCGCTGCGCCTTATCCGGTAACTATCGTCTTGAGTCCAACCCGGTAAGACACGACTTATCGCCACTGGCAGCAGCCACTGGTAACAGG

3901 ATTAGCAGAGCGAGGTATGTAGGCGGTGCTACAGAGTTCTTGAAGTGGTGGCCTAACTACGGCTACACTAGAAGAACAGTATTTGGTATCTGCGCTCTGC

4001 TGAAGCCAGTTACCTTCGGAAAAAGAGTTGGTAGCTCTTGATCCGGCAAACAAACCACCGCTGGTAGCGGTGGTTTTTTTGTTTGCAAGCAGCAGATTAC

4101 GCGCAGAAAAAAAGGATCTCAAGAAGATCCTTTGATCTTTTCTACGGGGTCTGACGCTCAGTGGAACGAAAACTCACGTTAAGGGATTTTGGTCATGGCT

Eagl (4222)
Pacl (4202) Swal (4211) NotI (4221)
4201 AGTTAATTAACATTTAAATCAGCGGCCGCAATAAAATATCTTTATTTTCATTACATCTGTGTGTTGGTTTTTTGTGTGAATCGTAACTAACATACGCTCT

4301 CCATCAAAACAAAACGAAACAAAACAAACTAGCAAAATAGGCTGTCCCCAGTGCAAGTGCAGGTGCCAGAACATTTCTCTATCGAA
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