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GGATCTGCGATCGCTCCGGTGCCCGTCAGTGGGCAGAGCGCACATCGCCCACAGTCCCCGAGAAGTTGGGGGGAGGGGTCGGCAATTGAACGGGTGCCTA

GAGAAGGTGGCGCGGGGTAAACTGGGAAAGTGATGTCGTGTACTGGCTCCGCCTTTTTCCCGAGGGTGGGGGAGAACCGTATATAAGTGCAGTAGTCGCC

GTGAACGTTCTTTTTCGCAACGGGTTTGCCGCCAGAACACAGCTGAAGCTTCGAGGGGCTCGCATCTCTCCTTCACGCGCCCGCCGCCCTACCTGAGGCC

GCCATCCACGCCGGTTGAGTCGCGTTCTGCCGCCTCCCGCCTGTGGTGCCTCCTGAACTGCGTCCGCCGTCTAGGTAAGTTTAAAGCTCAGGTCGAGACC

GGGCCTTTGTCCGGCGCTCCCTTGGAGCCTACCTAGACTCAGCCGGCTCTCCACGCTTTGCCTGACCCTGCTTGCTCAACTCTACGTCTTTGTTTCGTTT

TCTGTTCTGCGCCGTTACAGATCCAAGCTGTGACCGGCGCCTACCTGAGATCACCGGTCACCATGGTGTTTCCAGTGTGGACGTTGAAGAGACAATTCCT

TATCCTTTTTAACATCGTCCTAATATCCGAGCTCCTTGGGGCTAGATGGTTTCCTAAAACTCTGCCCTGTGATGTCAGTCTGGATGCTCCGAATGCCCAT

GTGATCGTGGACTGCACAGACAAGCACTTGACAGCGATTCCTGGAGGCATTCCCACCAATGCCACCAACCTCACCCTCACCATTAACCACATAGCGAGCA

TCACTCCAGCCTCCTTCCAGCAGCTGGACCATCTGGTAGAGATCGATTTCAGATGCAACTGTATACCTGTTCGACTGGGGCCAAAAGACAACCTGTGCAC

CAGAAGGCTGCAGATTAAACCCAGTAGCTTTAGTAAACTCACTTATTTAAAAGCTCTTTACCTGGATGGAAACCAGCTTCTAGAAATACCTCGGGATCTT

CCTCCCAGCTTACAGCTGCTGAGTCTCGAGGCCAACAACATCTTTTGGATCATGAAAGAGAATCTAACAGAACTGGCCAACCTAGAGATGCTCTACCTGG

GCCAGAACTGTTACTATCGCAATCCTTGTAATGTGTCATTTTCCATTGAAAAAGATGCTTTCCTCAGTCTGAGAAATTTAAAACTGCTCTCCCTAAAAGA

TAACAACATCTCAGCTGTTCCCACTGTTTTGCCATCTACTTTGACAGAACTGTTTCTCTACAACAACATCATTGCAAAAATCCAAGAAGATGATTTTAAT

AACCTCAGTCAACTGCAAGTTCTGGACCTAAGTGGAAATTGCCCTCGTTGTTATAATGTCCCATTTCCTTGTACACCCTGTGAAAACAATGCTCCCCTAC

AGATCCATCTACATGCTTTTGATGCATTGACAGAATTACAAGTCTTACGTCTACACAGTAACTCTCTTCAGTATGTGCCCCAAAGATGGTTTCAAAACCT

TAATAAACTCAAGGAACTAGATCTTTCCCAAAACTTCTTGGCCAAAGAAATTGGGGATGCTAAATTTTTGCATCTTCTTCCCAACCTTGTCAAATTGGAT

CTGTCCTTCAATTATGAACTTCAGGTCTATCATACATTTATGAATCTGTCAGATTCCTTTTCCTCACTGAAAAACTTAAAAGTGTTGCGGATCAAAGGCT

ATGTCTTTAAGGAGCTGAAAAGTTTAAATCTCTCCCCGTTACGTAATCTTCCGAATCTTGAAGTGCTTGATCTTGGGACTAACTTTATAAAAATTGCCAA

CCTCAGCATATTTAAACAATTTAAAACACTGAAATTCATAGATCTTTCAGTGAACAAAATATCACCTTCAGGAGATTCGAGTGAAAGTGGCTTCTGCTCT

GGCATGAGAACTTCTGCAGAAAGTCATGGGCCCCAGGTCCTCGAATCATTACATTATTTCAGATATGATGAGTATGCAAGGAGTTGCCGGTTCAAAAACA

AAGAGCCTTCTTCCTCCTTGCCTCTTAATGAAGATTGTTCCATGTATGGGCAGACCTTGGACCTAAGTAGAAACAATATATTTTTTATCAGGTCCTCGGA

ATTTCAGCATCTCACTTTCCTCAAATGCCTAAACTTATCAGGAAATAGCATCAGCCAAGCTCTTAATGGCAGTGAATTTCAGCCTTTAGTGGAGCTGAAA

TACTTGGACTTCTCCAACAACCGGCTTGATTTACTCCACTCAACAGCATTCGAAGAGCTACGCAACCTGGAAGTCCTAGATATAAGTAGTAACAGCCACT

ATTTTCAATCAGAAGGAATTACTCACATGCTAGACTTTACCAAGAACCTAAAGGTTCTGAAGAAACTGATGATGAACAACAATGATATCGCCACCTCCAC

CAGCACAACCATGGAGAGCGAATCGCTTAGAATCCTGGAATTCCGAGGAAATCATTTGGATATTTTATGGAGAGACGGTGATAACAGATACTTAAAATTC

TTCAAGAACCTGCACAAGTTAGAGGAATTGGACATCTCTGAAAATTCCCTGAGTTTCTTACCTAGTGGAGTTTTCGATGGCATGCCTCCAAATCTGAAGA

CTCTCTCCTTGGCCAAAAATGGGCTCAAGTCTTTCAATTGGGGAAAGCTCCAGTATCTGCAGAATCTAGAAACACTGGACCTCAGCTACAACCAGCTGAA
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GACTGTCCCTGAGAGATTATCCAACTGTTCCAGAAGCCTCAAGAAACTCATACTTAAGAATAATGAAATCAGGAACCTAACAAAGTATTTTCTACAAGAT

GCTTTCCAGTTGCGACATCTGGACCTCAGCTCAAATAAAATCCAGGTTATCCAGAAGACTAGTTTTCCAGAAAACGTTCTCAACAATTTGCAGATTTTGT

TTTTGCATCATAATCGGTTTCTGTGCAACTGCGACGCTGTGTGGCTTGTCTGGTGGGTTAACCATACAGAGGTGACCATCCCTTTCTTGGCCACAGATGT

GACTTGTATGGGACCAGGAGCACACAAGGGCCAGAGTGTGGTCTCTCTAGATCTGTATACTTGTGAGTTAGATCTGACTAATTTTGTTTTGTTTTCACTT

TCCCTATCGGCAGTTCTCTTTCTGATTGTAATCACGATAGCAAACCATCTCTATTTCTGGGATGTGTGGTACAGTTACCATTTCTGTAAGGCCAAGATAA

AGGGGTATCAACGTCTGATATCACCCAATTCCTGCTACGATGCTTTTATTGTCTATGACACTAAAGACCCAGCAGTGACAGAGTGGGTTTTGGATGAGCT

GGTGGCCAAGTTGGAAGATCCAAGAGAGAAACATTTTAATTTATGTCTCGAAGAAAGGGACTGGTTACCAGGGCAGCCAGTTCTGGAAAACCTTTCCCAG

AGCATACAGCTTAGCAAAAAGACGGTGTTTGTGATGACAGACAAGTATGCAAAGACTGAGAAATTTAAGATAGCATTTTACTTGTCCCATCAGAGGCTCA

TGGATGAAAAAGTGGATGTCATTATCTTGATATTCCTTGAGAAGCCCCTTCAGAAGTCCAAGTTTTTCCAGCTTCGGAAGAGGCTCTGTGGGAGTTCTGT

TCTTGAGTGGCCAACAAATCCACAGGCTCACCCGTACTTCTGGCAGTGTCTGAAAAATGCCCTGGCCACAGACAACCACGTTACCTATAGTCAGGTGTTC

AAAGAGACAGCCTAGCTCTTTGCAAAATGTGACTGCCTAACTTAACCAAGGGGCTAGCTGGCCAGACATGATAAGATACATTGATGAGTTTGGACAAACC

ACAACTAGAATGCAGTGAAAAAAATGCTTTATTTGTGAAATTTGTGATGCTATTGCTTTATTTGTAACCATTATAAGCTGCAATAAACAAGTTAACAACA

ACAATTGCATTCATTTTATGTTTCAGGTTCAGGGGGAGGTGTGGGAGGTTTTTTAAAGCAAGTAAAACCTCTACAAATGTGGTATGGAATTCTAAAATAC

AGCATAGCAAAACTTTAACCTCCAAATCAAGCCTCTACTTGAATCCTTTTCTGAGGGATGAATAAGGCATAGGCATCAGGGGCTGTTGCCAATGTGCATT

AGCTGTTTGCAGCCTCACCTTCTTTCATGGAGTTTAAGATATAGTGTATTTTCCCAAGGTTTGAACTAGCTCTTCATTTCTTTATGTTTTAAATGCACTG

ACCTCCCACATTCCCTTTTTAGTAAAATATTCAGAAATAATTTAAATACATCATTGCAATGAAAATAAATGTTTTTTATTAGGCAGAATCCAGATGCTCA

AGGCCCTTCATAATATCCCCCAGTTTAGTAGTTGGACTTAGGGAACAAAGGAACCTTTAATAGAAATTGGACAGCAAGAAAGCGAGCTTCTAGCTTTAGT

TCCTGGTGTACTTGAGGGGGATGAGTTCCTCAATGGTGGTTTTGACCAGCTTGCCATTCATCTCAATGAGCACAAAGCAGTCAGGAGCATAGTCAGAGAT

GAGCTCTCTGCACATGCCACAGGGGCTGACCACCCTGATGGATCTGTCCACCTCATCAGAGTAGGGGTGCCTGACAGCCACAATGGTGTCAAAGTCCTTC

TGCCCGTTGCTCACAGCAGACCCAATGGCAATGGCTTCAGCACAGACAGTGACCCTGCCAATGTAGGCCTCAATGTGGACAGCAGAGATGATCTCCCCAG

TCTTGGTCCTGATGGCCGCCCCGACATGGTGCTTGTTGTCCTCATAGAGCATGGTGATCTTCTCAGTGGCGACCTCCACCAGCTCCAGATCCTGCTGAGA

GATGTTGAAGGTCTTCATGATGGCCCTCCTATAGTGAGTCGTATTATACTATGCCGATATACTATGCCGATGATTAATTGTCAAAACAGCGTGGATGGCG

TCTCCAGC T TATCTGACGGTTCACTAAACGAGCTCTGCTTATATAGACCTCCCACCGTACACGCCTACCGCCCATTTGCGTCAATGGGGCGGAGTTGTTA

CGACATTTTGGAAAGTCCCGTTGATTTA C T A G TCAAAACAAACTCCCATTGACGTCAATGGGGTGGAGACTTGGAAATCCCCGTGAGTCAAACCGCTAT

CCACGCCCATTGATGTACTGCCAAAACCGCATCATCATGGTAATAGCGATGACTAATACGTAGATGTACTGCCAAGTAGGAAAGTCCCATAAGGTCATGT

ACTGGGCATAATGCCAGGCGGGCCATTTACCGTCATTGACGTCAATAGGGGGCGTACTTGGCATATGATACACTTGATGTACTGCCAAGTGGGCAGTTTA

CCGTAAATACTCCACCCATTGACGTCAATGGAAAGTCCCTATTGGCGTTACTATGGGAACATACGTCATTATTGACGTCAATGGGCGGGGGTCGTTGGGC

GGTCAGCCAGGCGGGCCATTTACCGTAAGTTATGTAACGCC T G C AG G TT AA TTAAGAACATGTGAGCAAAAGGCCAGCAAAAGGCCAGGAACCGTAAA

AAGGCCGCGTTGCTGGCGTTTTTCCATAGGCTCCGCCCCCCTGACGAGCATCACAAAAATCGACGCTCAAGTCAGAGGTGGCGAAACCCGACAGGACTAT

AAAGATACCAGGCGTTTCCCCCTGGAAGCTCCCTCGTGCGCTCTCCTGTTCCGACCCTGCCGCTTACCGGATACCTGTCCGCCTTTCTCCCTTCGGGAAG
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CGTGGCGCTTTCTCATAGCTCACGCTGTAGGTATCTCAGTTCGGTGTAGGTCGTTCGCTCCAAGCTGGGCTGTGTGCACGAACCCCCCGTTCAGCCCGAC

CGCTGCGCCTTATCCGGTAACTATCGTCTTGAGTCCAACCCGGTAAGACACGACTTATCGCCACTGGCAGCAGCCACTGGTAACAGGATTAGCAGAGCGA

GGTATGTAGGCGGTGCTACAGAGTTCTTGAAGTGGTGGCCTAACTACGGCTACACTAGAAGAACAGTATTTGGTATCTGCGCTCTGCTGAAGCCAGTTAC

CTTCGGAAAAAGAGTTGGTAGCTCTTGATCCGGCAAACAAACCACCGCTGGTAGCGGTGGTTTTTTTGTTTGCAAGCAGCAGATTACGCGCAGAAAAAAA

GGATCTCAAGAAGATCCTTTGATCTTTTCTACGGGGTCTGACGCTCAGTGGAACGAAAACTCACGTTAAGGGATTTTGGTCATGGCTAGTTAATTAACAT

TTAAATC AGCGGCCGCAATAAAATATCTTTATTTTCATTACATCTGTGTGTTGGTTTTTTGTGTGAATCGTAACTAACATACGCTCTCCATCAAAACAAA
ACGAAACAAAACAAACTAGCAAAATAGGCTGTCCCCAGTGCAAGTGCAGGTGCCAGAACATTTCTCTATCGAA
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PacI (6186) SwaI (6195)

NotI (6205)
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