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Pvul (7)
Sgfl (6)
1 GGATCTGCGATCGCTCCGGTGCCCGTCAGTGGGCAGAGCGCACATCGCCCACAGTCCCCGAGAAGTTGGGGGGAGGGGTCGGCAATTGAACGGGTGCCTA

101 GAGAAGGTGGCGCGGGGTAAACTGGGAAAGTGATGTCGTGTACTGGCTCCGCCTTTTTCCCGAGGGTGGGGGAGAACCGTATATAAGTGCAGTAGTCGCC

Pspl406I (203) Pvull (239)
201 GTGAACGTTCTTTTTCGCAACGGGTTTGCCGCCAGAACACAGCTGAAGCTTCGAGG

301

NgoMIV (441)

Nael (441)
401

Ncol (560)
BstEII (555)
KasI (535) Agel (552)

501 CTGAGATCACCGGTCACCATGGGCTGCATTAAAAGTAAAGAAAACAAAAGTCCAGC

- 1M G C I K S K E N K S P A
601 CATAAAATACACACCGGAAAATCTTACAGAGCCTGTAAGCCCAAGTGCCAGTCATTATGGAGTGGAACATGCTACAGTTGCCCCGACCTCTTCCACAAAG
13 | K'Y T P ENULTEWPV SPSASHY GV EHATVAUPTS S THK

EcoO1091 (745)
701 GGAGCATCAGTTAATTTTAACAGTCTTTCCATGACACCCTTTGGAGGGTCCTCAGGGGTGACTCCTTTTGGAGGAGCGTCTTCCTCATTCTCAGTGGTGT
47" G AS VN F NS L SM TZPTFGGSSOGVTZPTFSGGASSSTF S VYV
801 CAAGTTCATATCCTACAGGTTTAACAGGTGGTGTCACTATATTTGTGGCCTTGTATGATTATGAAGCTAGAACTACAGAAGACCTTTCCTTTAAGAAGGG

80kS S S Y P TG L TGGV TI FVALYH DYTEARTTTETDTLSTFIKKG
901 TGAACGATTTCAAATAATTAACAATACGGAAGGAGACTGGTGGGAAGCAAGATCAATTGCTACCGGAAAGAGTGGTTATATCCCTAGCAATTATGTAGTG
113 E R F Q I I N N T E GDWWEA ARSI ATGKSGY 1l P SNY VYV
1001 CCTGCAGATTCCATTCAGGCAGAAGAATGGTATTTTGGCAAAATGGGGAGAAAAGATGCGGAAAGATTACTTCTGAATCCTGGGAATCAGCGAGGTATTT
147 P A D S | Q A E EWYTFGIKMGR RI KTUDATET RTLTLTLNTPGNA QTR RG
1101 TCTTAGTAAGAGAAAGTGAAACTACTAAAGGTGCTTACTCCCTCTCAATCCGTGATTGGGATGAGGTGAGGGGTGACAATGTGAAGCATTACAAGATCAG
180kF L V R E S E T T K G A Y S L S I RDWUDTEVRGDNUVIKTHYKTIR
1201 AAAACTTGACAATGGTGGCTACTACATCACGACCAGAGCTCAGTTTGATACACTGCAGAAGCTGGTGAAGCACTACACAGAACATGCTGATGGATTATGC
213 K L D NG G Y Y I T TRAQFDTLOQKTLVIKUHYTTETUHATDTGTLC

Hpal (1305) Xhol (1373)

1301 CACAAGTTAACAACTGTGTGTCCTACTGTGAAACCCCAGACTCAAGGTCTGGCAAAAGATGCTTGGGAAATCCCTCGAGAATCATTGCGACTAGAGGTGA
247 H K L T T VC P T V KP QTOQGLAIKTUDAMWTETLIUPR RTETSTLTZ RTLE YV
1401 AACTAGGTCAAGGATGCTTTGGGGAAGTGTGGATGGGAACATGGAATGGAACTACAAAAGTAGCAATCAAAACACTAAAGCCAGGTACAATGATGCCAGA
280K L G Q G C F G E VWMGTWNGTTIKVAI KTLIKZPGTMMTPE
1501 AGCATTCCTTCAAGAAGCTCAGATAATGAAAAAGCTAAGACACGATAAACTTGTTCCACTCTATGCAGTTGTTTCTGAAGAGCCCATTTATATTGTCACC
313 A F L Q E A QI M K KL RHDIKTLVPLYAVYVYSETETPI Y Il VT

Pvull (1669)
1601 GAGTTTATGTCAAAAGGAAGCTTGTTAGATTTCCTTAAAGAAGGAGATGGAAAGTATTTGAAGCTTCCACAGCTGGTTGATATGGCTGCTCAGATCGCTG
347 E F M S K G S L L DF L KEGDGIK Y LIKTLZPOQLVDMAAG QI A
Bglll (1740) SsplI (1756)

1701 ATGGCATGGCGTATATTGAAAGAATGAACTATATTCACCGAGATCTCCGAGCTGCTAATATTCTTGTAGGAGAAAATCTTATATGCAAAATAGCAGATTT
380D G M A Y | ERMNY 1l HRDILU RAANILVGENTLTICIK I ADTF

Asel (1812) BstXI (1858)
1801 TGGCTTAGCAAGATTAATTGAAGACAATGAATACACGGCAAGACAAGGTGCAAAATTTCCAATCAAGTGGACAGCTCCTGAGGCTGCTCTGTATGGTCGA
413* G L A R L I EDNZEVYTARI QGATIKTFU PI KWTATPTEJAATLY GR

EcoRI (1931)

1901 TTTACAATAAAGTCAGATGTGTGGTCATTTGGAATTCTACAGACAGAGCTGGTAACAAAAGGAAGAGTGCCATATCCAGGTATGGTAAACCGTGAAGTAT
447 F T | K S D VW S F G I L QTELVTIKS GRVPYUPGMVNTI RTE YV

BsrBI (2011) BamHI (2088)
2001 TGGAACAAGTAGAGCGGGGATACAGAATGCCTTGCCCCCAGGGCTGTCCCGAATCCCTCCATGAATTGATGAATCTTTGCTGGAAGAAGGATCCTGATGA
480k L E Q V E R G Y R M P CP QGC C®PEZ STLUHETLMMNLTECMWEKTEKTDTPTDE
2101 AAGACCAACATTTGAATATATTCAGTCCTTCTTGGAAGACTACTTCACTGCTACAGAGCCACAGTACCAACCAGGAGAAAATTTATAACCCAAGTAACCT
513 R P T F E Y I Q S F L EDYTFTATTET PO QY QP GENTL e

Mscl (2218)
ApaLl (2202) Nhel (2212)

2201 GTGTGCACAGATGCTAGCTGGCCAGACATGATAAGATACATTGATGAGTTTGGACAAACCACAACTAGAATGCAGTGAAAAAAATGCTTTATTTGTGAAA

Hpal (2350)
2301 TTTGTGATGCTATTGCTTTATTTGTAACCATTATAAGCTGCAATAAACAAGTTAACAACAACAATTGCATTCATTTTATGTTTCAGGTTCAGGGGGAGGT

EcoRI (2446)
2401 GTGGGAGGTTTTTTAAAGCAAGTAAAACCTCTACAAATGTGGTATGGAATTCTAAAATACAGCATAGCAAAACTTTAACCTCCAAATCAAGCCTCTACTT
[ -

2501 GAATCCTTTTCTGAGGGATGAATAAGGCATAGGCATCAGGGGCTGTTGCCAATGTGCATTAGCTGTTTGCAGCCTCACCTTCTTTCATGGAGTTTAAGAT

Sspl (2685) Swal (2699)
2601 ATAGTGTATTTTCCCAAGGTTTGAACTAGCTCTTCATTTCTTTATGTTTTAAATGCACTGACCTCCCACATTCCCTTTTTAGTAAAATATTCAGAAATAA




EcoO1091 (2760)
2701 TTTAAATACATCATTGCAATGAAAATAAATGTTTTTTATTAGGCAGAATCCAGATGCTCAAGGCCCTTCATAATATCCCCCAGTTTAGTAGTTGGACTTA

2801 GGGAACAAAGGAACCTTTAATAGAAATTGGACAGCAAGAAAGCGAGCTTCTAGCTTTAGTTCCTGGTGTACTTGAGGGGGATGAGTTCCTCAATGGTGGT
414 ¢ N R T Y K L P I L E E I T T
BstXI (2989)
2901 TTTGACCAGCTTGCCATTCATCTCAATGAGCACAAAGCAGTCAGGAGCATAGTCAGAGATGAGCTCTCTGCACATGCCACAGGGGCTGACCACCCTGATG
1264 K VL K G NM E I L VF CDU&PAYDS S Il L ERI CMGT CU®P SV VRI
3001 GATCTGTCCACCTCATCAGAGTAGGGGTGCCTGACAGCCACAATGGTGTCAAAGTCCTTCTGCCCGTTGCTCACAGCAGACCCAATGGCAATGGCTTCAG
924S R D V E D S Y P HR VA V I T DFDI K QGNSVASGI A1 A E A
Stul (3124)
3101 CACAGACAGTGACCCTGCCAATGTAGGCCTCAATGTGGACAGCAGAGATGATCTCCCCAGTCTTGGTCCTGATGGCCGCCCCGACATGGTGCTTGTTGTC
504 ¢C VvV T VR G I Y A E Il HV A S I | EGTIKTRI A A GV HUHIKND
BspHI (3274)
3201 CTCATAGAGCATGGTGATCTTCTCAGTGGCGACCTCCACCAGCTCCAGATCCTGCTGAGAGATGTTGAAGGTCTTCATGATGGCCCTCCTATAGTGAGTC
264 E Y L M TI1 K ETAVEVLTETLDA QQSIT NTFTIKM-
Asel (3332)
3301 GTATTATACTATGCCGATATACTATGCCGATGATTAATTGTCAAAACAGCGTGGATGGCGTCTCCAGC TTATCTGACGGTTCACTAAACGAGCTCTGCT
o

Spel (3487)
3400 TATATAGACCTCCCACCGTACACGCCTACCGCCCATTTGCGTCAATGGGGCGGAGTTGTTACGACATTTTGGAAAGTCCCGTTGATTTACTAGTCAAAA
B -

3499 CAAACTCCCATTGACGTCAATGGGGTGGAGACTTGGAAATCCCCGTGAGTCAAACCGCTATCCACGCCCATTGATGTACTGCCAAAACCGCATCATCATG

SnaBI (3615)
3599 GTAATAGCGATGACTAATACGTAGATGTACTGCCAAGTAGGAAAGTCCCATAAGGTCATGTACTGGGCATAATGCCAGGCGGGCCATTTACCGTCATTGA

Ndel (3720)
3699 CGTCAATAGGGGGCGTACTTGGCATATGATACACTTGATGTACTGCCAAGTGGGCAGTTTACCGTAAATACTCCACCCATTGACGTCAATGGAAAGTCCC

3799 TATTGGCGTTACTATGGGAACATACGTCATTATTGACGTCAATGGGCGGGGGTCGTTGGGCGGTCAGCCAGGCGGGCCATTTACCGTAAGTTATGTAACG

Sdal (3898)Pacl (3906) BspLU11I (3916)
3899 CCTGCAGGTT AA TTAAGAACATGTGAGCAAAAGGCCAGCAAAAGGCCAGGAACCGTAAAAAGGCCGCGTTGCTGGCGTTTTTCCATAGGCTCCGCCCC
-

3997 CCTGACGAGCATCACAAAAATCGACGCTCAAGTCAGAGGTGGCGAAACCCGACAGGACTATAAAGATACCAGGCGTTTCCCCCTGGAAGCTCCCTCGTGC

4097 GCTCTCCTGTTCCGACCCTGCCGCTTACCGGATACCTGTCCGCCTTTCTCCCTTCGGGAAGCGTGGCGCTTTCTCATAGCTCACGCTGTAGGTATCTCAG

ApaLl (4230)
4197 TTCGGTGTAGGTCGTTCGCTCCAAGCTGGGCTGTGTGCACGAACCCCCCGTTCAGCCCGACCGCTGCGCCTTATCCGGTAACTATCGTCTTGAGTCCAAC

4297 CCGGTAAGACACGACTTATCGCCACTGGCAGCAGCCACTGGTAACAGGATTAGCAGAGCGAGGTATGTAGGCGGTGCTACAGAGTTCTTGAAGTGGTGGC

4397 CTAACTACGGCTACACTAGAAGAACAGTATTTGGTATCTGCGCTCTGCTGAAGCCAGTTACCTTCGGAAAAAGAGTTGGTAGCTCTTGATCCGGCAAACA

4497 AACCACCGCTGGTAGCGGTGGTTTTTTTGTTTGCAAGCAGCAGATTACGCGCAGAAAAAAAGGATCTCAAGAAGATCCTTTGATCTTTTCTACGGGGTCT

Eagl (4666)
Pacl (4646) Swal (4655)  NotI (4665)
4597 GACGCTCAGTGGAACGAAAACTCACGTTAAGGGATTTTGGTCATGGCTAGTTAATTAACATTTAAATC AGCGGCCGCAATAAAATATCTTTATTTTCATT

4697 ACATCTGTGTGTTGGTTTTTTGTGTGAATCGTAACTAACATACGCTCTCCATCAAAACAAAACGAAACAAAACAAACTAGCAAAATAGGCTGTCCCCAGT
4797 GCAAGTGCAGGTGCCAGAACATTTCTCTATCGAA
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