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Pvul (7)
Sefl (6)
1 GGATCTGCGATCGCTCCGGTGCCCGTCAGTGGGCAGAGCGCACATCGCCCACAGTCCCCGAGAAGTTGGGGGGAGGGGTCGGCAATTGAACGGGTGCCTA

101 GAGAAGGTGGCGCGGGGTAAACTGGGAAAGTGATGTCGTGTACTGGCTCCGCCTTTTTCCCGAGGGTGGGGGAGAACCGTATATAAGTGCAGTAGTCGCC

Psp1406I (203) Pvull (239) Bsu36I (291)
201 GTGAACGTTCTTTTTCGCAACGGGTTTGCCGCCAGAACACAGCTGAAGCTTCGAGG

301

NgoMIV (441)
401

Agel (552) BspHI (568)
501 CTGAGATCACCGGTAGGAGGGCCATCATGATGCCTCCCTGGCTCCTGGCTAGGACT
- i* M M P PW L L ART
Sspl (669) Nsil (683)
601 CTGATCATGGCACTGTTCTTCTCCTGCCTGACACCAGGAAGCTTGAATCCCTGCATAGAGGTAGTTCCTAATATTACCTACCAATGCATGGATCAGAAAC
11 L I M A L F F SC LT PG SLNZPC I EVV PN ITYQCMDAOQK
701 TCAGCAAAGTCCCTGATGACATTCCTTCTTCAACCAAGAACATAGATCTGAGCTTCAACCCCTTGAAGATCTTAAAAAGCTATAGCTTCTCCAATTTTTC
44#L S K V PDD I P S STIKN I DLSTFEFNTPLTIK I LKSYSTFSNTFS
BbsI (846)
801 AGAACTTCAGTGGCTGGATTTATCCAGGTGTGAAATTGAAACAATTGAAGACAAGGCATGGCATGGCTTACACCACCTCTCAAACTTGATACTGACAGGA
77 . ELQW LD L SR RCTE Tl ET | EDZKAWTUHGTLUHUHTLTSNTILILTG
901 AACCCTATCCAGAGTTTTTCCCCAGGAAGTTTCTCTGGACTAACAAGTTTAGAGAATCTGGTGGCTGTGGAGACAAAATTGGCCTCTCTAGAAAGCTTCC
1711 N P 1 Q S F S P G S F S G L T S L ENULVAV ETJKLASTLTESF
1001 CTATTGGACAGCTTATAACCTTAAAGAAACTCAATGTGGCTCACAATTTTATACATTCCTGTAAGTTACCTGCATATTTTTCCAATCTGACGAACCTAGT
144 P | G Q L I T L K K LNV AHNTEFEF I HSCKTILTPAYT FSNTLTNILYV
1101 ACATGTGGATCTTTCTTATAACTATATTCAAACTATTACTGTCAACGACTTACAGTTTCTACGTGAAAATCCACAAGTCAATCTCTCTTTAGACATATCT
777 H VD L S Y N Y 1 Q T I TV NDLQTFTLTR RENUPQVNTLSTLTD I S
1201 TTGAACCCAATTGACTTCATTCAAGACCAAGCCTTTCAGGGAATTAAGCTCCATGAACTGACTCTAAGAGGTAATTTTAATAGCTCAAATATAATGAAAA
211 L N P I D F 1 Q D Q A FQG | K LHETLTTLR RGNT ENSSNIMEK
1301 CTTGCCTTCAAAACCTGGCTGGTTTACACATCCATCGGTTGATCTTGGGAGAATTTAAAGATGAAAGGAATCTGGAAATTTTTGAACCCTCTATCATGGA
244¥T C L Q N LA G LH I'HRULILGTETFTIKTDTET RNTILTETITFTETPS S IME
Hpal (1433)
1401 AGGACTATGTGATGTGACCATTGATGAGTTCAGGTTAACATATACAAATGATTTTTCAGATGATATTGTTAAGTTCCATTGCTTGGCGAATGTTTCTGCA
277¥ G L C DV T I'D EFRLTJYTNDTFSDD IVZKTFHTCTLANVYVSA
1501 ATGTCTCTGGCAGGTGTATCTATAAAATATCTAGAAGATGTTCCTAAACATTTCAAATGGCAATCCTTATCAATCATTAGATGTCAACTTAAGCAGTTTC
3 M S L A GV S I K Y LEDVU PIKUHT EFIKWAO QS STLS ST 1RCOQTLTKTOGQFTF
1601 CAACTCTGGATCTACCCTTTCTTAAAAGTTTGACTTTAACTATGAACAAAGGGTCTATCAGTTTTAAAAAAGTGGCCCTACCAAGTCTCAGCTATCTAGA
344kP T L D L P F LK SLTULTMNZIKTGT S 1T SFIKTZKVALTPSTLSYTLD
1701 TCTTAGTAGAAATGCACTGAGCTTTAGTGGTTGCTGTTCTTATTCTGATTTGGGAACAAACAGCCTGAGACACTTAGACCTCAGCTTCAATGGTGCCATC
377 L S RN AL STF SGOCCSYSDULGTNSTILRHTILDTLTSTFNGA I
BstXI (1810) Sapl (1827) EcoRI (1878)

1801 ATTATGAGTGCCAATTTCATGGGTCTAGAAGAGCTGCAGCACCTGGATTTTCAGCACTCTACTTTAAAAAGGGTCACAGAATTCTCAGCGTTCTTATCCC
411» | M S A N FM G L E E LQH LD FQHSTILIKT RYVTTETFSATFTLS
1901 TTGAAAAGCTACTTTACCTTGACATCTCTTATACTAACACCAAAATTGACTTCGATGGTATATTTCTTGGCTTGACCAGTCTCAACACATTAAAAATGGC
444¥L E K L L Y LD I SYTNTTIK I DFDG I FLGULTSTLNTTILIEKMA
2001 TGGCAATTCTTTCAAAGACAACACCCTTTCAAATGTCTTTGCAAACACAACAAACTTGACATTCCTGGATCTTTCTAAATGTCAATTGGAACAAATATCT
477#. G N S F K D NT L SNV FANTTNILTT FLDTLT SKT CQLTEQ QS

Pvull (2187)
2101 TGGGGGGTATTTGACACCCTCCATAGACTTCAATTATTAAATATGAGTCACAACAATCTATTGTTTTTGGATTCATCCCATTATAACCAGCTGTATTCCC
511w G V F D T LHRLQULTLNMTSHNNTILTLTFEFTLDTSSHTYNRO QTLYS
2201 TCAGCACTCTTGATTGCAGTTTCAATCGCATAGAGACATCTAAAGGAATACTGCAACATTTTCCAAAGAGTCTAGCCTTCTTCAATCTTACTAATAATTC
544#L S T LD C S FNUR 1T ETSKG 1 LQHT EFTPIKTSTLATFTFNTLTNNS
2301 TGTTGCTTGTATATGTGAACATCAGAAATTCCTGCAGTGGGTCAAGGACCAGAAGCAGTTCTTGGTGAATGTTGAACAAATGACATGTGCAACACCTGTA
5778 V. A C | C EH Q K FLQWV KDU QKGO QFTLVNYVYEQMTTCATPYV

BsrGI (2449)

2401 GAGATGAATACCTCCTTAGTGTTGGATTTTAATAATTCTACCTGTTATATGTACAAGACAATCATCAGTGTGTCAGTGGTCAGTGTGATTGTGGTATCCA
611 EM N T S LV LD FNNJSTCYMYZ KTl I SV SVV SV | VVS

Mscl (2589)

Nhel (2583)

2501 CTGTAGCATTTCTGATATACCACTTCTATTTTCACCTGATACTTATTGCTGGCTGTAAAAAGTACAGCAGAGGAGAAAGCTGAGCTAGCTGGCCAGACAT
644*T V A F L | YH F Y FH L I1L1AGT CTIKTIKTYSRGTE S e _
2601 GATAAGATACATTGATGAGTTTGGACAAACCACAACTAGAATGCAGTGAAAAAAATGCTTTATTTGTGAAATTTGTGATGCTATTGCTTTATTTGTAACC




Hpal (2721)
2701 ATTATAAGCTGCAATAAACAAGTTAACAACAACAATTGCATTCATTTTATGTTTCAGGTTCAGGGGGAGGTGTGGGAGGTTTTTTAAAGCAAGTAAAACC

EcoRI (2817)
2801 TCTACAAATGTGGTATGGAATTCTAAAATACAGCATAGCAAAACTTTAACCTCCAAATCAAGCCTCTACTTGAATCCTTTTCTGAGGGATGAATAAGGCA
- <

Sapl (2999)
2901 TAGGCATCAGGGGCTGTTGCCAATGTGCATTAGCTGTTTGCAGCCTCACCTTCTTTCATGGAGTTTAAGATATAGTGTATTTTCCCAAGGTTTGAACTAG

Sspl (3056) Swal (3070)
3001 CTCTTCATTTCTTTATGTTTTAAATGCACTGACCTCCCACATTCCCTTTTTAGTAAAATATTCAGAAATAATTTAAATACATCATTGCAATGAAAATAAA

Eco01091 (3131)
3101 TGTTTTTTATTAGGCAGAATCCAGATGCTCAAGGCCCTTCATAATATCCCCCAGTTTAGTAGTTGGACTTAGGGAACAAAGGAACCTTTAATAGAAATTG

3201 GACAGCAAGAAAGCGAGCTTCTAGCTTTAGTTCCTGGTGTACTTGAGGGGGATGAGTTCCTCAATGGTGGTTTTGACCAGCTTGCCATTCATCTCAATGA
4494 « N R T Y K L P I L EE I T T KV LKGNWME | L
Sacl (3331) BstXI (3360)
3301 GCACAAAGCAGTCAGGAGCATAGTCAGAGATGAGCTCTCTGCACATGCCACAGGGGCTGACCACCCTGATGGATCTGTCCACCTCATCAGAGTAGGGGTG
164 V F C D P A YD S I L ERCMGT CT®PSVVR I SRDVETDS Y PH
Stul (3495)
3401 CCTGACAGCCACAATGGTGTCAAAGTCCTTCTGCCCGTTGCTCACAGCAGACCCAATGGCAATGGCTTCAGCACAGACAGTGACCCTGCCAATGTAGGCC
834 RV AV | T b FDI K QGNSVASG I A I AEACV TV RG I YA
3501 TCAATGTGGACAGCAGAGATGATCTCCCCAGTCTTGGTCCTGATGGCCGCCCCGACATGGTGCTTGTTGTCCTCATAGAGCATGGTGATCTTCTCAGTGG
494E | H V A S | | EGT KT R I AAGVHHIEKNIDTETYTLMT I KETA
BbsI (3641)
3601 CGACCTCCACCAGCTCCAGATCCTGCTGAGAGATGTTGAAGGTCTTCATGGTGGCCCTCCTATAGTGAGTCGTATTATACTATGCCGATATACTATGCCG
64 V EV L E LD QQ S I N FTK M=
Asel (3703) Sacl (3760)
3701 ATGATTAATTGTCAAAACAGCGTGGATGGCGTCTCCAGCTITATCTGACGGTTCACTAAACGAGCTCTGCTTATATAGACCTCCCACCGTACACGCCTACC
-

Spel (3858)
3801 GCCCATTTGCGTCAATGGGGCGGAGTTGTTACGACATTTTGGAAAGTCCCGTTGATTTACTAGTCAAAACAAACTCCCATTGACGTCAATGGGGTGGAGA
-

SnaBI (3986)
3901 CTTGGAAATCCCCGTGAGTCAAACCGCTATCCACGCCCATTGATGTACTGCCAAAACCGCATCATCATGGTAATAGCGATGACTAATACGTAGATGTACT

Ndel (4091)
4001 GCCAAGTAGGAAAGTCCCATAAGGTCATGTACTGGGCATAATGCCAGGCGGGCCATTTACCGTCATTGACGTCAATAGGGGGCGTACTTGGCATATGATA

4101 CACTTGATGTACTGCCAAGTGGGCAGTTTACCGTAAATACTCCACCCATTGACGTCAATGGAAAGTCCCTATTGGCGTTACTATGGGAACATACGTCATT

Pacl (4277)
Sdal (4269)
4201 ATTGACGTCAATGGGCGGGGGTCGTTGGGCGGTCAGCCAGGCGGGCCATTTACCGTAAGTTATGTAACGCCTGCAGGTTAATTAAGAACATGTGAGCAAA
-

4301 AGGCCAGCAAAAGGCCAGGAACCGTAAAAAGGCCGCGTTGCTGGCGTTTTTCCATAGGCTCCGCCCCCCTGACGAGCATCACAAAAATCGACGCTCAAGT

4401 CAGAGGTGGCGAAACCCGACAGGACTATAAAGATACCAGGCGTTTCCCCCTGGAAGCTCCCTCGTGCGCTCTCCTGTTCCGACCCTGCCGCTTACCGGAT

4501 ACCTGTCCGCCTTTCTCCCTTCGGGAAGCGTGGCGCTTTCTCATAGCTCACGCTGTAGGTATCTCAGTTCGGTGTAGGTCGTTCGCTCCAAGCTGGGCTG

ApaLlI (4601)
4601 TGTGCACGAACCCCCCGTTCAGCCCGACCGCTGCGCCTTATCCGGTAACTATCGTCTTGAGTCCAACCCGGTAAGACACGACTTATCGCCACTGGCAGCA

4701 GCCACTGGTAACAGGATTAGCAGAGCGAGGTATGTAGGCGGTGCTACAGAGTTCTTGAAGTGGTGGCCTAACTACGGCTACACTAGAAGAACAGTATTTG

4801 GTATCTGCGCTCTGCTGAAGCCAGTTACCTTCGGAAAAAGAGTTGGTAGCTCTTGATCCGGCAAACAAACCACCGCTGGTAGCGGTGGTTTTTTTGTTTG

4901 CAAGCAGCAGATTACGCGCAGAAAAAAAGGATCTCAAGAAGATCCTTTGATCTTTTCTACGGGGTCTGACGCTCAGTGGAACGAAAACTCACGTTAAGGG

Eagl (5037)
Pacl (5017) Swal (5026) NotI (5036)
5001 ATTTTGGTCATGGCTAGTTAATTAACATTTAAATCAGCGGCCGCAATAAAATATCTTTATTTTCATTACATCTGTGTGTTGGTTTTTTGTGTGAATCGTA

5101 ACTAACATACGCTCTCCATCAAAACAAAACGAAACAAAACAAACTAGCAAAATAGGCTGTCCCCAGTGCAAGTGCAGGTGCCAGAACATTTCTCTATCGA
5201 A
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