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GGATCTGCGATCGCTCCGGTGCCCGTCAGTGGGCAGAGCGCACATCGCCCACAGTCCCCGAGAAGTTGGGGGGAGGGGTCGGCAATTGAACGGGTGCCTA

GAGAAGGTGGCGCGGGGTAAACTGGGAAAGTGATGTCGTGTACTGGCTCCGCCTTTTTCCCGAGGGTGGGGGAGAACCGTATATAAGTGCAGTAGTCGCC

GTGAACGTTCTTTTTCGCAACGGGTTTGCCGCCAGAACACAGCTGAAGCTTCGAGGGGCTCGCATCTCTCCTTCACGCGCCCGCCGCCCTACCTGAGGCC

GCCATCCACGCCGGTTGAGTCGCGTTCTGCCGCCTCCCGCCTGTGGTGCCTCCTGAACTGCGTCCGCCGTCTAGGTAAGTTTAAAGCTCAGGTCGAGACC

GGGCCTTTGTCCGGCGCTCCCTTGGAGCCTACCTAGACTCAGCCGGCTCTCCACGCTTTGCCTGACCCTGCTTGCTCAACTCTACGTCTTTGTTTCGTTT

TCTGTTCTGCGCCGTTACAGATCCAAGCTGTGACCGGCGCCTACCTGAGATCACCGGTAGGAGGGCCATCATGATGCCTCCCTGGCTCCTGGCTAGGACT

CTGATCATGGCACTGTTCTTCTCCTGCCTGACACCAGGAAGCTTGAATCCCTGCATAGAGGTAGTTCCTAATATTACCTACCAATGCATGGATCAGAAAC

TCAGCAAAGTCCCTGATGACATTCCTTCTTCAACCAAGAACATAGATCTGAGCTTCAACCCCTTGAAGATCTTAAAAAGCTATAGCTTCTCCAATTTTTC

AGAACTTCAGTGGCTGGATTTATCCAGGTGTGAAATTGAAACAATTGAAGACAAGGCATGGCATGGCTTACACCACCTCTCAAACTTGATACTGACAGGA

AACCCTATCCAGAGTTTTTCCCCAGGAAGTTTCTCTGGACTAACAAGTTTAGAGAATCTGGTGGCTGTGGAGACAAAATTGGCCTCTCTAGAAAGCTTCC

CTATTGGACAGCTTATAACCTTAAAGAAACTCAATGTGGCTCACAATTTTATACATTCCTGTAAGTTACCTGCATATTTTTCCAATCTGACGAACCTAGT

ACATGTGGATCTTTCTTATAACTATATTCAAACTATTACTGTCAACGACTTACAGTTTCTACGTGAAAATCCACAAGTCAATCTCTCTTTAGACATATCT

TTGAACCCAATTGACTTCATTCAAGACCAAGCCTTTCAGGGAATTAAGCTCCATGAACTGACTCTAAGAGGTAATTTTAATAGCTCAAATATAATGAAAA

CTTGCCTTCAAAACCTGGCTGGTTTACACATCCATCGGTTGATCTTGGGAGAATTTAAAGATGAAAGGAATCTGGAAATTTTTGAACCCTCTATCATGGA

AGGACTATGTGATGTGACCATTGATGAGTTCAGGTTAACATATACAAATGATTTTTCAGATGATATTGTTAAGTTCCATTGCTTGGCGAATGTTTCTGCA

ATGTCTCTGGCAGGTGTATCTATAAAATATCTAGAAGATGTTCCTAAACATTTCAAATGGCAATCCTTATCAATCATTAGATGTCAACTTAAGCAGTTTC

CAACTCTGGATCTACCCTTTCTTAAAAGTTTGACTTTAACTATGAACAAAGGGTCTATCAGTTTTAAAAAAGTGGCCCTACCAAGTCTCAGCTATCTAGA

TCTTAGTAGAAATGCACTGAGCTTTAGTGGTTGCTGTTCTTATTCTGATTTGGGAACAAACAGCCTGAGACACTTAGACCTCAGCTTCAATGGTGCCATC

ATTATGAGTGCCAATTTCATGGGTCTAGAAGAGCTGCAGCACCTGGATTTTCAGCACTCTACTTTAAAAAGGGTCACAGAATTCTCAGCGTTCTTATCCC

TTGAAAAGCTACTTTACCTTGACATCTCTTATACTAACACCAAAATTGACTTCGATGGTATATTTCTTGGCTTGACCAGTCTCAACACATTAAAAATGGC

TGGCAATTCTTTCAAAGACAACACCCTTTCAAATGTCTTTGCAAACACAACAAACTTGACATTCCTGGATCTTTCTAAATGTCAATTGGAACAAATATCT

TGGGGGGTATTTGACACCCTCCATAGACTTCAATTATTAAATATGAGTCACAACAATCTATTGTTTTTGGATTCATCCCATTATAACCAGCTGTATTCCC

TCAGCACTCTTGATTGCAGTTTCAATCGCATAGAGACATCTAAAGGAATACTGCAACATTTTCCAAAGAGTCTAGCCTTCTTCAATCTTACTAATAATTC

TGTTGCTTGTATATGTGAACATCAGAAATTCCTGCAGTGGGTCAAGGACCAGAAGCAGTTCTTGGTGAATGTTGAACAAATGACATGTGCAACACCTGTA

GAGATGAATACCTCCTTAGTGTTGGATTTTAATAATTCTACCTGTTATATGTACAAGACAATCATCAGTGTGTCAGTGGTCAGTGTGATTGTGGTATCCA

CTGTAGCATTTCTGATATACCACTTCTATTTTCACCTGATACTTATTGCTGGCTGTAAAAAGTACAGCAGAGGAGAAAGCGGATCCTACCCCTATGATGT

GCCAGACTACGCCTAAAGCTAGCTGGCCAGACATGATAAGATACATTGATGAGTTTGGACAAACCACAACTAGAATGCAGTGAAAAAAATGCTTTATTTG

 M   M   P   P   W   L   L   A   R   T  

 L   I   M   A   L   F   F   S   C   L   T   P   G   S   L   N   P   C   I   E   V   V   P   N   I   T   Y   Q   C   M   D   Q   K   

L   S   K   V   P   D   D   I   P   S   S   T   K   N   I   D   L   S   F   N   P   L   K   I   L   K   S   Y   S   F   S   N   F   S
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 W   G   V   F   D   T   L   H   R   L   Q   L   L   N   M   S   H   N   N   L   L   F   L   D   S   S   H   Y   N   Q   L   Y   S   

L   S   T   L   D   C   S   F   N   R   I   E   T   S   K   G   I   L   Q   H   F   P   K   S   L   A   F   F   N   L   T   N   N   S

  V   A   C   I   C   E   H   Q   K   F   L   Q   W   V   K   D   Q   K   Q   F   L   V   N   V   E   Q   M   T   C   A   T   P   V  

 E   M   N   T   S   L   V   L   D   F   N   N   S   T   C   Y   M   Y   K   T   I   I   S   V   S   V   V   S   V   I   V   V   S   

T   V   A   F   L   I   Y   H   F   Y   F   H   L   I   L   I   A   G   C   K   K   Y   S   R   G   E   S   G   S   Y   P   Y   D   V
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TGAAATTTGTGATGCTATTGCTTTATTTGTAACCATTATAAGCTGCAATAAACAAGTTAACAACAACAATTGCATTCATTTTATGTTTCAGGTTCAGGGG

GAGGTGTGGGAGGTTTTTTAAAGCAAGTAAAACCTCTACAAATGTGGTATGGAATTCTAAAATACAGCATAGCAAAACTTTAACCTCCAAATCAAGCCTC

TACTTGAATCCTTTTCTGAGGGATGAATAAGGCATAGGCATCAGGGGCTGTTGCCAATGTGCATTAGCTGTTTGCAGCCTCACCTTCTTTCATGGAGTTT

AAGATATAGTGTATTTTCCCAAGGTTTGAACTAGCTCTTCATTTCTTTATGTTTTAAATGCACTGACCTCCCACATTCCCTTTTTAGTAAAATATTCAGA

AATAATTTAAATACATCATTGCAATGAAAATAAATGTTTTTTATTAGGCAGAATCCAGATGCTCAAGGCCCTTCATAATATCCCCCAGTTTAGTAGTTGG

ACTTAGGGAACAAAGGAACCTTTAATAGAAATTGGACAGCAAGAAAGCGAGCTTCTAGCTTTAGTTCCTGGTGTACTTGAGGGGGATGAGTTCCTCAATG

GTGGTTTTGACCAGCTTGCCATTCATCTCAATGAGCACAAAGCAGTCAGGAGCATAGTCAGAGATGAGCTCTCTGCACATGCCACAGGGGCTGACCACCC

TGATGGATCTGTCCACCTCATCAGAGTAGGGGTGCCTGACAGCCACAATGGTGTCAAAGTCCTTCTGCCCGTTGCTCACAGCAGACCCAATGGCAATGGC

TTCAGCACAGACAGTGACCCTGCCAATGTAGGCCTCAATGTGGACAGCAGAGATGATCTCCCCAGTCTTGGTCCTGATGGCCGCCCCGACATGGTGCTTG

TTGTCCTCATAGAGCATGGTGATCTTCTCAGTGGCGACCTCCACCAGCTCCAGATCCTGCTGAGAGATGTTGAAGGTCTTCATGGTGGCCCTCCTATAGT

GAGTCGTATTATACTATGCCGATATACTATGCCGATGATTAATTGTCAAAACAGCGTGGATGGCGTCTCCAGCTTATCTGACGGTTCACTAAACGAGCTC

TGCTTATATAGACCTCCCACCGTACACGCCTACCGCCCATTTGCGTCAATGGGGCGGAGTTGTTACGACATTTTGGAAAGTCCCGTTGATTTACTAGTCA

AAACAAACTCCCATTGACGTCAATGGGGTGGAGACTTGGAAATCCCCGTGAGTCAAACCGCTATCCACGCCCATTGATGTACTGCCAAAACCGCATCATC

ATGGTAATAGCGATGACTAATACGTAGATGTACTGCCAAGTAGGAAAGTCCCATAAGGTCATGTACTGGGCATAATGCCAGGCGGGCCATTTACCGTCAT

TGACGTCAATAGGGGGCGTACTTGGCATATGATACACTTGATGTACTGCCAAGTGGGCAGTTTACCGTAAATACTCCACCCATTGACGTCAATGGAAAGT

CCCTATTGGCGTTACTATGGGAACATACGTCATTATTGACGTCAATGGGCGGGGGTCGTTGGGCGGTCAGCCAGGCGGGCCATTTACCGTAAGTTATGTA

ACGCCTGCAGGTTAATTAAGAACATGTGAGCAAAAGGCCAGCAAAAGGCCAGGAACCGTAAAAAGGCCGCGTTGCTGGCGTTTTTCCATAGGCTCCGCCC

CCCTGACGAGCATCACAAAAATCGACGCTCAAGTCAGAGGTGGCGAAACCCGACAGGACTATAAAGATACCAGGCGTTTCCCCCTGGAAGCTCCCTCGTG

CGCTCTCCTGTTCCGACCCTGCCGCTTACCGGATACCTGTCCGCCTTTCTCCCTTCGGGAAGCGTGGCGCTTTCTCATAGCTCACGCTGTAGGTATCTCA

GTTCGGTGTAGGTCGTTCGCTCCAAGCTGGGCTGTGTGCACGAACCCCCCGTTCAGCCCGACCGCTGCGCCTTATCCGGTAACTATCGTCTTGAGTCCAA

CCCGGTAAGACACGACTTATCGCCACTGGCAGCAGCCACTGGTAACAGGATTAGCAGAGCGAGGTATGTAGGCGGTGCTACAGAGTTCTTGAAGTGGTGG

CCTAACTACGGCTACACTAGAAGAACAGTATTTGGTATCTGCGCTCTGCTGAAGCCAGTTACCTTCGGAAAAAGAGTTGGTAGCTCTTGATCCGGCAAAC

AAACCACCGCTGGTAGCGGTGGTTTTTTTGTTTGCAAGCAGCAGATTACGCGCAGAAAAAAAGGATCTCAAGAAGATCCTTTGATCTTTTCTACGGGGTC

TGACGCTCAGTGGAACGAAAACTCACGTTAAGGGATTTTGGTCATGGCTAGTTAATTAACATTTAAATCAGCGGCCGCAATAAAATATCTTTATTTTCAT

TACATCTGTGTGTTGGTTTTTTGTGTGAATCGTAACTAACATACGCTCTCCATCAAAACAAAACGAAACAAAACAAACTAGCAAAATAGGCTGTCCCCAG
TGCAAGTGCAGGTGCCAGAACATTTCTCTATCGAA
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