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GGATCTGCGATCGCTCCGGTGCCCGTCAGTGGGCAGAGCGCACATCGCCCACAGTCCCCGAGAAGTTGGGGGGAGGGGTCGGCAATTGAACGGGTGCCTA

GAGAAGGTGGCGCGGGGTAAACTGGGAAAGTGATGTCGTGTACTGGCTCCGCCTTTTTCCCGAGGGTGGGGGAGAACCGTATATAAGTGCAGTAGTCGCC

GTGAACGTTCTTTTTCGCAACGGGTTTGCCGCCAGAACACAGCTGAAGCTTCGAGGGGCTCGCATCTCTCCTTCACGCGCCCGCCGCCCTACCTGAGGCC

GCCATCCACGCCGGTTGAGTCGCGTTCTGCCGCCTCCCGCCTGTGGTGCCTCCTGAACTGCGTCCGCCGTCTAGGTAAGTTTAAAGCTCAGGTCGAGACC

GGGCCTTTGTCCGGCGCTCCCTTGGAGCCTACCTAGACTCAGCCGGCTCTCCACGCTTTGCCTGACCCTGCTTGCTCAACTCTACGTCTTTGTTTCGTTT

TCTGTTCTGCGCCGTTACAGATCCAAGCTGTGACCGGCGCCTACCTGAGATCACCGGTAGGAGGGCCATCATGACTAAACCAAATTCCCTCATCTTCTAC

TGTATCATTGTTTTAGGACTGACACTTATGAAAATCCAATTATCTGAGGAATGTGAGCTTATCATAAAGAGGCCAAACGCAAACCTTACCAGAGTGCCCA

AGGACCTACCCTTGCAAACAACTACTTTAGATCTATCACAAAACAATATATCTGAGCTTCAGACTTCTGACATCCTCTCATTGTCCAAGCTGAGGGTCCT

GATAATGTCCTACAACAGACTCCAGTATCTTAATATCAGTGTTTTCAAATTCAACACAGAGCTGGAATATTTGGATTTGTCCCACAATGAGCTAAAGGTG

ATCTTGTGCCACCCAACAGTCAGCCTCAAGCATTTGGACCTCTCCTTTAATGCCTTTGATGCCCTGCCTATATGCAAAGAATTTGGCAACATGTCCCAAC

TACAGTTCCTGGGGTTGAGCGGTTCTCGGGTACAAAGTTCAAGTGTGCAGCTGATTGCTCATTTGAACATCAGTAAGGTTTTGCTGGTGTTAGGAGATGC

TTATGGGGAAAAAGAAGACCCCGAATCTCTTCGGCACGTTAGCACTGAGACTCTGCATATTGTTTTCCCGTCGAAAAGAGAATTCCGTTTTCTTCTGGAT

GTGTCCGTCAGCACTACGATCGGTTTGGAACTGTCTAACATCAAGTGTGTGCTTGAAGACCAGGGCTGCTCTTATTTCTTACGTGCTTTGTCAAAGCTTG

GAAAGAATCTGAAGCTCTCAAATCTTACCCTGAACAATGTGGAAACAACGTGGAATTCCTTCATTAATATCCTCCAGATAGTTTGGCATACGCCAGTCAA

ATATTTCTCAATTTCAAATGTGAAGCTACAAGGTCAACTTGCCTTCAGGATGTTCAATTATTCTGACACTTCTCTGAAGGCTTTGTCGATACATCAAGTT

GTCACTGATGTCTTCAGCTTCCCCCAAAGTTACATATACAGTATCTTTGCCAATATGAACATCCAAAACTTTACAATGTCTGGAACACACATGGTCCACA

TGCTGTGCCCGTCCCAAGTTAGCCCATTTCTGCATGTGGACTTTACAGATAACCTTTTAACAGACATGGTTTTTAAAGACTGTAGAAACTTAGTTAGATT

GAAAACACTTAGTTTACAAAAGAATCAGTTAAAAAACCTTGAGAATATAATCCTCACATCTGCAAAGATGACATCCCTACAAAAACTAGACATTAGCCAG

AATTCTCTAAGGTACAGCGATGGGGGAATCCCATGCGCCTGGACCCAGAGTTTGTTAGTTTTAAATTTGTCTTCGAATATGCTTACAGGCTCTGTCTTCA

GATGCTTACCTCCCAAAGTCAAGGTCCTTGACCTTCACAACAACAGGATAATGAGCATCCCTAAAGATGTCACCCACCTGCAGGCTTTGCAGGAACTCAA

TGTAGCATCCAACTCCTTAACTGACCTTCCTGGGTGCGGGGCCTTCAGCAGCCTTTCTGTGCTGGTCATCGACCATAACTCAGTTTCCCATCCCTCTGAG

GATTTCTTCCAGAGCTGTCAGAATATTAGATCCCTAACAGCGGGAAACAACCCATTCCAATGCACATGTGAGCTGAGGGACTTTGTCAAGAACATAGGCT

GGGTAGCAAGAGAAGTGGTGGAGGGCTGGCCTGACTCTTACAGGTGTGACTACCCAGAAAGCTCTAGGGGAACTGCACTGAGGGACTTCCACATGTCTCC

ACTATCCTGTGATACTGTTCTGCTGACTGTCACCATCGGGGCCACTATGCTGGTGCTGGCTGTCACTGGGGCTTTCCTCTGTCTCTACTTTGACCTGCCC

TGGTATGTGAGGATGCTGTGTCAGTGGACACAGACCAGGCACAGGGCCAGGCACATCCCCTTAGAGGAACTCCAGAGAAACCTCCAGTTCCATGCTTTTG

TCTCATACAGTGGGCATGATTCTGCCTGGGTGAAGAACGAATTACTACCCAACCTAGAGAAAGATGACATCCAGATTTGCCTCCATGAGAGGAACTTTGT

CCCTGGCAAGAGCATTGTGGAGAACATCATCAATTTCATTGAGAAGAGTTACAAGTCCATCTTTGTGCTGTCTCCCCACTTCATCCAGAGTGAGTGGTGT

CATTATGAACTCTATTTTGCCCATCACAATCTCTTCCATGAAGGCTCTGATAACTTAATCCTCATCTTGCTGGCACCCATTCCCCAGTACTCCATCCCTA

CCAATTACCACAAGCTCAAAACTCTCATGTCACGAAGGACCTATCTGGAATGGCCCACAGAGAAGAACAAGCATGGACTTTTTTGGGCAAACCTAAGAGC

 M  T   K  P   N  S   L   I   F   Y  

 C   I   I   V  L   G  L   T   L   M  K  I   Q  L   S   E   E   C   E   L   I   I   K  R   P   N  A   N  L   T   R   V  P   

K  D  L   P   L   Q  T   T   T   L   D  L   S   Q  N  N  I   S   E   L   Q  T   S   D  I   L   S   L   S   K  L   R   V  L
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T   N  Y   H  K  L   K  T   L   M  S   R   R   T   Y   L   E   W  P   T   E   K  N  K  H  G  L   F   W  A   N  L   R   A
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ATCCATTAATGTTAAGCTGGTTAACCAGGCAGAAGGAACGTGTTACACACAGCAAGGATCCTATCCCTATGATGTGCCAGACTATGCTGGCTATCCATAT

GATGTTCCTGATTATGCTGGATACCCTTATGATGTGCCAGACTATGCCTAAAGCTAGCTGGCCAGACATGATAAGATACATTGATGAGTTTGGACAAACC

ACAACTAGAATGCAGTGAAAAAAATGCTTTATTTGTGAAATTTGTGATGCTATTGCTTTATTTGTAACCATTATAAGCTGCAATAAACAAGTTAACAACA

ACAATTGCATTCATTTTATGTTTCAGGTTCAGGGGGAGGTGTGGGAGGTTTTTTAAAGCAAGTAAAACCTCTACAAATGTGGTATGGAATTCTAAAATAC

AGCATAGCAAAACTTTAACCTCCAAATCAAGCCTCTACTTGAATCCTTTTCTGAGGGATGAATAAGGCATAGGCATCAGGGGCTGTTGCCAATGTGCATT

AGCTGTTTGCAGCCTCACCTTCTTTCATGGAGTTTAAGATATAGTGTATTTTCCCAAGGTTTGAACTAGCTCTTCATTTCTTTATGTTTTAAATGCACTG

ACCTCCCACATTCCCTTTTTAGTAAAATATTCAGAAATAATTTAAATACATCATTGCAATGAAAATAAATGTTTTTTATTAGGCAGAATCCAGATGCTCA

AGGCCCTTCATAATATCCCCCAGTTTAGTAGTTGGACTTAGGGAACAAAGGAACCTTTAATAGAAATTGGACAGCAAGAAAGCGAGCTTCTAGCTTTAGT

TCCTGGTGTACTTGAGGGGGATGAGTTCCTCAATGGTGGTTTTGACCAGCTTGCCATTCATCTCAATGAGCACAAAGCAGTCAGGAGCATAGTCAGAGAT

GAGCTCTCTGCACATGCCACAGGGGCTGACCACCCTGATGGATCTGTCCACCTCATCAGAGTAGGGGTGCCTGACAGCCACAATGGTGTCAAAGTCCTTC

TGCCCGTTGCTCACAGCAGACCCAATGGCAATGGCTTCAGCACAGACAGTGACCCTGCCAATGTAGGCCTCAATGTGGACAGCAGAGATGATCTCCCCAG

TCTTGGTCCTGATGGCCGCCCCGACATGGTGCTTGTTGTCCTCATAGAGCATGGTGATCTTCTCAGTGGCGACCTCCACCAGCTCCAGATCCTGCTGAGA

GATGTTGAAGGTCTTCATGATGGCCCTCCTATAGTGAGTCGTATTATACTATGCCGATATACTATGCCGATGATTAATTGTCAAAACAGCGTGGATGGCG

TCTCCAGC T TATCTGACGGTTCACTAAACGAGCTCTGCTTATATAGACCTCCCACCGTACACGCCTACCGCCCATTTGCGTCAATGGGGCGGAGTTGTTA

CGACATTTTGGAAAGTCCCGTTGATTTA C T A G TCAAAACAAACTCCCATTGACGTCAATGGGGTGGAGACTTGGAAATCCCCGTGAGTCAAACCGCTAT

CCACGCCCATTGATGTACTGCCAAAACCGCATCATCATGGTAATAGCGATGACTAATACGTAGATGTACTGCCAAGTAGGAAAGTCCCATAAGGTCATGT

ACTGGGCATAATGCCAGGCGGGCCATTTACCGTCATTGACGTCAATAGGGGGCGTACTTGGCATATGATACACTTGATGTACTGCCAAGTGGGCAGTTTA

CCGTAAATACTCCACCCATTGACGTCAATGGAAAGTCCCTATTGGCGTTACTATGGGAACATACGTCATTATTGACGTCAATGGGCGGGGGTCGTTGGGC

GGTCAGCCAGGCGGGCCATTTACCGTAAGTTATGTAACGCC T G C AG G TT AA TTAAGAACATGTGAGCAAAAGGCCAGCAAAAGGCCAGGAACCGTAAA

AAGGCCGCGTTGCTGGCGTTTTTCCATAGGCTCCGCCCCCCTGACGAGCATCACAAAAATCGACGCTCAAGTCAGAGGTGGCGAAACCCGACAGGACTAT

AAAGATACCAGGCGTTTCCCCCTGGAAGCTCCCTCGTGCGCTCTCCTGTTCCGACCCTGCCGCTTACCGGATACCTGTCCGCCTTTCTCCCTTCGGGAAG

CGTGGCGCTTTCTCATAGCTCACGCTGTAGGTATCTCAGTTCGGTGTAGGTCGTTCGCTCCAAGCTGGGCTGTGTGCACGAACCCCCCGTTCAGCCCGAC

CGCTGCGCCTTATCCGGTAACTATCGTCTTGAGTCCAACCCGGTAAGACACGACTTATCGCCACTGGCAGCAGCCACTGGTAACAGGATTAGCAGAGCGA

GGTATGTAGGCGGTGCTACAGAGTTCTTGAAGTGGTGGCCTAACTACGGCTACACTAGAAGAACAGTATTTGGTATCTGCGCTCTGCTGAAGCCAGTTAC

CTTCGGAAAAAGAGTTGGTAGCTCTTGATCCGGCAAACAAACCACCGCTGGTAGCGGTGGTTTTTTTGTTTGCAAGCAGCAGATTACGCGCAGAAAAAAA

GGATCTCAAGAAGATCCTTTGATCTTTTCTACGGGGTCTGACGCTCAGTGGAACGAAAACTCACGTTAAGGGATTTTGGTCATGGCTAGTTAATTAACAT

TTAAATC AGCGGCCGCAATAAAATATCTTTATTTTCATTACATCTGTGTGTTGGTTTTTTGTGTGAATCGTAACTAACATACGCTCTCCATCAAAACAAA
ACGAAACAAAACAAACTAGCAAAATAGGCTGTCCCCAGTGCAAGTGCAGGTGCCAGAACATTTCTCTATCGAA

 •  N
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