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1 GGATCTGCGATCGCTCCGGTGCCCGTCAGTGGGCAGAGCGCACATCGCCCACAGTCCCCGAGAAGTTGGGGGGAGGGGTCGGCAATTGAACGGGTGCCTA

101 GAGAAGGTGGCGCGGGGTAAACTGGGAAAGTGATGTCGTGTACTGGCTCCGCCTTTTTCCCGAGGGTGGGGGAGAACCGTATATAAGTGCAGTAGTCGCC

201 GTGAACGTTCTTTTTCGCAACGGGTTTGCCGCCAGAACACAGCTGAAGCTTCGAGG

301
401
BspEl (558)

501 CTGAGATCACCGGCTCCGGACACCATGGCGCCGGCGGAGGCTCGCGGCGCGCTCCC

L 1* M A P A EA RG A L P
601 GGGCTGGATCTCCGTGCTGGGCTGGGGTCTGGCGCTGTGCTCTCTGTGCGGGGCGGGCCCACTGTGGAGTGGCAGCCATGAGTGGAAAAAACTAATTTTG
11 G W | SV L GWG LALTGCSULTCGAGU PLWSG SHEWIK K L I L
701 ACCCAGCACTGGCCCCCAACAGTATGCAAGGAGGTTAACAGCTGCCAAGACTCTCTGGATTACTGGACAATACATGGACTATGGCCCGATAGAGCAGAAG
45 T Q HW P P TV C K EV N SCQD SLDYWT I HG LW PD RA E
801 ATTGTAACCAGTCCTGGCACTTTAACTTAGATGAGATTAAGGACCTTTTGCGAGACATGAAGATCTACTGGCCCGATGTGATTCACCGGTCTTCTAATCG
78D C N Q SWH FNLDE I KD LULW RDMEK I YW PDV I HR S SN R

901 CAGCCAATTCTGGAAACATGAGTGGGTTAAACACGGCACCTGTGCTGCCCAGGTAGACGCCCTCAATTCCGAGAAGAAGTACTTTGGGAAGAGCCTGGAT
111 S Q FW K H EW V K H G T CAAQVDA AILNSEIZKIK Y F G K S LD
1001 CTGTACAAGCAGATTGACCTCAACAGTGTGCTACAAAAATTTGGGATCAAGCCATCCATCAACTACTACCAGCTTGCAGATTTCAAAGATGCACTTACCA
145 L Y K Q I D LN SV LQKFG I KPS I NYYAQLADTFIKTDATLT

1101 GAATCTATGGTGTGGTGCCTAAAATCCAGTGCCTTATGCCAGAACAGGGAGAGAGCGTGCAGACCGTTGGCCAGATAGAGCTGTGCTTCACCAAGGAGGA
178 R 1 Y G V V P K I Q C LM P EQGESVQTVGAQ I ELCTFTIKETD
1201 CTTACATTTGCGGAACTGCACTGAGCCAGGAGAGCAGCTGTCCTCCAGGCAGGAAGCCTGGCTGGCCATGGAGGCTTCTACACATGGGATGATGGTCTGT
211 L H L R N C T E P G EQ L S S RQ EAW LAMTEASTHG GMMYVC

Nhel (1349)

1301 GAAGACGGTCCAATCTTCTACCCTCCACCTACAAAGACCCAACATTGATGCTAGCTGGCCAGACATGATAAGATACATTGATGAGTTTGGACAAACCACA
245 E D G P | F Y P P P T K T Q H e
1401 ACTAGAATGCAGTGAAAAAAATGCTTTATTTGTGAAATTTGTGATGCTATTGCTTTATTTGTAACCATTATAAGCTGCAATAAACAAGTTAACAACAACA

1501 ATTGCATTCATTTTATGTTTCAGGTTCAGGGGGAGGTGTGGGAGGTTTTTTAAAGCAAGTAAAACCTCTACAAATGTGGTATGGAATTCTAAAATACAGC
> -

1601 ATAGCAAAACTTTAACCTCCAAATCAAGCCTCTACTTGAATCCTTTTCTGAGGGATGAATAAGGCATAGGCATCAGGGGCTGTTGCCAATGTGCATTAGC

1701 TGTTTGCAGCCTCACCTTCTTTCATGGAGTTTAAGATATAGTGTATTTTCCCAAGGTTTGAACTAGCTCTTCATTTCTTTATGTTTTAAATGCACTGACC

1801 TCCCACATTCCCTTTTTAGTAAAATATTCAGAAATAATTTAAATACATCATTGCAATGAAAATAAATGTTTTTTATTAGGCAGAATCCAGATGCTCAAGG

1901 CCCTTCATAATATCCCCCAGTTTAGTAGTTGGACTTAGGGAACAAAGGAACCTTTAATAGAAATTGGACAGCAAGAAAGCGAGCTTCTAGCTTTAGTTCC
4141 e N R
2001 TGGTGTACTTGAGGGGGATGAGTTCCTCAATGGTGGTTTTGACCAGCTTGCCATTCATCTCAATGAGCACAAAGCAGTCAGGAGCATAGTCAGAGATGAG
1384 T Y K L P I L E E I T T KV LKGNMTE I LV FCDUPAYUDS I L
2101 CTCTCTGCACATGCCACAGGGGCTGACCACCCTGATGGATCTGTCCACCTCATCAGAGTAGGGGTGCCTGACAGCCACAATGGTGTCAAAGTCCTTCTGC
s« E R CM G C P SV V R I S RDVEDSYPHU RVAYV I TDFDKAQ
2201 CCGTTGCTCACAGCAGACCCAATGGCAATGGCTTCAGCACAGACAGTGACCCTGCCAATGTAGGCCTCAATGTGGACAGCAGAGATGATCTCCCCAGTCT
746G N SV A S G I A Il A EACVTVRG I YAEIHVAS I I EGTHK
2301 TGGTCCTGATGGCCGCCCCGACATGGTGCTTGTTGTCCTCATAGAGCATGGTGATCTTCTCAGTGGCGACCTCCACCAGCTCCAGATCCTGCTGAGAGAT
334 T R I AAGV HHIKNDEYLMT I KETAV EV L ELDI QAQ S I
2401 GTTGAAGGTCTTCATGGTGGCCCTCCTATAGTGAGTCGTATTATACTATGCCGATATACTATGCCGATGATTAATTGTCAAAACAGCGTGGATGGCGTCT
54 N F T K M- -
2501 CCAGCTTATCTGACGGTTCACTAAACGAGCTCTGCTTATATAGACCTCCCACCGTACACGCCTACCGCCCATTTGCGTCAATGGGGCGGAGTTGTTACGA

2601 CATTTTGGAAAGTCCCGTTGATTTACTAGTCAAAACAAACTCCCATTGACGTCAATGGGGTGGAGACTTGGAAATCCCCGTGAGTCAAACCGCTATCCAC
-

2701 GCCCATTGATGTACTGCCAAAACCGCATCATCATGGTAATAGCGATGACTAATACGTAGATGTACTGCCAAGTAGGAAAGTCCCATAAGGTCATGTACTG

2801 GGCATAATGCCAGGCGGGCCATTTACCGTCATTGACGTCAATAGGGGGCGTACTTGGCATATGATACACTTGATGTACTGCCAAGTGGGCAGTTTACCGT

2901 AAATACTCCACCCATTGACGTCAATGGAAAGTCCCTATTGGCGTTACTATGGGAACATACGTCATTATTGACGTCAATGGGCGGGGGTCGTTGGGCGGTC

3001 AGCCAGGCGGGCCATTTACCGTAAGTTATGTAACGCCTGCAGGTTAATTAAGAACATGTGAGCAAAAGGCCAGCAAAAGGCCAGGAACCGTAAAAAGGCC
-

3101 GCGTTGCTGGCGTTTTTCCATAGGCTCCGCCCCCCTGACGAGCATCACAAAAATCGACGCTCAAGTCAGAGGTGGCGAAACCCGACAGGACTATAAAGAT




3201

3301

3401

3501

3601

3701

3801
3901

ACCAGGCGTTTCCCCCTGGAAGCTCCCTCGTGCGCTCTCCTGTTCCGACCCTGCCGCTTACCGGATACCTGTCCGCCTTTCTCCCTTCGGGAAGCGTGGC

GCTTTCTCATAGCTCACGCTGTAGGTATCTCAGTTCGGTGTAGGTCGTTCGCTCCAAGCTGGGCTGTGTGCACGAACCCCCCGTTCAGCCCGACCGLTGC

GCCTTATCCGGTAACTATCGTCTTGAGTCCAACCCGGTAAGACACGACTTATCGCCACTGGCAGCAGCCACTGGTAACAGGATTAGCAGAGCGAGGTATG

TAGGCGGTGCTACAGAGTTCTTGAAGTGGTGGCCTAACTACGGCTACACTAGAAGAACAGTATTTGGTATCTGCGCTCTGCTGAAGCCAGTTACCTTCGG

AAAAAGAGTTGGTAGCTCTTGATCCGGCAAACAAACCACCGCTGGTAGCGGTGGTTTTTTTGTTTGCAAGCAGCAGATTACGCGCAGAAAAAAAGGATCT

CAAGAAGATCCTTTGATCTTTTCTACGGGGTCTGACGCTCAGTGGAACGAAAACTCACGTTAAGGGATTTTGGTCATGGCTAGTTAATTAACATTTAAAT

CAGCGGCCGCAATAAAATATCTTTATTTTCATTACATCTGTGTGTTGGTTTTTTGTGTGAATCGTAACTAACATACGCTCTCCATCAAAACAAAACGAAA
CAAAACAAACTAGCAAAATAGGCTGTCCCCAGTGCAAGTGCAGGTGCCAGAACATTTCTCTATCGAA
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