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Pvul (7)
Sefl (6) Mfel (82)
1 GGATCTGCGATCGCTCCGGTGCCCGTCAGTGGGCAGAGCGCACATCGCCCACAGTCCCCGAGAAGTTGGGGGGAGGGGTCGGCAATTGAACGGGTGCCTA

101 GAGAAGGTGGCGCGGGGTAAACTGGGAAAGTGATGTCGTGTACTGGCTCCGCCTTTTTCCCGAGGGTGGGGGAGAACCGTATATAAGTGCAGTAGTCGCC

HindIII (245)
Psp1406I (203) Pvull (239) Bsu36I (291)
201 GTGAACGTTCTTTTTCGCAACGGGTTTGCCGCCAGAACACAGCTGAAGCTTCGAGG
301
NgoMIV (441)
401
Agel (552) BspLUI1I (560)
501 CTGAGATCACCGGTCAACATGTCAACCAACACAGACCTTTCTCTCTCTTCATACGA
- *M S T NTDUL S L S S YD
BstXI (653) BsrGI (695)
601 TGAAGGTCAGGGGTCTAAGTTTATTCGGAAAGCTAAGGAGACACCGTTTGTCCCCATTGGAATGGCGGGCTTTGCAGCGATTGTTGCCTATGGGTTGTAC
13 E G Q G S K F I RK AKETWPFVZP I GMAGTFAA 1TV AYG LY
Sapl (705)
701 AAGCTGAAGAGCAGAGGAAATACAAAGATGTCCATTCACTTGATCCACATGCGTGTAGCAGCCCAGGGCTTTGTTGTGGGGGCCATGACTCTTGGTATGG
47" K L K S R G N T KM S I HL IHM RV AAQGFVVGAMTLGWM
Nhel (850)
EcoRI (817) Bsu36I (844) Mscl (856)

801 GCTACTCCATGTATCAAGAATTCTGGGCCAACCCTAAGCCTAAGCCTTAGGCTAGCTGGCCAGACATGATAAGATACATTGATGAGTTTGGACAAACCAC
8¥G Y S M Y Q E FW A N P K P K P e

Hpal (988)  Mfel (999)
901 AACTAGAATGCAGTGAAAAAAATGCTTTATTTGTGAAATTTGTGATGCTATTGCTTTATTTGTAACCATTATAAGCTGCAATAAACAAGTTAACAACAAC

EcoRI (1084)
1001 AATTGCATTCATTTTATGTTTCAGGTTCAGGGGGAGGTGTGGGAGGTTTTTTAAAGCAAGTAAAACCTCTACAAATGTGGTATGGAATTCTAAAATACAG
- -y

1101 CATAGCAAAACTTTAACCTCCAAATCAAGCCTCTACTTGAATCCTTTTCTGAGGGATGAATAAGGCATAGGCATCAGGGGCTGTTGCCAATGTGCATTAG

Sapl (1266)
1201 CTGTTTGCAGCCTCACCTTCTTTCATGGAGTTTAAGATATAGTGTATTTTCCCAAGGTTTGAACTAGCTCTTCATTTCTTTATGTTTTAAATGCACTGAC

Sspl (1323) Swal (1337) EcoO1091 (1398)
1301 CTCCCACATTCCCTTTTTAGTAAAATATTCAGAAATAATTTAAATACATCATTGCAATGAAAATAAATGTTTTTTATTAGGCAGAATCCAGATGCTCAAG

1401 GCCCTTCATAATATCCCCCAGTTTAGTAGTTGGACTTAGGGAACAAAGGAACCTTTAATAGAAATTGGACAGCAAGAAAGCGAGCTTCTAGCTTTAGTTC
1494 o N
Sacl (1598)
1501 CTGGTGTACTTGAGGGGGATGAGTTCCTCAATGGTGGTTTTGACCAGCTTGCCATTCATCTCAATGAGCACAAAGCAGTCAGGAGCATAGTCAGAGATGA
1384R T Y K L P I L E E I T T KV L K GNME I LV FCDUPAYD S I L
BstXI (1627)
1601 GCTCTCTGCACATGCCACAGGGGCTGACCACCCTGATGGATCTGTCCACCTCATCAGAGTAGGGGTGCCTGACAGCCACAATGGTGTCAAAGTCCTTCTG
054 E R C M G C P SV V R I SRDV EDSYPH RVYVAV I TDFDKNQ
Stul (1762)

1701 CCCGTTGCTCACAGCAGACCCAATGGCAATGGCTTCAGCACAGACAGTGACCCTGCCAATGTAGGCCTCAATGTGGACAGCAGAGATGATCTCCCCAGTC
724 G N SV A SG I A I AEACVTVURG I YAETIHVASTIIEGT
1801 TTGGTCCTGATGGCCGCCCCGACATGGTGCTTGTTGTCCTCATAGAGCATGGTGATCTTCTCAGTGGCGACCTCCACCAGCTCCAGATCCTGCTGAGAGA
384K T R I A°NA GV HHKNDEY LMT I K ETA AV EV L ELDIGQAQ S I

Bbsl (1908)
Xmnl (1904) Asel (1970)
1901 TGTTGAAGGTCTTCATGGTGGCCCTCCTATAGTGAGTCGTATTATACTATGCCGATATACTATGCCGATGATTAATTGTCAAAACAGCGTGGATGGCGTC
5S4 N F T K M= -
Sacl (2027)
2001 TCCAGCTTATCTGACGGTTCACTAAACGAGCTCTGCTTATATAGACCTCCCACCGTACACGCCTACCGCCCATTTGCGTCAATGGGGCGGAGTTGTTACG

Spel (2125)
2101 ACATTTTGGAAAGTCCCGTTGATTTACTAGTCAAAACAAACTCCCATTGACGTCAATGGGGTGGAGACTTGGAAATCCCCGTGAGTCAAACCGCTATCCA
-

SnaBI (2253)
2201 CGCCCATTGATGTACTGCCAAAACCGCATCATCATGGTAATAGCGATGACTAATACGTAGATGTACTGCCAAGTAGGAAAGTCCCATAAGGTCATGTACT




Ndel (2358)
2301 GGGCATAATGCCAGGCGGGCCATTTACCGTCATTGACGTCAATAGGGGGCGTACTTGGCATATGATACACTTGATGTACTGCCAAGTGGGCAGTTTACCG

2401 TAAATACTCCACCCATTGACGTCAATGGAAAGTCCCTATTGGCGTTACTATGGGAACATACGTCATTATTGACGTCAATGGGCGGGGGTCGTTGGGCGGT

Pacl (2544)
PstI (2537)
Sdal (2536) BspLUL11I (2554)
2501 CAGCCAGGCGGGCCATTTACCGTAAGTTATGTAACGCCTGCAGGTTAATTAAGAACATGTGAGCAAAAGGCCAGCAAAAGGCCAGGAACCGTAAAAAGGC
-

2601 CGCGTTGCTGGCGTTTTTCCATAGGCTCCGCCCCCCTGACGAGCATCACAAAAATCGACGCTCAAGTCAGAGGTGGCGAAACCCGACAGGACTATAAAGA

2701 TACCAGGCGTTTCCCCCTGGAAGCTCCCTCGTGCGCTCTCCTGTTCCGACCCTGCCGCTTACCGGATACCTGTCCGCCTTTCTCCCTTCGGGAAGCGTGG

ApaLlI (2868)
2801 CGCTTTCTCATAGCTCACGCTGTAGGTATCTCAGTTCGGTGTAGGTCGTTCGCTCCAAGCTGGGCTGTGTGCACGAACCCCCCGTTCAGCCCGACCGCTG

2901 CGCCTTATCCGGTAACTATCGTCTTGAGTCCAACCCGGTAAGACACGACTTATCGCCACTGGCAGCAGCCACTGGTAACAGGATTAGCAGAGCGAGGTAT

3001 GTAGGCGGTGCTACAGAGTTCTTGAAGTGGTGGCCTAACTACGGCTACACTAGAAGAACAGTATTTGGTATCTGCGCTCTGCTGAAGCCAGTTACCTTCG

3101 GAAAAAGAGTTGGTAGCTCTTGATCCGGCAAACAAACCACCGCTGGTAGCGGTGGTTTTTTTGTTTGCAAGCAGCAGATTACGCGCAGAAAAAAAGGATC

Pacl (3284) Swal (3293)
3201 TCAAGAAGATCCTTTGATCTTTTCTACGGGGTCTGACGCTCAGTGGAACGAAAACTCACGTTAAGGGATTTTGGTCATGGCTAGTTAATTAACATTTAAA

Eagl (3304)
NotI (3303)
3301 TCAGCGGCCGCAATAAAATATCTTTATTTTCATTACATCTGTGTGTTGGTTTTTTGTGTGAATCGTAACTAACATACGCTCTCCATCAAAACAAAACGAA

3401 ACAAAACAAACTAGCAAAATAGGCTGTCCCCAGTGCAAGTGCAGGTGCCAGAACATTTCTCTATCGAA
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