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GGATCTGCGATCGCTCCGGTGCCCGTCAGTGGGCAGAGCGCACATCGCCCACAGTCCCCGAGAAGTTGGGGGGAGGGGTCGGCAATTGAACGGGTGCCTA

GAGAAGGTGGCGCGGGGTAAACTGGGAAAGTGATGTCGTGTACTGGCTCCGCCTTTTTCCCGAGGGTGGGGGAGAACCGTATATAAGTGCAGTAGTCGCC

GTGAACGTTCTTTTTCGCAACGGGTTTGCCGCCAGAACACAGCTGAAGCTTCGAGGGGCTCGCATCTCTCCTTCACGCGCCCGCCGCCCTACCTGAGGCC

GCCATCCACGCCGGTTGAGTCGCGTTCTGCCGCCTCCCGCCTGTGGTGCCTCCTGAACTGCGTCCGCCGTCTAGGTAAGTTTAAAGCTCAGGTCGAGACC

GGGCCTTTGTCCGGCGCTCCCTTGGAGCCTACCTAGACTCAGCCGGCTCTCCACGCTTTGCCTGACCCTGCTTGCTCAACTCTACGTCTTTGTTTCGTTT

TCTGTTCTGCGCCGTTACAGATCCAAGCTGTGACCGGCGCCTACCTGAGATCACCGGTCATCATGAGTCATGTGGCAGTGGAAAATGCGCTCGGGCTGGA

CCAGCAGTTTGCTGGCCTAGACCTGAACTCTTCAGATAATCAGAGTGGAGGAAGTACAGCAAGCAAAGGGCGTTATATCCCACCTCATTTAAGGAACAGA

GAAGCTACTAAAGGATTCTATGACAAAGACAGTTCAGGGTGGAGTTCTAGTAAAGATAAGGATGCATACAGCAGTTTTGGATCACGGGGTGATTCAAGAG

GGAAGTCTAGCTTCTTTGGAGATCGTGGAAGTGGATCAAGGGGAAGGTTTGATGATCGTGGACGGGGAGACTATGATGGCATTGGTGGCCGTGGAGATAG

AAGTGGCTTTGGCAAATTTGAAAGAGGTGGAAATAGTCGCTGGTGTGACAAATCAGATGAAGATGACTGGTCAAAGCCACTCCCACCAAGTGAACGATTG

GAACAGGAACTCTTTTCTGGAGGCAATACTGGGATTAACTTTGAGAAATATGATGACATTCCAGTCGAAGCAACAGGCAACAACTGTCCTCCACACATTG

AAAGTTTCAGTGATGTCGAGATGGGAGAAATTATTATGGGAAACATTGAGCTTACTCGTTATACTCGCCCAACTCCAGTGCAGAAGCATGCTATTCCTAT

TATCAAAGAGAAAAGAGACTTGATGGCTTGTGCTCAAACAGGCTCTGGAAAAACTGCAGCATTTCTCTTGCCCATCTTGAGTCAGATCTATGCTGATGGT

CCAGGAGAAGCTCTGAGGGCTATGAAGGAAAATGGAAGATATGGCCGTCGTAAACAGTATCCAATCTCTTTGGTACTGGCACCAACGAGAGAATTGGCAG

TGCAGATCTATGAGGAAGCCAGAAAATTCTCATACCGATCTAGAGTCCGTCCTTGCGTGGTTTATGGTGGTGCTGAAATTGGCCAGCAGATTCGAGACTT

AGAACGTGGATGCCACTTGTTAGTAGCCACTCCAGGACGTCTAGTGGATATGATGGAGAGAGGGAAGATCGGGTTAGACTTCTGCAAATACCTGGTGTTA

GATGAAGCTGACCGGATGTTAGATATGGGGTTTGAACCTCAGATACGAAGAATAGTTGAACAAGACACTATGCCTCCAAAAGGTGTCCGCCACACTATGA

TGTTTAGTGCTACTTTTCCTAAGGAAATACAGATGCTGGCCCGTGATTTCTTAGATGAGTACATATTTCTGGCTGTAGGAAGAGTTGGGTCTACTTCAGA

GAACATCACACAAAAAGTGGTTTGGGTGGAGGAGATAGACAAAAGGTCATTTCTGCTTGACCTTCTAAATGCAACAGGCAAGGATTCCCTGACTCTAGTG

TTTGTGGAGACCAAAAAGGGGGCAGATTCGCTGGAGGATTTCTTATACCATGAAGGATATGCTTGTACCAGTATCCATGGAGACCGTTCTCAGAGAGATA

GGGAAGAGGCCCTTCACCAGTTCCGCTCAGGAAAAAGCCCAATTCTAGTGGCTACAGCAGTAGCAGCAAGAGGACTGGATATTTCAAATGTGAAGCATGT

TATTAATTTTGACCTGCCTAGTGATATCGAAGAATATGTGCATCGCATAGGCCGTACAGGCCGTGTGGGAAACCTTGGTCTTGCCACCTCATTCTTTAAT

GAAAGGAATATAAATATCACAAAGGATTTACTGGATCTTCTTGTTGAAGCAAAACAAGAAGTGCCTTCTTGGTTAGAGAACATGGCTTTTGAACACCACT

ACAAGGGTAGCAGTCGTGGACGTTCTAAGAGCAGTCGATTTAGTGGAGGGTTTGGTGCCAGAGACTACCGACAGAGTAGCGGTGCCAGCAGTTCCAGCTT

CAGCAGCAGCCGTGCAAGCAGCAGTCGAAGTGGTGGAGGTGGCCATGGCGGCAGTCGAGGATTTGGTGGAGGTGGCTACGGAGGCTTTTACAACAGTGAT

GGATATGGAGGGAATTATAACTCCCAGGGGGTTGACTGGTGGGGTAACTGAGCCTGCTCTGTAGTAGGTCACCCTGCCAAAGCTAGCTGGCCAGACATGA
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TAAGATACATTGATGAGTTTGGACAAACCACAACTAGAATGCAGTGAAAAAAATGCTTTATTTGTGAAATTTGTGATGCTATTGCTTTATTTGTAACCAT

TATAAGCTGCAATAAACAAGTTAACAACAACAATTGCATTCATTTTATGTTTCAGGTTCAGGGGGAGGTGTGGGAGGTTTTTTAAAGCAAGTAAAACCTC

TACAAATGTGGTATGGAATTCTAAAATACAGCATAGCAAAACTTTAACCTCCAAATCAAGCCTCTACTTGAATCCTTTTCTGAGGGATGAATAAGGCATA

GGCATCAGGGGCTGTTGCCAATGTGCATTAGCTGTTTGCAGCCTCACCTTCTTTCATGGAGTTTAAGATATAGTGTATTTTCCCAAGGTTTGAACTAGCT

CTTCATTTCTTTATGTTTTAAATGCACTGACCTCCCACATTCCCTTTTTAGTAAAATATTCAGAAATAATTTAAATACATCATTGCAATGAAAATAAATG

TTTTTTATTAGGCAGAATCCAGATGCTCAAGGCCCTTCATAATATCCCCCAGTTTAGTAGTTGGACTTAGGGAACAAAGGAACCTTTAATAGAAATTGGA

CAGCAAGAAAGCGAGCTTCTAGCTTTAGTTCCTGGTGTACTTGAGGGGGATGAGTTCCTCAATGGTGGTTTTGACCAGCTTGCCATTCATCTCAATGAGC

ACAAAGCAGTCAGGAGCATAGTCAGAGATGAGCTCTCTGCACATGCCACAGGGGCTGACCACCCTGATGGATCTGTCCACCTCATCAGAGTAGGGGTGCC

TGACAGCCACAATGGTGTCAAAGTCCTTCTGCCCGTTGCTCACAGCAGACCCAATGGCAATGGCTTCAGCACAGACAGTGACCCTGCCAATGTAGGCCTC

AATGTGGACAGCAGAGATGATCTCCCCAGTCTTGGTCCTGATGGCCGCCCCGACATGGTGCTTGTTGTCCTCATAGAGCATGGTGATCTTCTCAGTGGCG

ACCTCCACCAGCTCCAGATCCTGCTGAGAGATGTTGAAGGTCTTCATGATGGCCCTCCTATAGTGAGTCGTATTATACTATGCCGATATACTATGCCGAT

GATTAATTGTCAAAACAGCGTGGATGGCGTCTCCAGC T TATCTGACGGTTCACTAAACGAGCTCTGCTTATATAGACCTCCCACCGTACACGCCTACCGC

CCATTTGCGTCAATGGGGCGGAGTTGTTACGACATTTTGGAAAGTCCCGTTGATTTA C T A G TCAAAACAAACTCCCATTGACGTCAATGGGGTGGAGAC

TTGGAAATCCCCGTGAGTCAAACCGCTATCCACGCCCATTGATGTACTGCCAAAACCGCATCATCATGGTAATAGCGATGACTAATACGTAGATGTACTG

CCAAGTAGGAAAGTCCCATAAGGTCATGTACTGGGCATAATGCCAGGCGGGCCATTTACCGTCATTGACGTCAATAGGGGGCGTACTTGGCATATGATAC

ACTTGATGTACTGCCAAGTGGGCAGTTTACCGTAAATACTCCACCCATTGACGTCAATGGAAAGTCCCTATTGGCGTTACTATGGGAACATACGTCATTA

TTGACGTCAATGGGCGGGGGTCGTTGGGCGGTCAGCCAGGCGGGCCATTTACCGTAAGTTATGTAACGCC T G C AG G TT AA TTAAGAACATGTGAGCAA

AAGGCCAGCAAAAGGCCAGGAACCGTAAAAAGGCCGCGTTGCTGGCGTTTTTCCATAGGCTCCGCCCCCCTGACGAGCATCACAAAAATCGACGCTCAAG

TCAGAGGTGGCGAAACCCGACAGGACTATAAAGATACCAGGCGTTTCCCCCTGGAAGCTCCCTCGTGCGCTCTCCTGTTCCGACCCTGCCGCTTACCGGA

TACCTGTCCGCCTTTCTCCCTTCGGGAAGCGTGGCGCTTTCTCATAGCTCACGCTGTAGGTATCTCAGTTCGGTGTAGGTCGTTCGCTCCAAGCTGGGCT

GTGTGCACGAACCCCCCGTTCAGCCCGACCGCTGCGCCTTATCCGGTAACTATCGTCTTGAGTCCAACCCGGTAAGACACGACTTATCGCCACTGGCAGC

AGCCACTGGTAACAGGATTAGCAGAGCGAGGTATGTAGGCGGTGCTACAGAGTTCTTGAAGTGGTGGCCTAACTACGGCTACACTAGAAGAACAGTATTT

GGTATCTGCGCTCTGCTGAAGCCAGTTACCTTCGGAAAAAGAGTTGGTAGCTCTTGATCCGGCAAACAAACCACCGCTGGTAGCGGTGGTTTTTTTGTTT

GCAAGCAGCAGATTACGCGCAGAAAAAAAGGATCTCAAGAAGATCCTTTGATCTTTTCTACGGGGTCTGACGCTCAGTGGAACGAAAACTCACGTTAAGG

GATTTTGGTCATGGCTAGTTAATTAACATTTAAATC AGCGGCCGCAATAAAATATCTTTATTTTCATTACATCTGTGTGTTGGTTTTTTGTGTGAATCGT

AACTAACATACGCTCTCCATCAAAACAAAACGAAACAAAACAAACTAGCAAAATAGGCTGTCCCCAGTGCAAGTGCAGGTGCCAGAACATTTCTCTATCG
AA
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