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1 GGATCTGCGATCGCTCCGGTGCCCGTCAGTGGGCAGAGCGCACATCGCCCACAGTCCCCGAGAAGTTGGGGGGAGGGGTCGGCAATTGAACGGGTGCCTA

101 GAGAAGGTGGCGCGGGGTAAACTGGGAAAGTGATGTCGTGTACTGGCTCCGCCTTTTTCCCGAGGGTGGGGGAGAACCGTATATAAGTGCAGTAGTCGCC

201 GTGAACGTTCTTTTTCGCAACGGGTTTGCCGCCAGAACACAGCTGAAGCTTCGAGG

301
401
Ncol (560)
BstEll (555)
Agel (552)
501 CTGAGATCACCGGTCACCATGGATGATGGGCATCAAGAGTCAGCTCTGTACGATGG
- 1M DD GHQESATLYTDSG

601 GCACTACGAGGGAGATTTCTGGCTCTTCAACAATTCCAGTGATAACAGCCAGGAGAACAAACGCTTCCTAAAGTTCAAGGAGGTCTTTTTGCCCTGTGTG
13 H Y EGD FW L FNNZSSDNSQTENIZKI RTFIULIKFZKEVF L PCV
701 TACCTGGTAGTGTTTGTCTTTGGACTGCTAGGAAACTCCCTGGTTCTGATTATATACATTTTCTACCAGAAGCTGAGGACTCTGACAGATGTGTTTCTGC
47 Y L V V FV F G L LGNS LV L I I Y I FYQK LI RTULTWDV F L
801 TGAACTTGCCCCTGGCTGACCTGGTGTTTGTCTGTACTCTGCCCTTTTGGGCCTATGCAGGCACCTATGAGTGGGTCTTTGGCACAGTCATGTGCAAAAC
8¥L N L P L ADLV FV CTULUZPTFWAYAGTYEWVFGTUVMTZ CTIKT
901 TCTTCGAGGCATGTATACAATGAACTTCTACGTGTCCATGCTCACTCTCACCTGCATCACAGTGGATCGTTTCATTGTAGTGGTCCAGGCTACCAAGGCC
113 L R G M Y T M N F YV SM LT LTT C I TV DI RTF I VVVQATK A
1001 TTCAACCGGCAGGCTAAGTGGAAGATCTGGGGCCAAGTCATTTGCTTGCTCATTTGGGTGGTCTCCCTGTTGGTTTCTTTGCCACAGATCATCTATGGCC
147 F N R Q A KW K I W GQV I CLL IWVV S LLV SLZPQ I I YG
1101 ATGTTCAAGATATTGACAAGCTTATCTGTCAGTACCACAGTGAGGAGATATCCACTATGGTTCTTGTTATACAGATGACTCTGGGGTTCTTCCTGCCATT
180 H VvV Q D I D K L 1 C Q YH S E E I S TMV LV I QMTULSGTFTFTLPL
1201 GCTCACTATGATTCTGTGCTACTCAGGCATTATCAAGACCTTGCTTCATGCTCGAAACTTCCAGAAGCACAAATCTCTAAAGATCATCTTCCTTGTAGTG
213 L T M | L C Y S G I I K T L LHARNTFOQKHI K S LK I I F L VYV
1301 GCTGTGTTCCTGCTGACCCAGACACCCTTCAACCTTGCCATGTTAATCCAAAGTACAAGCTGGGAGTACTATACCATAACCAGCTTTAAGTATGCCATCG
247 AV F L L T Q T P FNILAMIUL I QST SWEY YT I T S FIK Y A I
1401 TAGTGACAGAGGCTATAGCATACTTTCGGGCTTGCCTTAACCCTGTACTTTATGCCTTTGTTGGCTTAAAGTTCCGGAAGAACGTCTGGAAACTTATGAA
280V V T E A | AY FRACLNUWPVILYATFVGLIKTFRIKNVWK LMK
1501 GGATATCGGCTGCCTCTCTCACCTGGGAGTCTCAAGTCAATGGAAGTCTTCTGAGGACAGTTCCAAGACTTGTTCTGCCTCCCACAATGTAGAGACCACC
33 D | G C L S HLGV S SQW K S SEDSSKTTZ CSASHNVETT
1601 AGTATGTTCCAATTGTAGTAGGCCTTGCCACACTTAGAGAAGTTAATAACAGAATTCTAGGAGCATGGCTGTATCATTTGGATGCAACAAGAAAAGCTTT
347 S M F Q L e
Nhel (1748)
Ncol (1740)
1701 GCTTATAGCATGTGGAGTATCATGGAGAAGTCACTGAACACCATGGCTGCTAGCTGGCCAGACATGATAAGATACATTGATGAGTTTGGACAAACCACAA

1801 CTAGAATGCAGTGAAAAAAATGCTTTATTTGTGAAATTTGTGATGCTATTGCTTTATTTGTAACCATTATAAGCTGCAATAAACAAGTTAACAACAACAA

1901 TTGCATTCATTTTATGTTTCAGGTTCAGGGGGAGGTGTGGGAGGTTTTTTAAAGCAAGTAAAACCTCTACAAATGTGGTATGGAATTCTAAAATACAGCA
- -

2001 TAGCAAAACTTTAACCTCCAAATCAAGCCTCTACTTGAATCCTTTTCTGAGGGATGAATAAGGCATAGGCATCAGGGGCTGTTGCCAATGTGCATTAGCT

2101 GTTTGCAGCCTCACCTTCTTTCATGGAGTTTAAGATATAGTGTATTTTCCCAAGGTTTGAACTAGCTCTTCATTTCTTTATGTTTTAAATGCACTGACCT

2201 CCCACATTCCCTTTTTAGTAAAATATTCAGAAATAATTTAAATACATCATTGCAATGAAAATAAATGTTTTTTATTAGGCAGAATCCAGATGCTCAAGGC

2301 CCTTCATAATATCCCCCAGTTTAGTAGTTGGACTTAGGGAACAAAGGAACCTTTAATAGAAATTGGACAGCAAGAAAGCGAGCTTCTAGCTTTAGTTCCT
+414 o N R
2401 GGTGTACTTGAGGGGGATGAGTTCCTCAATGGTGGTTTTGACCAGCTTGCCATTCATCTCAATGAGCACAAAGCAGTCAGGAGCATAGTCAGAGATGAGC
1384 T Y K L P I L E E I T T KV LKGNME I LV FCDUZPAYHDS I L
2501 TCTCTGCACATGCCACAGGGGCTGACCACCCTGATGGATCTGTCCACCTCATCAGAGTAGGGGTGCCTGACAGCCACAATGGTGTCAAAGTCCTTCTGCC
144E R C M G C P SV V R I S RDV EDSY PHI RV AV I TDFDJKQG
2601 CGTTGCTCACAGCAGACCCAATGGCAATGGCTTCAGCACAGACAGTGACCCTGCCAATGTAGGCCTCAATGTGGACAGCAGAGATGATCTCCCCAGTCTT
74 N SV A S G I A I A EACVTVU RG I YAE I HVAS I I EGTK
2701 GGTCCTGATGGCCGCCCCGACATGGTGCTTGTTGTCCTCATAGAGCATGGTGATCTTCTCAGTGGCGACCTCCACCAGCTCCAGATCCTGCTGAGAGATG
334 T R I AAGV HHIKNDEYLMT I K ETAV EV L ELDA QQ S I
2801 TTGAAGGTCTTCATGGTGGCCCTCCTATAGTGAGTCGTATTATACTATGCCGATATACTATGCCGATGATTAATTGTCAAAACAGCGTGGATGGCGTCTC
44N F T K M - -
2901 CAGCTTATCTGACGGTTCACTAAACGAGCTCTGCTTATATAGACCTCCCACCGTACACGCCTACCGCCCATTTGCGTCAATGGGGCGGAGTTGTTACGAC

3001 ATTTTGGAAAGTCCCGTTGATTTACTAGTCAAAACAAACTCCCATTGACGTCAATGGGGTGGAGACTTGGAAATCCCCGTGAGTCAAACCGCTATCCACG
-




3101

3201

3301

3401

3501

3601

3701

3801

3901

4001

4101

4201
4301

CCCATTGATGTACTGCCAAAACCGCATCATCATGGTAATAGCGATGACTAATACGTAGATGTACTGCCAAGTAGGAAAGTCCCATAAGGTCATGTACTGG

GCATAATGCCAGGCGGGCCATTTACCGTCATTGACGTCAATAGGGGGCGTACTTGGCATATGATACACTTGATGTACTGCCAAGTGGGCAGTTTACCGTA

AATACTCCACCCATTGACGTCAATGGAAAGTCCCTATTGGCGTTACTATGGGAACATACGTCATTATTGACGTCAATGGGCGGGGGTCGTTGGGCGGTCA

GCCAGGCGGGCCATTTACCGTAAGTTATGTAACGCCTGCAGGTTAATTAAGAACATGTGAGCAAAAGGCCAGCAAAAGGCCAGGAACCGTAAAAAGGCCG
e

CGTTGCTGGCGTTTTTCCATAGGCTCCGCCCCCCTGACGAGCATCACAAAAATCGACGCTCAAGTCAGAGGTGGCGAAACCCGACAGGACTATAAAGATA

CCAGGCGTTTCCCCCTGGAAGCTCCCTCGTGCGCTCTCCTGTTCCGACCCTGCCGCTTACCGGATACCTGTCCGCCTTTCTCCCTTCGGGAAGCGTGGCG

CTTTCTCATAGCTCACGCTGTAGGTATCTCAGTTCGGTGTAGGTCGTTCGCTCCAAGCTGGGCTGTGTGCACGAACCCCCCGTTCAGCCCGACCGCTGCG

CCTTATCCGGTAACTATCGTCTTGAGTCCAACCCGGTAAGACACGACTTATCGCCACTGGCAGCAGCCACTGGTAACAGGATTAGCAGAGCGAGGTATGT

AGGCGGTGCTACAGAGTTCTTGAAGTGGTGGCCTAACTACGGCTACACTAGAAGAACAGTATTTGGTATCTGCGCTCTGCTGAAGCCAGTTACCTTCGGA

AAAAGAGTTGGTAGCTCTTGATCCGGCAAACAAACCACCGCTGGTAGCGGTGGTTTTTTTGTTTGCAAGCAGCAGATTACGCGCAGAAAAAAAGGATCTC

AAGAAGATCCTTTGATCTTTTCTACGGGGTCTGACGCTCAGTGGAACGAAAACTCACGTTAAGGGATTTTGGTCATGGCTAGTTAATTAACATTTAAATC

AGCGGCCGCAATAAAATATCTTTATTTTCATTACATCTGTGTGTTGGTTTTTTGTGTGAATCGTAACTAACATACGCTCTCCATCAAAACAAAACGAAAC
AAAACAAACTAGCAAAATAGGCTGTCCCCAGTGCAAGTGCAGGTGCCAGAACATTTCTCTATCGAA
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