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GGATCTGCGATCGCTCCGGTGCCCGTCAGTGGGCAGAGCGCACATCGCCCACAGTCCCCGAGAAGTTGGGGGGAGGGGTCGGCAATTGAACGGGTGCCTA

GAGAAGGTGGCGCGGGGTAAACTGGGAAAGTGATGTCGTGTACTGGCTCCGCCTTTTTCCCGAGGGTGGGGGAGAACCGTATATAAGTGCAGTAGTCGCC

GTGAACGTTCTTTTTCGCAACGGGTTTGCCGCCAGAACACAGCTGAAGCTTCGAGGGGCTCGCATCTCTCCTTCACGCGCCCGCCGCCCTACCTGAGGCC

GCCATCCACGCCGGTTGAGTCGCGTTCTGCCGCCTCCCGCCTGTGGTGCCTCCTGAACTGCGTCCGCCGTCTAGGTAAGTTTAAAGCTCAGGTCGAGACC

GGGCCTTTGTCCGGCGCTCCCTTGGAGCCTACCTAGACTCAGCCGGCTCTCCACGCTTTGCCTGACCCTGCTTGCTCAACTCTACGTCTTTGTTTCGTTT

TCTGTTCTGCGCCGTTACAGATCCAAGCTGTGACCGGCGCCTACCTGAGATCACCGGTCACCATGGTGCGGTCGGGGAATAAGGCAGCTGTTGTGCTGTG

TATGGACGTGGGCTTTACCATGAGTAACTCCATTCCTGGTATAGAATCCCCATTTGAACAAGCAAAGAAGGTGATAACCATGTTTGTACAGCGACAGGTG

TTTGCTGAGAACAAGGATGAGATTGCTTTAGTCCTGTTTGGTACAGATGGCACTGACAATCCCCTTTCTGGTGGGGATCAGTATCAGAACATCACAGTGC

ACAGACATCTGATGCTACCAGATTTTGATTTGCTGGAGGACATTGAAAGCAAAATCCAACCAGGTTCTCAACAGGCTGACTTCCTGGATGCACTAATCGT

GAGCATGGATGTGATTCAACATGAAACAATAGGAAAGAAGTTTGAGAAGAGGCATATTGAAATATTCACTGACCTCAGCAGCCGATTCAGCAAAAGTCAG

CTGGATATTATAATTCATAGCTTGAAGAAATGTGACATCTCCCTGCAATTCTTCTTGCCTTTCTCACTTGGCAAGGAAGATGGAAGTGGGGACAGAGGAG

ATGGCCCCTTTCGCTTAGGTGGCCATGGGCCTTCCTTTCCACTAAAAGGAATTACCGAACAGCAAAAAGAAGGTCTTGAGATAGTGAAAATGGTGATGAT

ATCTTTAGAAGGTGAAGATGGGTTGGATGAAATTTATTCATTCAGTGAGAGTCTGAGAAAACTGTGCGTCTTCAAGAAAATTGAGAGGCATTCCATTCAC

TGGCCCTGCCGACTGACCATTGGCTCCAATTTGTCTATAAGGATTGCAGCCTATAAATCGATTCTACAGGAGAGAGTTAAAAAGACTTGGACAGTTGTGG

ATGCAAAAACCCTAAAAAAAGAAGATATACAAAAAGAAACAGTTTATTGCTTAAATGATGATGATGAAACTGAAGTTTTAAAAGAGGATATTATTCAAGG

GTTCCGCTATGGAAGTGATATAGTTCCTTTCTCTAAAGTGGATGAGGAACAAATGAAATATAAATCGGAGGGGAAGTGCTTCTCTGTTTTGGGATTTTGT

AAATCTTCTCAGGTTCAGAGAAGATTCTTCATGGGAAATCAAGTTCTAAAGGTCTTTGCAGCAAGAGATGATGAGGCAGCTGCAGTTGCACTTTCCTCCC

TGATTCATGCTTTGGATGACTTAGACATGGTGGCCATAGTTCGATATGCTTATGACAAAAGAGCTAATCCTCAAGTCGGCGTGGCTTTTCCTCATATCAA

GCATAACTATGAGTGTTTAGTGTATGTGCAGCTGCCTTTCATGGAAGACTTGCGGCAATACATGTTTTCATCCTTGAAAAACAGTAAGAAATATGCTCCC

ACCGAGGCACAGTTGAATGCTGTTGATGCTTTGATTGACTCCATGAGCTTGGCAAAGAAAGATGAGAAGACAGACACCCTTGAAGACTTGTTTCCAACCA

CCAAAATCCCAAATCCTCGATTTCAGAGATTATTTCAGTGTCTGCTGCACAGAGCTTTACATCCCCGGGAGCCTCTACCCCCAATTCAGCAGCATATTTG

GAATATGCTGAATCCTCCCGCTGAGGTGACAACGAAAAGTCAGATTCCTCTCTCTAAAATAAAGACCCTTTTTCCTCTGATTGAAGCCAAGAAAAAGGAT

CAAGTGACTGCTCAGGAAATTTTCCAAGACAACCATGAAGATGGACCTACAGCTAAAAAATTAAAGACTGAGCAAGGGGGAGCCCACTTCAGCGTCTCCA

GTCTGGCTGAAGGCAGTGTCACCTCTGTTGGAAGTGTGAATCCTGCTGAAAACTTCCGTGTTCTAGTGAAACAGAAGAAGGCCAGCTTTGAGGAAGCGAG

TAACCAGCTCATAAATCACATCGAACAGTTTTTGGATACTAATGAAACACCGTATTTTATGAAGAGCATAGACTGCATCCGAGCCTTCCGGGAAGAAGCC

ATTAAGTTTTCAGAAGAGCAGCGCTTTAACAACTTCCTGAAAGCCCTTCAAGAGAAAGTGGAAATTAAACAATTAAATCATTTCTGGGAAATTGTTGTCC

AGGATGGAATTACTCTGATCACCAAAGAGGAAGCCTCTGGAAGTTCTGTCACAGCTGAGGAAGCCAAAAAGTTTCTGGCCCCCAAAGACAAACCAAGTGG
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AGACACAGCAGCTGTATTTGAAGAAGGTGGTGATGTGGACGATTTATTGGACATGATATAGGTCGTGGATGTATGGGGAATCGCTAGCTGGCCAGACATG

ATAAGATACATTGATGAGTTTGGACAAACCACAACTAGAATGCAGTGAAAAAAATGCTTTATTTGTGAAATTTGTGATGCTATTGCTTTATTTGTAACCA

TTATAAGCTGCAATAAACAAGTTAACAACAACAATTGCATTCATTTTATGTTTCAGGTTCAGGGGGAGGTGTGGGAGGTTTTTTAAAGCAAGTAAAACCT

CTACAAATGTGGTATGGAATTCTAAAATACAGCATAGCAAAACTTTAACCTCCAAATCAAGCCTCTACTTGAATCCTTTTCTGAGGGATGAATAAGGCAT

AGGCATCAGGGGCTGTTGCCAATGTGCATTAGCTGTTTGCAGCCTCACCTTCTTTCATGGAGTTTAAGATATAGTGTATTTTCCCAAGGTTTGAACTAGC

TCTTCATTTCTTTATGTTTTAAATGCACTGACCTCCCACATTCCCTTTTTAGTAAAATATTCAGAAATAATTTAAATACATCATTGCAATGAAAATAAAT

GTTTTTTATTAGGCAGAATCCAGATGCTCAAGGCCCTTCATAATATCCCCCAGTTTAGTAGTTGGACTTAGGGAACAAAGGAACCTTTAATAGAAATTGG

ACAGCAAGAAAGCGAGCTTCTAGCTTTAGTTCCTGGTGTACTTGAGGGGGATGAGTTCCTCAATGGTGGTTTTGACCAGCTTGCCATTCATCTCAATGAG

CACAAAGCAGTCAGGAGCATAGTCAGAGATGAGCTCTCTGCACATGCCACAGGGGCTGACCACCCTGATGGATCTGTCCACCTCATCAGAGTAGGGGTGC

CTGACAGCCACAATGGTGTCAAAGTCCTTCTGCCCGTTGCTCACAGCAGACCCAATGGCAATGGCTTCAGCACAGACAGTGACCCTGCCAATGTAGGCCT

CAATGTGGACAGCAGAGATGATCTCCCCAGTCTTGGTCCTGATGGCCGCCCCGACATGGTGCTTGTTGTCCTCATAGAGCATGGTGATCTTCTCAGTGGC

GACCTCCACCAGCTCCAGATCCTGCTGAGAGATGTTGAAGGTCTTCATGATGGCCCTCCTATAGTGAGTCGTATTATACTATGCCGATATACTATGCCGA

TGATTAATTGTCAAAACAGCGTGGATGGCGTCTCCAGC T TATCTGACGGTTCACTAAACGAGCTCTGCTTATATAGACCTCCCACCGTACACGCCTACC

GCCCATTTGCGTCAATGGGGCGGAGTTGTTACGACATTTTGGAAAGTCCCGTTGATTTA C T A G TCAAAACAAACTCCCATTGACGTCAATGGGGTGGAG

ACTTGGAAATCCCCGTGAGTCAAACCGCTATCCACGCCCATTGATGTACTGCCAAAACCGCATCATCATGGTAATAGCGATGACTAATACGTAGATGTAC

TGCCAAGTAGGAAAGTCCCATAAGGTCATGTACTGGGCATAATGCCAGGCGGGCCATTTACCGTCATTGACGTCAATAGGGGGCGTACTTGGCATATGAT

ACACTTGATGTACTGCCAAGTGGGCAGTTTACCGTAAATACTCCACCCATTGACGTCAATGGAAAGTCCCTATTGGCGTTACTATGGGAACATACGTCAT

TATTGACGTCAATGGGCGGGGGTCGTTGGGCGGTCAGCCAGGCGGGCCATTTACCGTAAGTTATGTAACGCC T G C AG G TT AA TTAAGAACATGTGAGC

AAAAGGCCAGCAAAAGGCCAGGAACCGTAAAAAGGCCGCGTTGCTGGCGTTTTTCCATAGGCTCCGCCCCCCTGACGAGCATCACAAAAATCGACGCTCA

AGTCAGAGGTGGCGAAACCCGACAGGACTATAAAGATACCAGGCGTTTCCCCCTGGAAGCTCCCTCGTGCGCTCTCCTGTTCCGACCCTGCCGCTTACCG

GATACCTGTCCGCCTTTCTCCCTTCGGGAAGCGTGGCGCTTTCTCATAGCTCACGCTGTAGGTATCTCAGTTCGGTGTAGGTCGTTCGCTCCAAGCTGGG

CTGTGTGCACGAACCCCCCGTTCAGCCCGACCGCTGCGCCTTATCCGGTAACTATCGTCTTGAGTCCAACCCGGTAAGACACGACTTATCGCCACTGGCA

GCAGCCACTGGTAACAGGATTAGCAGAGCGAGGTATGTAGGCGGTGCTACAGAGTTCTTGAAGTGGTGGCCTAACTACGGCTACACTAGAAGAACAGTAT

TTGGTATCTGCGCTCTGCTGAAGCCAGTTACCTTCGGAAAAAGAGTTGGTAGCTCTTGATCCGGCAAACAAACCACCGCTGGTAGCGGTGGTTTTTTTGT

TTGCAAGCAGCAGATTACGCGCAGAAAAAAAGGATCTCAAGAAGATCCTTTGATCTTTTCTACGGGGTCTGACGCTCAGTGGAACGAAAACTCACGTTAA

GGGATTTTGGTCATGGCTAGTTAATTAACATTTAAATC AGCGGCCGCAATAAAATATCTTTATTTTCATTACATCTGTGTGTTGGTTTTTTGTGTGAATC

GTAACTAACATACGCTCTCCATCAAAACAAAACGAAACAAAACAAACTAGCAAAATAGGCTGTCCCCAGTGCAAGTGCAGGTGCCAGAACATTTCTCTAT
CGAA
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