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GGATCTGCGATCGCTCCGGTGCCCGTCAGTGGGCAGAGCGCACATCGCCCACAGTCCCCGAGAAGTTGGGGGGAGGGGTCGGCAATTGAACGGGTGCCTA

GAGAAGGTGGCGCGGGGTAAACTGGGAAAGTGATGTCGTGTACTGGCTCCGCCTTTTTCCCGAGGGTGGGGGAGAACCGTATATAAGTGCAGTAGTCGCC

GTGAACGTTCTTTTTCGCAACGGGTTTGCCGCCAGAACACAGCTGAAGCTTCGAGGGGCTCGCATCTCTCCTTCACGCGCCCGCCGCCCTACCTGAGGCC

GCCATCCACGCCGGTTGAGTCGCGTTCTGCCGCCTCCCGCCTGTGGTGCCTCCTGAACTGCGTCCGCCGTCTAGGTAAGTTTAAAGCTCAGGTCGAGACC

GGGCCTTTGTCCGGCGCTCCCTTGGAGCCTACCTAGACTCAGCCGGCTCTCCACGCTTTGCCTGACCCTGCTTGCTCAACTCTACGTCTTTGTTTCGTTT

TCTGTTCTGCGCCGTTACAGATCCAAGCTGTGACCGGCGCCTACCTGAGATCACCGGTAGGAGGGCCATCATGAGACAGACTTTGCCTTGTATCTACTTT

TGGGGGGGCCTTTTGCCCTTTGGGATGCTGTGTGCATCCTCCACCACCAAGTGCACTGTTAGCCATGAAGTTGCTGACTGCAGCCACCTGAAGTTGACTC

AGGTACCCGATGATCTACCCACAAACATAACAGTGTTGAACCTTACCCATAATCAACTCAGAAGATTACCAGCCGCCAACTTCACAAGGTATAGCCAGCT

AACTAGCTTGGATGTAGGATTTAACACCATCTCAAAACTGGAGCCAGAATTGTGCCAGAAACTTCCCATGTTAAAAGTTTTGAACCTCCAGCACAATGAG

CTATCTCAACTTTCTGATAAAACCTTTGCCTTCTGCACGAATTTGACTGAACTCCATCTCATGTCCAACTCAATCCAGAAAATTAAAAATAATCCCTTTG

TCAAGCAGAAGAATTTAATCACATTAGATCTGTCTCATAATGGCTTGTCATCTACAAAATTAGGAACTCAGGTTCAGCTGGAAAATCTCCAAGAGCTTCT

ATTATCAAACAATAAAATTCAAGCGCTAAAAAGTGAAGAACTGGATATCTTTGCCAATTCATCTTTAAAAAAATTAGAGTTGTCATCGAATCAAATTAAA

GAGTTTTCTCCAGGGTGTTTTCACGCAATTGGAAGATTATTTGGCCTCTTTCTGAACAATGTCCAGCTGGGTCCCAGCCTTACAGAGAAGCTATGTTTGG

AATTAGCAAACACAAGCATTCGGAATCTGTCTCTGAGTAACAGCCAGCTGTCCACCACCAGCAATACAACTTTCTTGGGACTAAAGTGGACAAATCTCAC

TATGCTCGATCTTTCCTACAACAACTTAAATGTGGTTGGTAACGATTCCTTTGCTTGGCTTCCACAACTAGAATATTTCTTCCTAGAGTATAATAATATA

CAGCATTTGTTTTCTCACTCTTTGCACGGGCTTTTCAATGTGAGGTACCTGAATTTGAAACGGTCTTTTACTAAACAAAGTATTTCCCTTGCCTCACTCC

CCAAGATTGATGATTTTTCTTTTCAGTGGCTAAAATGTTTGGAGCACCTTAACATGGAAGATAATGATATTCCAGGCATAAAAAGCAATATGTTCACAGG

ATTGATAAACCTGAAATACTTAAGTCTATCCAACTCCTTTACAAGTTTGCGAACTTTGACAAATGAAACATTTGTATCACTTGCTCATTCTCCCTTACAC

ATACTCAACCTAACCAAGAATAAAATCTCAAAAATAGAGAGTGATGCTTTCTCTTGGTTGGGCCACCTAGAAGTACTTGACCTGGGCCTTAATGAAATTG

GGCAAGAACTCACAGGCCAGGAATGGAGAGGTCTAGAAAATATTTTTGAAATCTATCTTTCCTACAACAAGTACCTGCAGCTGACTAGGAACTCCTTTGC

CTTGGTCCCAAGCCTTCAACGACTGATGCTCCGAAGGGTGGCCCTTAAAAATGTGGATAGCTCTCCTTCACCATTCCAGCCTCTTCGTAACTTGACCATT

CTGGATCTAAGCAACAACAACATAGCCAACATAAATGATGACATGTTGGAGGGTCTTGAGAAACTAGAAATTCTCGATTTGCAGCATAACAACTTAGCAC

GGCTCTGGAAACACGCAAACCCTGGTGGTCCCATTTATTTCCTAAAGGGTCTGTCTCACCTCCACATCCTTAACTTGGAGTCCAACGGCTTTGACGAGAT

CCCAGTTGAGGTCTTCAAGGATTTATTTGAACTAAAGATCATCGATTTAGGATTGAATAATTTAAACACACTTCCAGCATCTGTCTTTAATAATCAGGTG

TCTCTAAAGTCATTGAACCTTCAGAAGAATCTCATAACATCCGTTGAGAAGAAGGTTTTCGGGCCAGCTTTCAGGAACCTGACTGAGTTAGATATGCGCT

TTAATCCCTTTGATTGCACGTGTGAAAGTATTGCCTGGTTTGTTAATTGGATTAACGAGACCCATACCAACATCCCTGAGCTGTCAAGCCACTACCTTTG

CAACACTCCACCTCACTATCATGGGTTCCCAGTGAGACTTTTTGATACATCATCTTGCAAAGACAGTGCCCCCTTTGAACTCTTTTTCATGATCAATACC
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AGTATCCTGTTGATTTTTATCTTTATTGTACTTCTCATCCACTTTGAGGGCTGGAGGATATCTTTTTATTGGAATGTTTCAGTACATCGAGTTCTTGGTT

TCAAAGAAATAGACAGACAGACAGAACAGTTTGAATATGCAGCATATATAATTCATGCCTATAAAGATAAGGATTGGGTCTGGGAACATTTCTCTTCAAT

GGAAAAGGAAGACCAATCTCTCAAATTTTGTCTGGAAGAAAGGGACTTTGAGGCGGGTGTTTTTGAACTAGAAGCAATTGTTAACAGCATCAAAAGAAGC

AGAAAAATTATTTTTGTTATAACACACCATCTATTAAAAGACCCATTATGCAAAAGATTCAAGGTACATCATGCAGTTCAACAAGCTATTGAACAAAATC

TGGATTCCATTATATTGGTTTTCCTTGAGGAGATTCCAGATTATAAACTGAACCATGCACTCTGTTTGCGAAGAGGAATGTTTAAATCTCACTGCATCTT

GAACTGGCCAGTTCAGAAAGAACGGATAGGTGCCTTTCGTCATAAATTGCAAGTAGCACTTGGATCCAAAAACTCTGTACATTAAATTTATTTAAATATT

CAATTAGCAAAGGAGAAACTTTCGCTAGCTGGCCAGACATGATAAGATACATTGATGAGTTTGGACAAACCACAACTAGAATGCAGTGAAAAAAATGCTT

TATTTGTGAAATTTGTGATGCTATTGCTTTATTTGTAACCATTATAAGCTGCAATAAACAAGTTAACAACAACAATTGCATTCATTTTATGTTTCAGGTT

CAGGGGGAGGTGTGGGAGGTTTTTTAAAGCAAGTAAAACCTCTACAAATGTGGTATGGAATTCTAAAATACAGCATAGCAAAACTTTAACCTCCAAATCA

AGCCTCTACTTGAATCCTTTTCTGAGGGATGAATAAGGCATAGGCATCAGGGGCTGTTGCCAATGTGCATTAGCTGTTTGCAGCCTCACCTTCTTTCATG

GAGTTTAAGATATAGTGTATTTTCCCAAGGTTTGAACTAGCTCTTCATTTCTTTATGTTTTAAATGCACTGACCTCCCACATTCCCTTTTTAGTAAAATA

TTCAGAAATAATTTAAATACATCATTGCAATGAAAATAAATGTTTTTTATTAGGCAGAATCCAGATGCTCAAGGCCCTTCATAATATCCCCCAGTTTAGT

AGTTGGACTTAGGGAACAAAGGAACCTTTAATAGAAATTGGACAGCAAGAAAGCGAGCTTCTAGCTTTAGTTCCTGGTGTACTTGAGGGGGATGAGTTCC

TCAATGGTGGTTTTGACCAGCTTGCCATTCATCTCAATGAGCACAAAGCAGTCAGGAGCATAGTCAGAGATGAGCTCTCTGCACATGCCACAGGGGCTGA

CCACCCTGATGGATCTGTCCACCTCATCAGAGTAGGGGTGCCTGACAGCCACAATGGTGTCAAAGTCCTTCTGCCCGTTGCTCACAGCAGACCCAATGGC

AATGGCTTCAGCACAGACAGTGACCCTGCCAATGTAGGCCTCAATGTGGACAGCAGAGATGATCTCCCCAGTCTTGGTCCTGATGGCCGCCCCGACATGG

TGCTTGTTGTCCTCATAGAGCATGGTGATCTTCTCAGTGGCGACCTCCACCAGCTCCAGATCCTGCTGAGAGATGTTGAAGGTCTTCATGGTGGCCCTCC

TATAGTGAGTCGTATTATACTATGCCGATATACTATGCCGATGATTAATTGTCAAAACAGCGTGGATGGCGTCTCCAGCTTATCTGACGGTTCACTAAAC

GAGCTCTGCTTATATAGACCTCCCACCGTACACGCCTACCGCCCATTTGCGTCAATGGGGCGGAGTTGTTACGACATTTTGGAAAGTCCCGTTGATTTAC

TAGTCAAAACAAACTCCCATTGACGTCAATGGGGTGGAGACTTGGAAATCCCCGTGAGTCAAACCGCTATCCACGCCCATTGATGTACTGCCAAAACCGC

ATCATCATGGTAATAGCGATGACTAATACGTAGATGTACTGCCAAGTAGGAAAGTCCCATAAGGTCATGTACTGGGCATAATGCCAGGCGGGCCATTTAC

CGTCATTGACGTCAATAGGGGGCGTACTTGGCATATGATACACTTGATGTACTGCCAAGTGGGCAGTTTACCGTAAATACTCCACCCATTGACGTCAATG

GAAAGTCCCTATTGGCGTTACTATGGGAACATACGTCATTATTGACGTCAATGGGCGGGGGTCGTTGGGCGGTCAGCCAGGCGGGCCATTTACCGTAAGT

TATGTAACGCCTGCAGGTTAATTAAGAACATGTGAGCAAAAGGCCAGCAAAAGGCCAGGAACCGTAAAAAGGCCGCGTTGCTGGCGTTTTTCCATAGGCT

CCGCCCCCCTGACGAGCATCACAAAAATCGACGCTCAAGTCAGAGGTGGCGAAACCCGACAGGACTATAAAGATACCAGGCGTTTCCCCCTGGAAGCTCC

CTCGTGCGCTCTCCTGTTCCGACCCTGCCGCTTACCGGATACCTGTCCGCCTTTCTCCCTTCGGGAAGCGTGGCGCTTTCTCATAGCTCACGCTGTAGGT

ATCTCAGTTCGGTGTAGGTCGTTCGCTCCAAGCTGGGCTGTGTGCACGAACCCCCCGTTCAGCCCGACCGCTGCGCCTTATCCGGTAACTATCGTCTTGA

GTCCAACCCGGTAAGACACGACTTATCGCCACTGGCAGCAGCCACTGGTAACAGGATTAGCAGAGCGAGGTATGTAGGCGGTGCTACAGAGTTCTTGAAG
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TGGTGGCCTAACTACGGCTACACTAGAAGAACAGTATTTGGTATCTGCGCTCTGCTGAAGCCAGTTACCTTCGGAAAAAGAGTTGGTAGCTCTTGATCCG

GCAAACAAACCACCGCTGGTAGCGGTGGTTTTTTTGTTTGCAAGCAGCAGATTACGCGCAGAAAAAAAGGATCTCAAGAAGATCCTTTGATCTTTTCTAC

GGGGTCTGACGCTCAGTGGAACGAAAACTCACGTTAAGGGATTTTGGTCATGGCTAGTTAATTAACATTTAAATC AGCGGCCGCAATAAAATATCTTTAT

TTTCATTACATCTGTGTGTTGGTTTTTTGTGTGAATCGTAACTAACATACGCTCTCCATCAAAACAAAACGAAACAAAACAAACTAGCAAAATAGGCTGT
CCCCAGTGCAAGTGCAGGTGCCAGAACATTTCTCTATCGAA

PacI (5757) NotI (5776)
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5501

5601

5701

5801
5901


	Map
	Sequence



