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Pvul (7)
Sgfl (6) Mfel (82) EcoNI (96)
1 GGATCTGCGATCGCTCCGGTGCCCGTCAGTGGGCAGAGCGCACATCGCCCACAGTCCCCGAGAAGTTGGGGGGAGGGGTCGGCAATTGAACGGGTGCCTA

101 GAGAAGGTGGCGCGGGGTAAACTGGGAAAGTGATGTCGTGTACTGGCTCCGCCTTTTTCCCGAGGGTGGGGGAGAACCGTATATAAGTGCAGTAGTCGCC

HindIII (245) Bsu36l (291)
Psp14061 (203) Pvull (239) EcoNI (287)
201 GTGAACGTTCTTTTTCGCAACGGGTTTGCCGCCAGAACACAGCTGAAGCTTCGAGG

301

NgoMIV (441)

Nael (441)
401

KasI (535) Agel (552) BspHI (568)

501 CTGAGATCACCGGTAGGAGGGCCATCATGAGACTCATCAGAAACATTTACATATTT

> i*M R L I R N I Y I F
601 TGTAGTATTGTTATGACAGCAGAGGGTGATGCTCCAGAGCTGCCAGAAGAAAGGGAACTGATGACCAACTGCTCCAACATGTCTCTAAGAAAGGTTCCCG
11 Cc S I vV M T A E G DA P E L P EERELMTNT CSNMSTILRIK VP

XcemlI (715)
701 CAGACTTGACCCCAGCCACAACGACACTGGATTTATCCTATAACCTCCTTTTTCAACTCCAGAGTTCAGATTTTCATTCTGTCTCCAAACTGAGAGTTTT
44 A D L T P A T T T L DL S Y NLILUFQL QS SDFHS VS KLR RVL
Pvull (825)
801 GATTCTATGCCATAACAGAATTCAACAGCTGGATCTCAAAACCTTTGAATTCAACAAGGAGTTAAGATATTTAGATTTGTCTAATAACAGACTGAAGAGT
77 1 L C HNIR I Q QL DL KTTFETFNI KTETLI RYTULUDTULSNNTR RTILK'S
BglIl (935)
901 GTAACTTGGTATTTACTGGCAGGTCTCAGGTATTTAGATCTTTCTTTTAATGACTTTGACACCATGCCTATCTGTGAGGAAGCTGGCAACATGTCACACC
1112 VvV T W Y L L A G L R Y L DL SF NDJFUDTMU®P I CETEAGNINMSH
AvrIl (1007)
1001 TGGAAATCCTAGGTTTGAGTGGGGCAAAAATACAAAAATCAGATTTCCAGAAAATTGCTCATCTGCATCTAAATACTGTCTTCTTAGGATTCAGAACTCT
144 L E | L G L S G A K I Q K SDF QK 1T A HLHLNTVTF FILGTFRT.L
1101 TCCTCATTATGAAGAAGGTAGCCTGCCCATCTTAAACACAACAAAACTGCACATTGTTTTACCAATGGACACAAATTTCTGGGTTCTTTTGCGTGATGGA
177z P HY E E G S L P I L NTTIKULHI VLPMDTNTFWVLILIR RUDSG
1201 ATCAAGACTTCAAAAATATTAGAAATGACAAATATAGATGGCAAAAGCCAATTTGTAAGTTATGAAATGCAACGAAATCTTAGTTTAGAAAATGCTAAGA
211 | K T S K I L EM T N I DG K S QF VSY EMUO QRNLSLENAHK
1301 CATCGGTTCTATTGCTTAATAAAGTTGATTTACTCTGGGACGACCTTTTCCTTATCTTACAATTTGTTTGGCATACATCAGTGGAACACTTTCAGATCCG
244rT S V L L L NK VDL L WDUDTULT FULI L QF VWHTSVEWHTFOQI R
BsrGI (1487)
1401 AAATGTGACTTTTGGTGGTAAGGCTTATCTTGACCACAATTCATTTGACTACTCAAATACTGTAATGAGAACTATAAAATTGGAGCATGTACATTTCAGA
277" NV T F G G K A Y L DHNJST FDYSNTUVMAR RTI KLEWHVHTFR
1501 GTGTTTTACATTCAACAGGATAAAATCTATTTGCTTTTGACCAAAATGGACATAGAAAACCTGACAATATCAAATGCACAAATGCCACACATGCTTTTCC
311 V. F Y 1| Q Q D K I Y L L L T KMOD 1 ENULTI SNAQMUPHMILF
1601 CGAATTATCCTACGAAATTCCAATATTTAAATTTTGCCAATAATATCTTAACAGACGAGTTGTTTAAAAGAACTATCCAACTGCCTCACTTGAAAACTCT
344kP N Y P T K F Q Y L NF A NNI L TDETWLTFI KR RTI QL P HLIKTL
1701 CATTTTGAATGGCAATAAACTGGAGACACTTTCTTTAGTAAGTTGCTTTGCTAACAACACACCCTTGGAACACTTGGATCTGAGTCAAAATCTATTACAA
377 1 L NG N K L E T L SL VS CFANNTW®PILTEWHTLUDILSA QNLTLAQ
Mscl (1824)
1801 CATAAAAATGATGAAAATTGCTCATGGCCAGAAACTGTGGTCAATATGAATCTGTCATACAATAAATTGTCTGATTCTGTCTTCAGGTGCTTGCCCAAAA
4117 H K N D E NC S WPETUVVNMNILISYNSZKILSUDSVFRTZ CTLPK
1901 GTATTCAAATACTTGACCTAAATAATAACCAAATCCAAACTGTACCTAAAGAGACTATTCATCTGATGGCCTTACGAGAACTAAATATTGCATTTAATTT
444¥S | Q I L DL NNNQI QT VZPIKTETI HLMATILI RTETLNI ATFNTF
2001 TCTAACTGATCTCCCTGGATGCAGTCATTTCAGTAGACTTTCAGTTCTGAACATTGAAATGAACTTCATTCTCAGCCCATCTCTGGATTTTGTTCAGAGC
477 L T D L P G C S HF SRULSVLNI EMNTFI L SPSLDTFV QS
BspHI (2194)
2101 TGCCAGGAAGTTAAAACTCTAAATGCGGGAAGAAATCCATTCCGGTGTACCTGTGAATTAAAAAATTTCATTCAGCTTGAAACATATTCAGAGGTCATGA
511 C Q E V K T L NA GR NWPFRCTTZ CETLIKNTFI QL ETY SE VM
Bsu361 (2243)
2201 TGGTTGGATGGTCAGATTCATACACCTGTGAATACCCTTTAAACCTAAGGGGAACTAGGTTAAAAGACGTTCATCTCCACGAATTATCTTGCAACACAGC
544k M V G W S D S Y T C E Y P L NL R G TR ULIKWUDVHLHETLST CNTA
2301 TCTGTTGATTGTCACCATTGTGGTTATTATGCTAGTTCTGGGGTTGGCTGTGGCCTTCTGCTGTCTCCACTTTGATCTGCCCTGGTATCTCAGGATGCTA
577 L L I VvV T I VvV VI ML VLGLAVATFT CT CILHTFUDLUZPWYLRMIL
2401 GGTCAATGCACACAAACATGGCACAGGGTTAGGAAAACAACCCAAGAACAACTCAAGAGAAATGTCCGATTCCACGCATTTATTTCATACAGTGAACATG
611 G Q C T Q T W H R VR K T T QE QL KRNVZ RTFHATFII S Y S EH
Xbal (2534)
2501 ATTCTCTGTGGGTGAAGAATGAATTGATCCCCAATCTAGAGAAGGAAGATGGTTCTATCTTGATTTGCCTTTATGAAAGCTACTTTGACCCTGGCAAAAG
644D S L W V K N E L I P NL E K EDGS I L I CL Y ESY F DUPG K S
HindIII (2618)
2601 CATTAGTGAAAATATTGTAAGCTTCATTGAGAAAAGCTATAAGTCCATCTTTGTTTTGTCTCCCAACTTTGTCCAGAATGAGTGGTGCCATTATGAATTC
677 1 S E N I V S F I E K S Y K S I F VL SPNTFVQNTEWMWTCHY EF
2701 TACTTTGCCCACCACAATCTCTTCCATGAAAATTCTGATCATATAATTCTTATCTTACTGGAACCCATTCCATTCTATTGCATTCCCACCAGGTATCATA
711 Y F A H HNLTFHENSDMHI I L I L L E®PI P F Y CI P TR Y H



Asel (2892)
2801 AACTGAAAGCTCTCCTGGAAAAAAAAGCATACTTGGAATGGCCCAAGGATAGGCGTAAATGTGGGCTTTTCTGGGCAAACCTTCGAGCTGCTATTAATGT
744kK L K A L L E K K A Y L EWPI KD RI RIKTCGLT FWANLI RAAI NV

Pstl (2931) XholI (2962)
2901 TAATGTATTAGCCACCAGAGAAATGTATGAACTGCAGACATTCACAGAGTTAAATGAAGAGTCTCGAGGTTCTACAATCTCTCTGATGAGAACAGATTGT
777¢*. NV L AT R EM Y E L QTT FTEULNETESI RGSTI SL MR RTDSC
Mscl (3049)
Nhel (3043)

3001 CTATAAAATCCCACAGTCCTTGGGAAGTTGGGGACCACATACAGCTAGCTGGCCAGACATGATAAGATACATTGATGAGTTTGGACAAACCACAACTAGA
811k L o

Hpal (3181) Mfel (3192)
3101 ATGCAGTGAAAAAAATGCTTTATTTGTGAAATTTGTGATGCTATTGCTTTATTTGTAACCATTATAAGCTGCAATAAACAAGTTAACAACAACAATTGCA

3201 TTCATTTTATGTTTCAGGTTCAGGGGGAGGTGTGGGAGGTTTTTTAAAGCAAGTAAAACCTCTACAAATGTGGTATGGAATTCTAAAATACAGCATAGCA
[ -

3301 AAACTTTAACCTCCAAATCAAGCCTCTACTTGAATCCTTTTCTGAGGGATGAATAAGGCATAGGCATCAGGGGCTGTTGCCAATGTGCATTAGCTGTTTG

3401 CAGCCTCACCTTCTTTCATGGAGTTTAAGATATAGTGTATTTTCCCAAGGTTTGAACTAGCTCTTCATTTCTTTATGTTTTAAATGCACTGACCTCCCAC

Eco0109T (3591)
3501 ATTCCCTTTTTAGTAAAATATTCAGAAATAATTTAAATACATCATTGCAATGAAAATAAATGTTTTTTATTAGGCAGAATCCAGATGCTCAAGGCCCTTC

3601 ATAATATCCCCCAGTTTAGTAGTTGGACTTAGGGAACAAAGGAACCTTTAATAGAAATTGGACAGCAAGAAAGCGAGCTTCTAGCTTTAGTTCCTGGTGT
1414 ¢ N R T Y
Sacl (3791)
3701 ACTTGAGGGGGATGAGTTCCTCAATGGTGGTTTTGACCAGCTTGCCATTCATCTCAATGAGCACAAAGCAGTCAGGAGCATAGTCAGAGATGAGCTCTCT
1364 K L P I L E E I T T KV L KGNMETI L VF CDZPAYUDSII L ER
BstXI (3820)
3801 GCACATGCCACAGGGGCTGACCACCCTGATGGATCTGTCCACCTCATCAGAGTAGGGGTGCCTGACAGCCACAATGGTGTCAAAGTCCTTCTGCCCGTTG
134 C M G C P SV VR 1 SRDVETDS ST YU&PHRVAUVI TDTFUDJZ KT QGN
Stul (3955)
3901 CTCACAGCAGACCCAATGGCAATGGCTTCAGCACAGACAGTGACCCTGCCAATGTAGGCCTCAATGTGGACAGCAGAGATGATCTCCCCAGTCTTGGTCC
699S V A S G I A Il A EACVTVZRGI YAETI HVASTI1I 1 ESGTZKTHR
4001 TGATGGCCGCCCCGACATGGTGCTTGTTGTCCTCATAGAGCATGGTGATCTTCTCAGTGGCGACCTCCACCAGCTCCAGATCCTGCTGAGAGATGTTGAA
364 | A A GV HHIKNDTETYLMTI I KETAVETUVTLTETLT DT GOQQS I NTF
BspHI (4105) Asel (4163)
4101 GGTCTTCATGATGGCCCTCCTATAGTGAGTCGTATTATACTATGCCGATATACTATGCCGATGATTAATTGTCAAAACAGCGTGGATGGCGTCTCCAGC T
3 T K M - -
Sacl (4220)
4201 TATCTGACGGTTCACTAAACGAGCTCTGCTTATATAGACCTCCCACCGTACACGCCTACCGCCCATTTGCGTCAATGGGGCGGAGTTGTTACGACATTTT

Spel (4318)
4301 GGAAAGTCCCGTTGATTTACTAGTCAAAACAAACTCCCATTGACGTCAATGGGGTGGAGACTTGGAAATCCCCGTGAGTCAAACCGCTATCCACGCCCA
-

SnaBI (4446)
4400 TTGATGTACTGCCAAAACCGCATCATCATGGTAATAGCGATGACTAATACGTAGATGTACTGCCAAGTAGGAAAGTCCCATAAGGTCATGTACTGGGCAT

Ndel (4551)
4500 AATGCCAGGCGGGCCATTTACCGTCATTGACGTCAATAGGGGGCGTACTTGGCATATGATACACTTGATGTACTGCCAAGTGGGCAGTTTACCGTAAATA

4600 CTCCACCCATTGACGTCAATGGAAAGTCCCTATTGGCGTTACTATGGGAACATACGTCATTATTGACGTCAATGGGCGGGGGTCGTTGGGCGGTCAGCCA

Pstl (4730)

Sdal (4729)Pacl (4737)
4700 GGCGGGCCATTTACCGTAAGTTATGTAACGCCTGCAGGTT AA TTAAGAACATGTGAGCAAAAGGCCAGCAAAAGGCCAGGAACCGTAAAAAGGCCGCG
-

4798 TTGCTGGCGTTTTTCCATAGGCTCCGCCCCCCTGACGAGCATCACAAAAATCGACGCTCAAGTCAGAGGTGGCGAAACCCGACAGGACTATAAAGATACC

4898 AGGCGTTTCCCCCTGGAAGCTCCCTCGTGCGCTCTCCTGTTCCGACCCTGCCGCTTACCGGATACCTGTCCGCCTTTCTCCCTTCGGGAAGCGTGGCGCT

ApaLI (5061)
4998 TTCTCATAGCTCACGCTGTAGGTATCTCAGTTCGGTGTAGGTCGTTCGCTCCAAGCTGGGCTGTGTGCACGAACCCCCCGTTCAGCCCGACCGCTGCGCC

5098 TTATCCGGTAACTATCGTCTTGAGTCCAACCCGGTAAGACACGACTTATCGCCACTGGCAGCAGCCACTGGTAACAGGATTAGCAGAGCGAGGTATGTAG

5198 GCGGTGCTACAGAGTTCTTGAAGTGGTGGCCTAACTACGGCTACACTAGAAGAACAGTATTTGGTATCTGCGCTCTGCTGAAGCCAGTTACCTTCGGAAA

5298 AAGAGTTGGTAGCTCTTGATCCGGCAAACAAACCACCGCTGGTAGCGGTGGTTTTTTTGTTTGCAAGCAGCAGATTACGCGCAGAAAAAAAGGATCTCAA

Pacl (5477) NotI (5496)
5398 GAAGATCCTTTGATCTTTTCTACGGGGTCTGACGCTCAGTGGAACGAAAACTCACGTTAAGGGATTTTGGTCATGGCTAGTTAATTAACATTTAAATC AG

Eagl (5497)
5498 CGGCCGCAATAAAATATCTTTATTTTCATTACATCTGTGTGTTGGTTTTTTGTGTGAATCGTAACTAACATACGCTCTCCATCAAAACAAAACGAAACAA
5598 AACAAACTAGCAAAATAGGCTGTCCCCAGTGCAAGTGCAGGTGCCAGAACATTTCTCTATCGAA
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