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Pvul (7)
Sefl (6) Mfel (82)
1 GGATCTGCGATCGCTCCGGTGCCCGTCAGTGGGCAGAGCGCACATCGCCCACAGTCCCCGAGAAGTTGGGGGGAGGGGTCGGCAATTGAACGGGTGCCTA

101 GAGAAGGTGGCGCGGGGTAAACTGGGAAAGTGATGTCGTGTACTGGCTCCGCCTTTTTCCCGAGGGTGGGGGAGAACCGTATATAAGTGCAGTAGTCGCC

HindIII (245)
Psp1406I (203) Pvull (239) Bsu36I (291)
201 GTGAACGTTCTTTTTCGCAACGGGTTTGCCGCCAGAACACAGCTGAAGCTTCGAGG

301

NgoMIV (441)
401

BStEII (555)
Agel (552) Neol (560)
501 CTGAGATCACCGGTCACCATGGGGTTTTGGATCTTAGCAATTCTCACAATTCTCAT
= 1*M G FW I LA I LT I LM
601 GTATTCCACAGCAGCAAAGTTTAGTAAACAATCATGGGGCCTGGAAAATGAGGCTTTAATTGTAAGATGTCCTAGACAAGGAAAACCTAGTTACACCGTG
3 Y S T A A K F SKQSWGLENTEATLTIVRCPRQQGT KTEPSYTV
Bsu36I (761) Pvull (788)

701 GATTGGTATTACTCACAAACAAACAAAAGTATTCCCACTCAGGAAAGAAATCGTGTGTTTGCCTCAGGCCAACTTCTGAAGTTTCTACCAGCTGCAGTTG
47 DW Y Y S Q T NK S I PTQERNU RV FASGA QTLTLTEKTFTLTPAAYV
801 CTGATTCTGGTATTTATACCTGTATTGTCAGAAGTCCCACATTCAATAGGACTGGATATGCGAATGTCACCATATATAAAAAACAATCAGATTGCAATGT

A D S G | YT C IV RSPTT FNZRTG GV YANVT I YKTZKTZ QSDTGCNV
901 TCCAGATTATTTGATGTATTCAACAGTATCTGGATCAGAAAAAAATTCCAAAATTTATTGTCCTACCATTGACCTCTACAACTGGACAGCACCTCTTGAG
113 P D Y L M Y S T V S G S EKN SK I YCPT I DLYNWTATPTLE

Sapl (1018)
1001 TGGTTTAAGAATTGTCAGGCTCTTCAAGGATCAAGGTACAGGGCGCACAAGTCATTTTTGGTCATTGATAATGTGATGACTGAGGACGCAGGTGATTACA
147 W F K N C QA LQG SR YRAHIKTSTFLV IDNVMTTETDATGTD Y
Tth1111 (1149)

1101 CCTGTAAATTTATACACAATGAAAATGGAGCCAATTATAGTGTGACGGCGACCAGGTCCTTCACGGTCAAGGATGAGCAAGGCTTTTCTCTGTTTCCAGT
180T C K F | H N ENG AN Y SV TATU RSTFTVIKDTEG QGTFTSLTF PV
1201 AATCGGAGCCCCTGCACAAAATGAAATAAAGGAAGTGGAAATTGGAAAAAACGCAAACCTAACTTGCTCTGCTTGTTTTGGAAAAGGCACTCAGTTCTTG
213 | G A P AQNZE I K EVEIGKNANTLTTC CS SACTFGT KT GTAOQTF L

EcoRI (1355)
1301 GCTGCCGTCCTGTGGCAGCTTAATGGAACAAAAATTACAGACTTTGGTGAACCAAGAATTCAACAAGAGGAAGGGCAAAATCAAAGTTTCAGCAATGGGC
247 AAV LW Q LNGTJK I TDFOGTET PR RTIQQTETEG G QNG QST FSNG
Xbal (1407)
1401 TGGCTTGTCTAGACATGGTTTTAAGAATAGCTGACGTGAAGGAAGAGGATTTATTGCTGCAGTACGACTGTCTGGCCCTGAATTTGCATGGCTTGAGAAG
280L A C L DMV LR I ADVJZ KTETEDTILTLTL® QYDTGCTLATLNTLHGTLTRR
Mscl (1566)
Nhel (1560)
1501 GCACACCGTAAGACTAAGTAGGAAAAATCCAAGTAAGGAGTGTTTCTGAGACTATGATCAGCTAGCTGGCCAGACATGATAAGATACATTGATGAGTTTG
3382 H TV R LS RIKNGPSIKTETCF o

Hpal (1698)
1601 GACAAACCACAACTAGAATGCAGTGAAAAAAATGCTTTATTTGTGAAATTTGTGATGCTATTGCTTTATTTGTAACCATTATAAGCTGCAATAAACAAGT

Mfel (1709) EcoRI (1794)
1701 TAACAACAACAATTGCATTCATTTTATGTTTCAGGTTCAGGGGGAGGTGTGGGAGGTTTTTTAAAGCAAGTAAAACCTCTACAAATGTGGTATGGAATTC
-
1801 TAAAATACAGCATAGCAAAACTTTAACCTCCAAATCAAGCCTCTACTTGAATCCTTTTCTGAGGGATGAATAAGGCATAGGCATCAGGGGCTGTTGCCAA
-

Sapl (1976)
1901 TGTGCATTAGCTGTTTGCAGCCTCACCTTCTTTCATGGAGTTTAAGATATAGTGTATTTTCCCAAGGTTTGAACTAGCTCTTCATTTCTTTATGTTTTAA

Sspl (2033) Swal (2047)
2001 ATGCACTGACCTCCCACATTCCCTTTTTAGTAAAATATTCAGAAATAATTTAAATACATCATTGCAATGAAAATAAATGTTTTTTATTAGGCAGAATCCA

2101 GATGCTCAAGGCCCTTCATAATATCCCCCAGTTTAGTAGTTGGACTTAGGGAACAAAGGAACCTTTAATAGAAATTGGACAGCAAGAAAGCGAGCTTCTA

2201 GCTTTAGTTCCTGGTGTACTTGAGGGGGATGAGTTCCTCAATGGTGGTTTTGACCAGCTTGCCATTCATCTCAATGAGCACAAAGCAGTCAGGAGCATAG
1494 ¢ N R T Y K L P I L E E I T T KV LK GNMTE I LV FCDUPAY

Sacl (2308) BstXI (2337)
2301 TCAGAGATGAGCTCTCTGCACATGCCACAGGGGCTGACCACCCTGATGGATCTGTCCACCTCATCAGAGTAGGGGTGCCTGACAGCCACAATGGTGTCAA
84D S | L E R C M G C P SV VR I SRDV EDSYPHU RYVAV I T DF



Stul (2472)
2401 AGTCCTTCTGCCCGTTGCTCACAGCAGACCCAATGGCAATGGCTTCAGCACAGACAGTGACCCTGCCAATGTAGGCCTCAATGTGGACAGCAGAGATGAT
7“1 D K QGNSVASG I A I AEACVTVRG I YA E I HV A S I I
2501 CTCCCCAGTCTTGGTCCTGATGGCCGCCCCGACATGGTGCTTGTTGTCCTCATAGAGCATGGTGATCTTCTCAGTGGCGACCTCCACCAGCTCCAGATCC
424 E G T K T R I AAGV HHIKNDEYLMT I KETA AV EV L E LD
BbsI (2618)
Xmnl (2614) Asel (2680)
2601 TGCTGAGAGATGTTGAAGGTCTTCATGGTGGCCCTCCTATAGTGAGTCGTATTATACTATGCCGATATACTATGCCGATGATTAATTGTCAAAACAGCGT
84Q Q S I N F T K M -- ]
Sacl (2737)
2701 GGATGGCGTCTCCAGCTTATCTGACGGTTCACTAAACGAGCTCTGCTTATATAGACCTCCCACCGTACACGCCTACCGCCCATTTGCGTCAATGGGGCGG

Spel (2835)
2801 AGTTGTTACGACATTTTGGAAAGTCCCGTTGATTTACTAGTCAAAACAAACTCCCATTGACGTCAATGGGGTGGAGACTTGGAAATCCCCGTGAGTCAAA
=l

SnaBI (2963)
2901 CCGCTATCCACGCCCATTGATGTACTGCCAAAACCGCATCATCATGGTAATAGCGATGACTAATACGTAGATGTACTGCCAAGTAGGAAAGTCCCATAAG

Ndel (3068)
3001 GTCATGTACTGGGCATAATGCCAGGCGGGCCATTTACCGTCATTGACGTCAATAGGGGGCGTACTTGGCATATGATACACTTGATGTACTGCCAAGTGGG

3101 CAGTTTACCGTAAATACTCCACCCATTGACGTCAATGGAAAGTCCCTATTGGCGTTACTATGGGAACATACGTCATTATTGACGTCAATGGGCGGGGGTC

Pacl (3254)

Sdal (3246) BspLU11I (3264)
3201 GTTGGGCGGTCAGCCAGGCGGGCCATTTACCGTAAGTTATGTAACGCCTGCAGGTTAATTAAGAACATGTGAGCAAAAGGCCAGCAAAAGGCCAGGAACC
-

3301 GTAAAAAGGCCGCGTTGCTGGCGTTTTTCCATAGGCTCCGCCCCCCTGACGAGCATCACAAAAATCGACGCTCAAGTCAGAGGTGGCGAAACCCGACAGG

3401 ACTATAAAGATACCAGGCGTTTCCCCCTGGAAGCTCCCTCGTGCGCTCTCCTGTTCCGACCCTGCCGCTTACCGGATACCTGTCCGCCTTTCTCCCTTCG

ApalLlI (3578)
3501 GGAAGCGTGGCGCTTTCTCATAGCTCACGCTGTAGGTATCTCAGTTCGGTGTAGGTCGTTCGCTCCAAGCTGGGCTGTGTGCACGAACCCCCCGTTCAGC

3601 CCGACCGCTGCGCCTTATCCGGTAACTATCGTCTTGAGTCCAACCCGGTAAGACACGACTTATCGCCACTGGCAGCAGCCACTGGTAACAGGATTAGCAG

3701 AGCGAGGTATGTAGGCGGTGCTACAGAGTTCTTGAAGTGGTGGCCTAACTACGGCTACACTAGAAGAACAGTATTTGGTATCTGCGCTCTGCTGAAGCCA

3801 GTTACCTTCGGAAAAAGAGTTGGTAGCTCTTGATCCGGCAAACAAACCACCGCTGGTAGCGGTGGTTTTTTTGTTTGCAAGCAGCAGATTACGCGCAGAA

Pacl (3994)
3901 AAAAAGGATCTCAAGAAGATCCTTTGATCTTTTCTACGGGGTCTGACGCTCAGTGGAACGAAAACTCACGTTAAGGGATTTTGGTCATGGCTAGTTAATT

Eagl (4014)
Swal (4003) NotI (4013)
4001 AACATTTAAATCAGCGGCCGCAATAAAATATCTTTATTTTCATTACATCTGTGTGTTGGTTTTTTGTGTGAATCGTAACTAACATACGCTCTCCATCAAA

4101 ACAAAACGAAACAAAACAAACTAGCAAAATAGGCTGTCCCCAGTGCAAGTGCAGGTGCCAGAACATTTCTCTATCGAA
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