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1 GGATCTGCGATCGCTCCGGTGCCCGTCAGTGGGCAGAGCGCACATCGCCCACAGTCCCCGAGAAGTTGGGGGGAGGGGTCGGCAATTGAACGGGTGCCTA

101 GAGAAGGTGGCGCGGGGTAAACTGGGAAAGTGATGTCGTGTACTGGCTCCGCCTTTTTCCCGAGGGTGGGGGAGAACCGTATATAAGTGCAGTAGTCGCC

201 GTGAACGTTCTTTTTCGCAACGGGTTTGCCGCCAGAACACAGCTGAAGCTTCGAGG

301

401

BspHI (560)
Agel (552)
501 CTGAGATCACCGGTCATCATGAACTGGCACATGATCATCTCTGGGCTTATTGTGGT
- 1I*M NWHM I | SG L I VYV
601 AGTGCTTAAAGTTGTTGGAATGACCTTATTTCTACTTTATTTCCCACAGATTTTTAACAAAAGTAACGATGGTTTCACCACCACCAGGICCTATGGAACA
3 V L K VVGMTTLFLLYTFPQI FNZKTSNDGTFTTTRSYGT
701 GTCTCACAGATTTTTGGGAGCAGTTCCCCAAGTCCCAACGGCTTCATTACCACAAGGAGCTATGGAACAGTCTGCCCCAAAGACTGGGAATTTTATCAAG
47* V. S Q | F G S S S P SPNGTF I TTRSYGTVCPKTDMWETFYRQ
801 CAAGATGTTTTTTCTTATCCACTTCTGAATCATCTTGGAATGAAAGCAGGGACTTTTGCAAAGGAAAAGGATCCACATTGGCAATTGTCAACACGCCAGA
8FA R C F F L ST S E S SWNTETSRDT FTCKG GIKG G STILA I VNTPE
901 GAAACTGAAGTTTCTTCAGGACATAACTGATGCTGAGAAGTATTTTATTGGCTTAATTTACCATCGTGAAGAGAAAAGGTGGCGTTGGATCAACAACTCT
113 K L K F L QD I TDAEZKTYTF I GL I YHZ RTETETZKT RWRW I NN'S
1001 GTGTTCAATGGCAATGTTACCAATCAGAATCAGAATTTCAACTGTGCGACCATTGGCCTAACAAAGACATTTGATGCTGCATCATGTGACATCAGCTACC
147 V. F N G NV TNQNQNTFNTCAT I GLTH KT FDAASTCD I S Y
Nhel (1129)
1101 GCAGGATCTGTGAGAAGAATGCCAAATGAGCTAGCTGGCCAGACATGATAAGATACATTGATGAGTTTGGACAAACCACAACTAGAATGCAGTGAAAAAA
180FR R | C E K N A K e
1201 ATGCTTTATTTGTGAAATTTGTGATGCTATTGCTTTATTTGTAACCATTATAAGCTGCAATAAACAAGTTAACAACAACAATTGCATTCATTTTATGTTT

1301 CAGGTTCAGGGGGAGGTGTGGGAGGTTTTTTAAAGCAAGTAAAACCTCTACAAATGTGGTATGGAATTCTAAAATACAGCATAGCAAAACTTTAACCTCC
- -

1401 AAATCAAGCCTCTACTTGAATCCTTTTCTGAGGGATGAATAAGGCATAGGCATCAGGGGCTGTTGCCAATGTGCATTAGCTGTTTGCAGCCTCACCTTCT

1501 TTCATGGAGTTTAAGATATAGTGTATTTTCCCAAGGTTTGAACTAGCTCTTCATTTCTTTATGTTTTAAATGCACTGACCTCCCACATTCCCTTTTTAGT

1601 AAAATATTCAGAAATAATTTAAATACATCATTGCAATGAAAATAAATGTTTTTTATTAGGCAGAATCCAGATGCTCAAGGCCCTTCATAATATCCCCCAG

1701 TTTAGTAGTTGGACTTAGGGAACAAAGGAACCTTTAATAGAAATTGGACAGCAAGAAAGCGAGCTTCTAGCTTTAGTTCCTGGTGTACTTGAGGGGGATG
#4141 ¢ N R T Y K L P |

1801 AGTTCCTCAATGGTGGTTTTGACCAGCTTGCCATTCATCTCAATGAGCACAAAGCAGTCAGGAGCATAGTCAGAGATGAGCTCTCTGCACATGCCACAGG

1314L E E I T T KV LK GNWME I LV FCDUPAYDS I L ERT CMGTCFP

1901 GGCTGACCACCCTGATGGATCTGTCCACCTCATCAGAGTAGGGGTGCCTGACAGCCACAATGGTGTCAAAGTCCTTCTGCCCGTTGCTCACAGCAGACCC
%4 S v VvV R I S RDV EDSYPH RVAV I TDFDJI KU QGNSVASG

2001 AATGGCAATGGCTTCAGCACAGACAGTGACCCTGCCAATGTAGGCCTCAATGTGGACAGCAGAGATGATCTCCCCAGTCTTGGTCCTGATGGCCGCCCCG
654 I A 1 A EACV TV RG I YAE I HVAS 1 I EGTIKTR I AAG

2101 ACATGGTGCTTGTTGTCCTCATAGAGCATGGTGATCTTCTCAGTGGCGACCTCCACCAGCTCCAGATCCTGCTGAGAGATGTTGAAGGTCTTCATGGTGG

34V H HKNDEYLMT I K ETAV EV LELDA QQS I NFTK M-——

2201 CCCTCCTATAGTGAGTCGTATTATACTATGCCGATATACTATGCCGATGATTAATTGTCAAAACAGCGTGGATGGCGTCTCCAGCTTATCTGACGGTTCA

]
2301 CTAAACGAGCTCTGCTTATATAGACCTCCCACCGTACACGCCTACCGCCCATTTGCGTCAATGGGGCGGAGTTGTTACGACATTTTGGAAAGTCCCGTTG

2401 ATTTACTAGTCAAAACAAACTCCCATTGACGTCAATGGGGTGGAGACTTGGAAATCCCCGTGAGTCAAACCGCTATCCACGCCCATTGATGTACTGCCAA
—_— -
2501 AACCGCATCATCATGGTAATAGCGATGACTAATACGTAGATGTACTGCCAAGTAGGAAAGTCCCATAAGGTCATGTACTGGGCATAATGCCAGGCGGGCC

2601 ATTTACCGTCATTGACGTCAATAGGGGGCGTACTTGGCATATGATACACTTGATGTACTGCCAAGTGGGCAGTTTACCGTAAATACTCCACCCATTGACG

2701 TCAATGGAAAGTCCCTATTGGCGTTACTATGGGAACATACGTCATTATTGACGTCAATGGGCGGGGGTCGTTGGGCGGTCAGCCAGGCGGGCCATTTACC

2801 GTAAGTTATGTAACGCCTGCAGGTTAATTAAGAACATGTGAGCAAAAGGCCAGCAAAAGGCCAGGAACCGTAAAAAGGCCGCGTTGCTGGCGTTTTTCCA
-

2901 TAGGCTCCGCCCCCCTGACGAGCATCACAAAAATCGACGCTCAAGTCAGAGGTGGCGAAACCCGACAGGACTATAAAGATACCAGGCGTTTCCCCCTGGA

3001 AGCTCCCTCGTGCGCTCTCCTGTTCCGACCCTGCCGCTTACCGGATACCTGTCCGCCTTTCTCCCTTCGGGAAGCGTGGCGCTTTCTCATAGCTCACGCT

3101 GTAGGTATCTCAGTTCGGTGTAGGTCGTTCGCTCCAAGCTGGGCTGTGTGCACGAACCCCCCGTTCAGCCCGACCGCTGCGCCTTATCCGGTAACTATCG




3201

3301

3401

3501

3601
3701

TCTTGAGTCCAACCCGGTAAGACACGACTTATCGCCACTGGCAGCAGCCACTGGTAACAGGATTAGCAGAGCGAGGTATGTAGGCGGTGCTACAGAGTTC

TTGAAGTGGTGGCCTAACTACGGCTACACTAGAAGAACAGTATTTGGTATCTGCGCTCTGCTGAAGCCAGTTACCTTCGGAAAAAGAGTTGGTAGCTCTT

GATCCGGCAAACAAACCACCGCTGGTAGCGGTGGTTTTTTTGTTTGCAAGCAGCAGATTACGCGCAGAAAAAAAGGATCTCAAGAAGATCCTTTGATCTT

TTCTACGGGGTCTGACGCTCAGTGGAACGAAAACTCACGTTAAGGGATTTTGGTCATGGCTAGTTAATTAACATTTAAATCAGCGGCCGCAATAAAATAT

CTTTATTTTCATTACATCTGTGTGTTGGTTTTTTGTGTGAATCGTAACTAACATACGCTCTCCATCAAAACAAAACGAAACAAAACAAACTAGCAAAATA
GGCTGTCCCCAGTGCAAGTGCAGGTGCCAGAACATTTCTCTATCGAA
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