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Pvul (7)
Sgfl (6) Mfel (82) EcoNI (96)
1 GGATCTGCGATCGCTCCGGTGCCCGTCAGTGGGCAGAGCGCACATCGCCCACAGTCCCCGAGAAGTTGGGGGGAGGGGTCGGCAATTGAACGGGTGCCTA

101 GAGAAGGTGGCGCGGGGTAAACTGGGAAAGTGATGTCGTGTACTGGCTCCGCCTTTTTCCCGAGGGTGGGGGAGAACCGTATATAAGTGCAGTAGTCGCC

HindIII (245) Bsu36l (291)
Psp14061 (203) Pvull (239) EcoNI (287)
201 GTGAACGTTCTTTTTCGCAACGGGTTTGCCGCCAGAACACAGCTGAAGCTTCGAGG

301

NgoMIV (441)

Nael (441)
401

BstEII (555)
KasI (535) Agel (552) Ncol (560)

501 CTGAGATCACCGGTCACCATGGAGAAATGGTACTTGATGACAGTAGTGGTTTTAAT

> 1M E KW Y L M TV V VLI

Tth111I (618)
601 AGGACTAACAGTACGATGGACAGTGTCTCTTAATTCTTATTCAGGTGCTGGTAAACCGCCTATGTTTGGTGATTATGAAGCTCAGAGACACTGGCAAGAA
13 G L T VRWTVSLNSYSGAGIEKU®PZPMTFSGDYEAIGQRHWAGQE
Agel (714)
701 ATAACTTTTAATTTACCGGTCAAACAATGGTATTTTAACAGCAGTGATAACAATTTACAGTATTGGGGATTGGATTACCCACCTCTTACAGCTTATCATA
47 | T F N L P V K QWY F NS SDNNLI QYWGLDY PP L TAYH
BbrPI (860)
Ndel (812) XemlI (852)
801 GTCTCCTATGTGCATATGTGGCAAAGTTTATAAATCCAGACTGGATTGCTCTCCATACATCACGTGGATATGAGAGTCAGGCACATAAGCTCTTCATGCG
80S L L C A Y VA K F I NP DWI AL HTS SR RGYESQAHTIKTLTFMHR
901 TACAACAGTTTTAATTGCTGATCTGCTGATTTACATACCTGCAGTGGTTTTGTACTGTTGTTGCTTAAAAGAAATCTCAACTAAGAAAAAGATTGCTAAT
113 T T v L I A DL L I Y I P AV VLYTCTCT CLIKTETI S TIKI KK I AN
1001 GCATTATGCATCTTGCTGTATCCAGGCCTTATTCTTATAGACTATGGACATTTTCAATATAATTCTGTGAGTCTTGGCTTTGCTTTGTGGGGTGTTCTTG
147 A L C I L L Y P G L I L I DY GHTFQYNSVSLGFALWGVL
AvrIl (1122)
1101 GAATATCTTGTGACTGCGACCTCCTAGGGTCACTGGCATTTTGCTTAGCTATAAATTATAAACAGATGGAACTTTACCACGCCTTGCCATTTTTTTGCTT
180G | S ¢ b C DL L GSLATFTCLAI NY KA QMETILYHALU®PTFTFCTF
1201 TTTACTTGGCAAGTGTTTTAAAAAAGGCCTCAAAGGAAAGGGGTTTGTGTTGCTAGTTAAGCTAGCTTGTATTGTTGTGGCTTCCTTCGTTCTCTGCTGG
213 L L G K C F K K G L K GKGFVLLVKLACI VVAST FVLCWwW
Sdal (1329) Bbsl (1343)
1301 CTGCCATTCTTTACAGAAAGGGAACAAACCCTGCAGGTTCTAAGAAGACTCTTCCCGGTTGATCGTGGATTATTTGAGGATAAAGTAGCCAATATTTGGT
247 L P F F T E R EQ TLQVUL R RRLTFW®PVDR RSGLTFETDIZKVANI W
Sphl (1495)
1401 GCAGCTTCAATGTCTTTCTGAAGATTAAGGATATTTTGCCACGTCACATCCAATTAATAATGAGCTTTTGTTTITACGTTTTTGAGCCTGCTTCCTGCATG
280kC S F N V F L K I K DI L PR HI QL I MSFCTFTT FTULSULLZPASTC
1501 CATAAAATTAATACTTCAGCCCTCTTCCAAAGGATTCAAATTTACACTGGTTAGCTGTGCGCTATCATTCTTTTTATTTTCTTTCCAAGTACATGAAAAA
313 | K L I L Q PSS K GFKF TLVSCALSTFTFILTFSTFQVHE K
BstXI (1601)
1601 TCCATTCTCTTGGTGTCACTACCAGTCTGCTTAGTTTTAAGTGAAATTCCTTTTATGTCTACTTGGTTTTTACTTGTGTCAACATTTAGTATGCTACCTC
347 S | L LV SLPVCLUVLSEI PFMSTWTFILILVSTTFSMLP
1701 TTCTATTGAAGGATGAACTCCTAATGCCCTCTGTTGTGACAACAATGGCATTTTTTATAGCTTGTGTAACTTCCTTTTCAATATTTGAAAAGACTTCTGA
380kL L L K D E L L MPSVVTTMATFTFI ACVTSTFS I F E K TS E
1801 AGAAGAACTGCAGTTGAAATCCTTTTCCATTTCTGTGAGGAAATATCTTCCATGTTTTACATTTCTTTCCAGAATTATACAATATTTGTTTCTTATCTCA
413 E E L Q L K S F S I SV RIKYLUPTCFTT FUL SR RI I QYL F L I S
BamHI (1941)
1901 GTCATCACTATGGTGCTTCTGACGTTGATGACTGTCACACTGGATCCTCCTCAGAAACTACCGGACTTGTTTTCTGTATTGGTGTGTTTTGTATCTTGCT
447 V | T M V L L T L M TV TLUDUPUPOQKTULU®PUDLTFSVLVCTFVSC
Bst11071 (2020)
2001 TGAACTTCCTGTTCTTCTTGGTATACTTTAACATTATTATTATGTGGGATTCCAAAAGTGGAAGAAATCAGAAGAAAATCAGCTAGCTGTATTCCTAAAC
480¥L N F L F F L VY F N T I I MWD S K S G R NQIKK I S e
EcoRI (2133)
2101 AAATTGTTTCCTAAACAAATGTGAAAATGTGAAGAATTCGCTAGCTCGACATGATAAGATACATTGATGAGTTTGGACAAACCACAACTAGAATGCAGTG

2201 AAAAAAATGCTTTATTTGTGAAATTTGTGATGCTATTGCTTTATTTGTGAAATTTGTGATGCTATTGCTTTATTTGTAACCATTATAAGCTGCAATAAAC

Hpal (2302) Mfel (2313) EcoRI (2398)
2301 AAGTTAACAACAACAATTGCATTCATTTTATGTTTCAGGTTCAGGGGGAGGTGTGGGAGGTTTTTTAAAGCAAGTAAAACCTCTACAAATGTGGTATGGA
2401 ATTCTAAAATACAGCATAGCAAAACTTTAACCTCCAAATCAAGCCTCTACTTGAATCCTTTTCTGAGGGATGAATAAGGCATAGGCATCAGGGGCTGTTG
-

2501 CCAATGTGCATTAGCTGTTTGCAGCCTCACCTTCTTTCATGGAGTTTAAGATATAGTGTATTTTCCCAAGGTTTGAACTAGCTCTTCATTTCTTTATGTT

Swal (2651)
2601 TTAAATGCACTGACCTCCCACATTCCCTTTTTAGTAAAATATTCAGAAATAATTTAAATACATCATTGCAATGAAAATAAATGTTTTTTATTAGGCAGAA




Eco01091 (2712)
2701 TCCAGATGCTCAAGGCCCTTCATAATATCCCCCAGTTTAGTAGTTGGACTTAGGGAACAAAGGAACCTTTAATAGAAATTGGACAGCAAGAAAGCGAGCT

2801 TCTAGCTTTAGTTCCTGGTGTACTTGAGGGGGATGAGTTCCTCAATGGTGGTTTTGACCAGCTTGCCATTCATCTCAATGAGCACAAAGCAGTCAGGAGC
—3414 ¢ N R T Y K L P I L E E I T T K VLK GNMETITLVTFTCDTPA
Sacl (2912) BstXI (2941)

2901 ATAGTCAGAGATGAGCTCTCTGCACATGCCACAGGGGCTGACCACCCTGATGGATCTGTCCACCTCATCAGAGTAGGGGTGCCTGACAGCCACAATGGTG
114 Y D S | L E R CM G C P S V VR 1 SRDVETDSYU&PHRVYVAUVI T
3001 TCAAAGTCCTTCTGCCCGTTGCTCACAGCAGACCCAATGGCAATGGCTTCAGCACAGACAGTGACCCTGCCAATGTAGGCCTCAATGTGGACAGCAGAGA
764D F D K Q G NS VA S G Il A Il AEACVTVRGI YATE I HVAS
3101 TGATCTCCCCAGTCTTGGTCCTGATGGCCGCCCCGACATGGTGCTTGTTGTCCTCATAGAGCATGGTGATCTTCTCAGTGGCGACCTCCACCAGCTCCAG
434 | E G T K TR I AAGVHHIEKNDTEVYTULMTI KETAVEVLTEL

BspHI (3226)
Bbsl (3222)
XmnI (3218)
3201 ATCCTGCTGAGAGATGTTGAAGGTCTTCATGATGGCCCTCCTATAGTGAGTCGTATTATACTATGCCGATATACTATGCCGATGATTAATTGTCAAAACA
104 D Q Q S I N F T K M == -
Sacl (3341)
3301 GCGTGGATGGCGTCTCCAGCTTATCTGACGGTTCACTAAACGAGCTCTGCTTATATAGACCTCCCACCGTACACGCCTACCGCCCATTTGCGTCAATGGG

Spel (3439)
3401 GCGGAGTTGTTACGACATTTTGGAAAGTCCCGTTGATTTACTAGTCAAAACAAACTCCCATTGACGTCAATGGGGTGGAGACTTGGAAATCCCCGTGAG
e

SnaBI (3567)
3500 TCAAACCGCTATCCACGCCCATTGATGTACTGCCAAAACCGCATCATCATGGTAATAGCGATGACTAATACGTAGATGTACTGCCAAGTAGGAAAGTCCC

Ndel (3672)
3600 ATAAGGTCATGTACTGGGCATAATGCCAGGCGGGCCATTTACCGTCATTGACGTCAATAGGGGGCGTACTTGGCATATGATACACTTGATGTACTGCCAA

3700 GTGGGCAGTTTACCGTAAATACTCCACCCATTGACGTCAATGGAAAGTCCCTATTGGCGTTACTATGGGAACATACGTCATTATTGACGTCAATGGGCGG

Sdal (3850)  Pacl (3858) BspLU11I (3868)
3800 GGGTCGTTGGGCGGTCAGCCAGGCGGGCCATTTACCGTAAGTTATGTAACGCCTGCAGGTT AA TTAAGAACATGTGAGCAAAAGGCCAGCAAAAGGCC
e

3898 AGGAACCGTAAAAAGGCCGCGTTGCTGGCGTTTTTCCATAGGCTCCGCCCCCCTGACGAGCATCACAAAAATCGACGCTCAAGTCAGAGGTGGCGAAACC

3998 CGACAGGACTATAAAGATACCAGGCGTTTCCCCCTGGAAGCTCCCTCGTGCGCTCTCCTGTTCCGACCCTGCCGCTTACCGGATACCTGTCCGCCTTTCT

ApaLl (4182)
4098 CCCTTCGGGAAGCGTGGCGCTTTCTCATAGCTCACGCTGTAGGTATCTCAGTTCGGTGTAGGTCGTTCGCTCCAAGCTGGGCTGTGTGCACGAACCCCCC

4198 GTTCAGCCCGACCGCTGCGCCTTATCCGGTAACTATCGTCTTGAGTCCAACCCGGTAAGACACGACTTATCGCCACTGGCAGCAGCCACTGGTAACAGGA

4298 TTAGCAGAGCGAGGTATGTAGGCGGTGCTACAGAGTTCTTGAAGTGGTGGCCTAACTACGGCTACACTAGAAGAACAGTATTTGGTATCTGCGCTCTGCT

4398 GAAGCCAGTTACCTTCGGAAAAAGAGTTGGTAGCTCTTGATCCGGCAAACAAACCACCGCTGGTAGCGGTGGTTTTTTTGTTTGCAAGCAGCAGATTACG

4498 CGCAGAAAAAAAGGATCTCAAGAAGATCCTTTGATCTTTTCTACGGGGTCTGACGCTCAGTGGAACGAAAACTCACGTTAAGGGATTTTGGTCATGGCTA

Eagl (4618)
Pacl (4598) Swal (4607) NotI (4617)
4598 GTTAATTAACATTTAAATC AGCGGCCGCAATAAAATATCTTTATTTTCATTACATCTGTGTGTTGGTTTTTTGTGTGAATCGTAACTAACATACGCTCTC

4698 CATCAAAACAAAACGAAACAAAACAAACTAGCAAAATAGGCTGTCCCCAGTGCAAGTGCAGGTGCCAGAACATTTCTCTATCGAA
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