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Pvul (7)
Sgfl (6) Mfel (82)
1 GGATCTGCGATCGCTCCGGTGCCCGTCAGTGGGCAGAGCGCACATCGCCCACAGTCCCCGAGAAGTTGGGGGGAGGGGTCGGCAATTGAACGGGTGCCTA

101 GAGAAGGTGGCGCGGGGTAAACTGGGAAAGTGATGTCGTGTACTGGCTCCGCCTTTTTCCCGAGGGTGGGGGAGAACCGTATATAAGTGCAGTAGTCGCC

Pspl4061 (203) Bsu36I (291)
201 GTGAACGTTCTTTTTCGCAACGGGTTTGCCGCCAGAACACAGCTGAAGCTTCGAGG

301

NgoMIV (441)
401

BspHI (560)
Kasl (535) Agel (552)

501 CTGAGATCACCGGTCATCATGACCCTTCACTTTTTGCTTCTGACATCGCTTTTCCT

- 1I*»M T L HF L L L T S L F L
601 GCTCATCTCTGATTCCTGTGAGTTCTTCACTGAAGCCAGTTATCCCCGAAGCTATCCTTGCGATGTGAAAAACGAAAATGGCTCTTTTATTGCAGAATGT
13 L I S bS CEFFTEASYU®PRSYU®PCDVI KNTENGS ST FII AESTC

Xmnl (793)

701 AATGGTCGTCGATTACAGGAAGTACCCCAAACAGTGGACAAAGATGTGACGGAAGTAGACCTGTCTGATAATTTCATCACACGGGTAACGAATGAATCCT
47 N G R R L Q E VPQTVDI KU DVTEVDTLSIDNTF I TRV TNTE S
801 TTCAAGGGCTGCAAAATCTGACTAAAATCAACCTGAACCATAATGCCAAGTCCCAGAGTGGAAATCCTGCTGTAAAGAAAGCTATGACTATTACAGACGG
80FF Q G L Q N L T K I NL NHNAIKSOQSGNWPAVKI KA AMT I T DG

Bsu36I (921)
901 GGCATTTCTCAACCTCAAACACCTAAGGGAGTTGCTGCTGGAAGACAACCAGTTACAACAAATACCAGCTGGTTTGCCAGAATCTTTAAAAAAACTTAGT
113* A F L N L K HL R E L L L EDN QQLQQI PAGLU®PESLKKTL S
1001 CTAATTCAAAACAACATAATTACGTTAACGAAAAAGAACACTTCTGGACTTGGGAACCTGGAAAGTCTCTATTTGGGCTGGAACTGTTATTTTGCTTGTG
147 L I Q N N I | T L T K K N T S GL GNULESLYULGWNT CYTFASTC
Dralll (1180)
1101 ATAAAAAATTTACCATAGAAAATGGAGCATTCCAAAACCTTACCAAGTTGAAGGTGCTGTCATTATCTTTTAATCCCCTTCACAGCGTGCCACCAAGTCT
180D K K F T I E NG A F Q NL T KULIKWVLSLSFNZPLHSVPP S L
Scal (1287)

1201 GCCAAGCTCGCTAACAGAACTCTACCTTAGTAATACCCATATTGGAAACGTCAGTGAAGAAGACTTCAAGGAACTGAGCAATTTAAGAGTACTAGATTTA
213 P S S L T E L Y L S NTH I GNV S EEDTFIKETILSNLR RV L DL
1301 AGTGGAAACTGCCCGAGATGTTTTAACGCTCCATTTCCCTGTGTACCTTGCCAAGGAGATGCTTCAATTCAGATACACCCTCTTGCTTTTCAAACCCTCA
247 S G N C P R C F NA P F P CVPCOQGDASIT QI HPLATFOQT.L

BspEI (1436) EcoRI (1495)
1401 CCCAACTTCGCTACCTAAACCTCTCTAGCACTTCGCTCCGGAAGGTTCCTGCCAGCTGGTTTGACAACATGCACAATCTGAAGGTATTGGATCTTGAATT
280kT Q L R Y L N L S S TS L RKVPASWTFIDNMMHNILIKVLDTILEF
1501 CAACTATTTAATGGACGAAATAGCCTCGGGGGAATTTTTGACAAAATTGCCCTCCTTAGAAATACTTGATTTATCTTACAACTATGAACTGAAAAA
313 N Y L M DE I A S G E F L T K L P S LE 1T L DULSYNYETL KK
1597 ATATCCTCAGCACATTAACATTTCCAAAAATTTCTCGAAGCTTATATCTCTCCAGATGTTGCATTTAAGAGGTTATGTGTTCCAGGAACTTAGAAT GGAA
345 'Y P Q H I N I S K NF S K L I S LQMULHLUZ RSGYVF QELIRME
1697 GATTTCGAGCCCCTGCGGCACCTCTCAAATTTAACGACTATCAACTTGGGCGTTAACTTTATTAAGCAGATTGATTTTAGTATTTTCCAATGGTTCCCCA
379" D F E P L R HL S NL TTI NL GVNTFI K QI DF S I F QWTF P
1797 ACCTGAAAATCATTTACTTGTCAGAAAACAGAATATCACCCTTGGTCAGTGATACCGAGCAACATGATGCAAATGGGACCTCTTTCCAAAGTCACATCCT
412N L K I 1 Y L S E NR I S P LV SDTTEI QHIDANGTS ST FQSH I L

BstBI (1932)

Bsp1191 (1932)
1897 GAAGCGACGCTCAGCCGATATTCAATTTGACCCACATTCGAATTTTTATCATAACACCCGTCCTTTAATAAAGACAGAATGTTCACGTCTTGGCAATGCC
445 K R R S A DI Q F DP HSNU FYHNTA RU®PL I KTET CSH RLGNA

XcemlI (2094)
Mscl (2091)

1997 TTAGATTTAAGCTTGAACAGTATTTTCTTTATTGGGGTAAACCAGTTTAAAGATTTTGGCAACATTTCCTGTTTAAATCTATCTTCAAATGGCAATGGCC
479 L D L S L N S I F F I GV N QF K DTF G N1 S CLNWLSSNGNSG
2097 AGGTGTTAAATGGAACGGAATTTTCATGCTTGTCTGGTATCAAGTATTTGGATTTGACAAACAATAGACTAGACTTTGATGACGATGCTGCTTTCAGTGA
512 Q VL N G T E F S CL S G Il K Y L DULTNNTR RILIUDTFTDUDUDAATF S E

Fspl (2232)
2197 ATTGCCATTGTTAGAAGTTCTCGATCTCAGCTACAATGCGCACTATTTCCGAATAGCAGGGGTAACGCACCGTCTAGGATTTATTGAACATTTAACTAAC
545 L P L L E VL DL SYNAHYF R I A GV THR RILGTF Il EHLTN
2297 CTGAGAGTTTTAAACTTGAGCAACAATGACATTTTTACTTTAACAGAAACACAACTGAAAAGCGCGTCCCTGGGAGAATTAGTTTTCAGTGGGAACCGCC
579" L R VL N L S NND I F T L TETA QLI KSASLSGTETLV F S GNR
2397 TTGACCTTCTGTGGAATGCTCAAGATGTCAGGTACTGGCAAATTTTTCAAAATCTCACCAATCTGACCCGGCTTGACTTAGCCCGTAATAACCTTCGGCA
612kL D L L W NA Q DV RYWOQI FQNULTNULTRILIUDTLARNNILRH

Stul (2507) BspLUII1I (2558)

2497 TATCTCCAGTCAGGCCTTCCTTAACTTGCCCA GGACTCTCACTGACCTATATATAAATGATAACATGTTAAATTTCTTTAACTGGT CATTACTGGAAT
645 | S S Q A F L N L P R T L TODWL Y I NDNMLNTFTFNWS L L E
2595 ACTTCCCTCACCTCAGATTGCTTGACTTAAGTGGAAACCAGCTGTTCTTTTTAACCAATAGCCTATCTACATTTGCATCTTCTCTTGAGACGCTACTGC
678Y F P H L R L L DL SGNO QLT FTFULTNSLSTTFASSLTETTLL
2694 TGAGTCGAAACAGAATTTCCCACCTGCCGTCTGATTTTCTTTCTGGAGCCAGCAGCCTGATACACCTCGATTTGAACTCCAACCAGCTCAAGATGCTCAA
7117 L S R N R I S HL P S DTFL S GAS S LI HLDLNSNIA QLI KMTLN




BStEII (2848) Xbal (2886)
2794 CAGATCCACATTTGAAACGAAGACCGCCACCAAGTTAACTGTTTTGGAACTAGGGGGTAACCCTTTTGACTGTACCTGTGACTTAGGAGATTTTCTAGAA
744 R S T F E T K TA TKULTUVULETLSGGNZPTFDT CTTZ CODTULTGTUDTF L E
PshAI (2931) Xbal (2985)
2894 TGGATGGACAGAAATCTGAACGTCAGGGTTCCCAGACTGACCGATGTCATTTGTGCCAGTCCTGGGGATCAAGAAGGCAAGAGCATTGTGAGTCTAGACC
778 WM DR NL NV RVPRLTDVI CASZPGDTZ QETGTZ KT ST VS LD
2994 TCAGCACTTGTGTTTCAGATACCATTGCAGCCATATTCTGTTTCTTAACCTTTTCTGTCACCATCTCAGTGATGCTGGCTGCCCTGGCCCACCACTGGTT
811 L S T C VS D T I A A Il F CF L TFSVTI SVMULAALAUHUHWTF
3094 TTACTGGGATGCTTGGTTTATCTACCATGTGTGCTTAGCTAAGGTCAAAGGCTACAGGTCTCTGTCCACATCCCAGACTTTCTATGATGCTTACATTTCT
844 Y W D A W F | Y HV CLAIKVIKGYU RS SULSTSOQTTFYDAYl S
3194 TATGACACCAAAGACGCTTCTGTCACGGACTGGGTGATCAATGAA TTGCGCTTCCACCTGGAAGAGAGTGAGGACAAGAATGTGCTCCTGTGTTTAGAG
878 Y D T K D A S V T DWV I NE L RFHULTETETSETDTIKNVTLTILTCTLE
Xmal (3306)
PshAI (3304)
SandI (3302) Sspl (3363)
3293 GAAAGGGATTGGGACCCGGGTCTAGCCATCATCGACAACCTCATGCAGAGCATCAACCAAAGCAAGAAAACAATATTTGTTTTAACCAAAAAATATGCCA
911 E R D W D P G L A I I D NL M QS I NQSKIKTI F VLTZKZKYA
3393 AAAACTGGAATTTTAAAACGGCATTCTACTTGGCCTTGCAGAGGCTAATGGAGGAGAATATGGACGTGATTGTCTTTATTCTGCTGGAGCCAGTGTTGCA
944K N W N F K T A F YL AL QRTLMETENMDUVI VF I L LEZPVLQ
3493 GCATTCGCAGTATTTGAGACTGCGGCAGAGGATCTGCAAGAGTTCCATCCTCCAGTGGCCTGATAACCCCAAGGCGGAAGGCTTGTTTTGGCAGAGTCTG
977 H S Q Y L R L R QR I C K S S I L QWZPUDNZPIKATETGLTFMWRQS L
Mscl (3670)
Nhel (3664)
3593 AAAAATGTCGTCCTAACAGCCAACGATTCACGGTATAACAACTTGTATGTCAATTCCATTAAGCAATACTAAGCTAGCTGGCCAGACATGATAAGATACA
1011 K N V. V L T A N D S R Y N N L Y V N S I K QY e
3693 TTGATGAGTTTGGACAAACCACAACTAGAATGCAGTGAAAAAAATGCTTTATTTGTGAAATTTGTGATGCTATTGCTTTATTTGTAACCATTATAAGCTG

Mfel (3813)
3793 CAATAAACAAGTTAACAACAACAATTGCATTCATTTTATGTTTCAGGTTCAGGGGGAGGTGTGGGAGGTTTTTTAAAGCAAGTAAAACCTCTACAAATGT

EcoRI (3898)
3893 GGTATGGAATTCTAAAATACAGCATAGCAAAACTTTAACCTCCAAATCAAGCCTCTACTTGAATCCTTTTCTGAGGGATGAATAAGGCATAGGCATCAGG
D —— -

Sapl (4080)
3993 GGCTGTTGCCAATGTGCATTAGCTGTTTGCAGCCTCACCTTCTTTCATGGAGTTTAAGATATAGTGTATTTTCCCAAGGTTTGAACTAGCTCTTCATTTC

Sspl (4137) Swal (4151)
4093 TTTATGTTTTAAATGCACTGACCTCCCACATTCCCTTTTTAGTAAAATATTCAGAAATAATTTAAATACATCATTGCAATGAAAATAAATGTTTTTTATT

4193 AGGCAGAATCCAGATGCTCAAGGCCCTTCATAATATCCCCCAGTTTAGTAGTTGGACTTAGGGAACAAAGGAACCTTTAATAGAAATTGGACAGCAAGAA

4293 AGCGAGCTTCTAGCTTTAGTTCCTGGTGTACTTGAGGGGGATGAGTTCCTCAATGGTGGTTTTGACCAGCTTGCCATTCATCTCAATGAGCACAAAGCAG
——————3494 ¢ N R T Y KL P I L E E I T TKUVLIKSGNMTETILVTFSTC
Sacl (4412) BstXI (4441)
4393 TCAGGAGCATAGTCAGAGATGAGCTCTCTGCACATGCCACAGGGGCTGACCACCCTGATGGATCTGTCCACCTCATCAGAGTAGGGGTGCCTGACAGCCA
1124D P A Y D S I L E R CM G CP SV VR I SRDVETDTSYU PHTZ RVAYV
Stul (4576)

4493 CAATGGTGTCAAAGTCCTTCTGCCCGTTGCTCACAGCAGACCCAATGGCAATGGCTTCAGCACAGACAGTGACCCTGCCAATGTAGGCCTCAATGTGGAC
799 | T D F D K Q G NS VASGIAI AEATCVTVRGI YATETI HV
4593 AGCAGAGATGATCTCCCCAGTCTTGGTCCTGATGGCCGCCCCGACATGGTGCTTGTTGTCCTCATAGAGCATGGTGATCTTCTCAGTGGCGACCTCCACC
464 A S | | E G T K TR I A A GV HHIEKNDTETYTLMTI KETAVE V

Xmnl (4718) Asel (4784)
4693 AGCTCCAGATCCTGCTGAGAGATGTTGAAGGTCTTCATGGTGGCCCTCCTATAGTGAGTCGTATTATACTATGCCGATATACTATGCCGATGATTAATTG
124L E L D Q Q S I N F T K M =

Sacl (4841)
4793 TCAAAACAGCGTGGATGGCGTCTCCAGCTTATCTGACGGTTCACTAAACGAGCTCTGCTTATATAGACCTCCCACCGTACACGCCTACCGCCCATTTGCG
~d

Spel (4939)
4893 TCAATGGGGCGGAGTTGTTACGACATTTTGGAAAGTCCCGTTGATTTACTAGTCAAAACAAACTCCCATTGACGTCAATGGGGTGGAGACTTGGAAATCC
e

SnaBI (5067)
4993 CCGTGAGTCAAACCGCTATCCACGCCCATTGATGTACTGCCAAAACCGCATCATCATGGTAATAGCGATGACTAATACGTAGATGTACTGCCAAGTAGGA

Ndel (5172)
5093 AAGTCCCATAAGGTCATGTACTGGGCATAATGCCAGGCGGGCCATTTACCGTCATTGACGTCAATAGGGGGCGTACTTGGCATATGATACACTTGATGTA

5193 CTGCCAAGTGGGCAGTTTACCGTAAATACTCCACCCATTGACGTCAATGGAAAGTCCCTATTGGCGTTACTATGGGAACATACGTCATTATTGACGTCAA

Pacl (5358)
Pstl  (5351)

Sdal (5350) BspLU11I (5368)
5293 TGGGCGGGGGTCGTTGGGCGGTCAGCCAGGCGGGCCATTTACCGTAAGTTATGTAACGCCTGCAGGTTAATTAAGAACATGTGAGCAAAAGGCCAGCAAA
e

5393 AGGCCAGGAACCGTAAAAAGGCCGCGTTGCTGGCGTTTTTCCATAGGCTCCGCCCCCCTGACGAGCATCACAAAAATCGACGCTCAAGTCAGAGGTGGCG




5493

5593

5693

5793

5893

5993

6093

6193

AAACCCGACAGGACTATAAAGATACCAGGCGTTTCCCCCTGGAAGCTCCCTCGTGCGCTCTCCTGTTCCGACCCTGCCGCTTACCGGATACCTGTCCGCC

ApaLl (5682)
TTTCTCCCTTCGGGAAGCGTGGCGCTTTCTCATAGCTCACGCTGTAGGTATCTCAGTTCGGTGTAGGTCGTTCGCTCCAAGCTGGGCTGTGTGCACGAAC

CCCCCGTTCAGCCCGACCGCTGCGCCTTATCCGGTAACTATCGTCTTGAGTCCAACCCGGTAAGACACGACTTATCGCCACTGGCAGCAGCCACTGGTAA

CAGGATTAGCAGAGCGAGGTATGTAGGCGGTGCTACAGAGTTCTTGAAGTGGTGGCCTAACTACGGCTACACTAGAAGAACAGTATTTGGTATCTGCGCT

CTGCTGAAGCCAGTTACCTTCGGAAAAAGAGTTGGTAGCTCTTGATCCGGCAAACAAACCACCGCTGGTAGCGGTGGTTTTTTTGTTTGCAAGCAGCAGA

TTACGCGCAGAAAAAAAGGATCTCAAGAAGATCCTTTGATCTTTTCTACGGGGTCTGACGCTCAGTGGAACGAAAACTCACGTTAAGGGATTTTGGTCAT

Eagl (6118)
Pacl (6098) Swal (6107) NotI (6117)
GGCTAGTTAATTAACATTTAAATC AGCGGCCGCAATAAAATATCTTTATTTTCATTACATCTGTGTGTTGGTTTTTTGTGTGAATCGTAACTAACATACG

CTCTCCATCAAAACAAAACGAAACAAAACAAACTAGCAAAATAGGCTGTCCCCAGTGCAAGTGCAGGTGCCAGAACATTTCTCTATCGAA
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