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EcoRI (23)
NotI (2) Xbal (19) Sdal (38) Spel (45)
1 GCGGCCGCGTCGACGATATCTAGAATTCGGATCCTGCAGGGCCCACTAGTGCCAAGAACATCTTAAGTCACAGAAACATTAGTTTTTGGAAGCAGGGTTT

101 GCTGTAACTATAGTAGAAATGACATTCTGATTCCACTCCTAGCTTCACAAGGATATCTGTGAAAGATTTGGGGCAAAACTGTTAAGCTGTCTGAAAGTGC

201 TTGCATAAGAAATGGGTTTTACTGCTAAAACTGTCATATTGCTGAGTTTTGAATGCCCTAATGGTAAATGATACTGGGTTGCCAAAAATAACCAGATT

Sspl (341)
301 AGTAGTTTTTTCATTCATTTGGCCGTCTCAGTAAGTCAAATATTGATACTTTCTACTAAGTCATCTTGCCAACACCCATTTTGTTATACTTATGCTGAAT

401 CTGTTTGTCATCTCTTAAGTAAGAAAATTATTGATTATTTTGTGGGGATTTAATTTAAAAAAAATGGTAATGGATACTGTAAAGGAGCATTATTTGGATG

501 GTTTAAAAACATCTTCCTTGATGGGAAAATCTTTTAAAAGGCTTTCTAACTTGGTGTAATTACTTGAATTAAGGAAGTGCAATGCCATTCTACTGACTTA

Nhel (6
601 GAACAACTTTTTTGACTTCCTGCAAAGAGGACCCTTACAGTATTTTTGGAGAAGTTAGTAAAACCGAATCTGACATCATCACCTAGCAGTTCATGCAGCT

PpullI (771)
Nsil (776)
701 AGCAAGTGGTTTGTTCTTAGGGTAACAGAGGAGGAAATTGTTCCTCGTCTGATAAGACAACAGTGGAGAgtatgcatttatttatttacttttacatttt

SphI (868)
801 tgattcgtttttacagagaaaaacttctacagagataacaattattttgettttcagAAGGACGCATGCTGTTTCTTAGGGACACGGCTGACTTCCAGAT

Ncol (905)
901 ATGACCATGGAAATCAAGGTGCTGTTTGCCCTCATCTGTATTGCTGTTGCTGAGGCAAAACCCACTGAAATCAATGAAGACCTCAATATAGCTGCTGTGG
—# M E I KVLFAL ICIAVAEAKPTE INEDLNIIAAYV
BglII (1020)
1001 CCTCCAACTTTGCCACCACAGATCTTGAGACTGACCTGTTCACCAACTGGGAGACCATGAATGTGATTAGCACTGACACAGAGCAGGTGAACACAGATGC
32bPA S NFATTDLETDLFTNWETMNY ISTDTEQVNTDA
1101 TGACAGGGGCAAGCTGCCTGGCAAAAAACTCCCCCCAGATGTCCTGAGGGAGCTGGAGGCCAATGCCAGAAGGGCTGGTTGCACAAGAGGCTGCCTCATT
65 DR GKLPGKIKLPPDVLRELEANARRAGCTRGCTL I
1201 TGCCTCTCCCACATTAAGTGCACCCCTAAGATGAAGAAATTTATCCCTGGCAGGTGCCACACTTATGAAGGTGAAAAGGAGTCTGCTCAGGGAGGGATTG
9F C L SH IKCTPKMKIKTF IPGRCHTYEGETKTESAQGG G I
1301 GAGAGGCAATTGTTGATATCCCAGAGATTCCTGGCTTCAAGGATAAGGAGCCACTGGACCAGTTTATTGCTCAAGTGGACCTCTGTGCTGATTGCACCAC
132G EA IVD IPE IPGFKDKEPLDOQFIAQVDLCADCTT
1401 TGGCTGTCTGAAGGGCCTTGCCAATGTCCAGTGCTCTGACCTCCTGAAGAAGTGGCTTCCCCAGAGGTGTACCACTTTTGCCAGCAAGATTCAGGGTAGG
65 G CLKGLANVQCSDLLEKKWLPQRCTTTFASK I1QGTR
Nhel (1539)
1501 GTGGACAAAATCAAGGGTCTGGCTGGGGACAGATGATAGCTAGCTGGCCAGACATGATAAGATACATTGATGAGTTTGGACAAACCACAACTAGAATGCA
19 VD K I K G L AGDTR R e
1601 GTGAAAAAAATGCTTTATTTGTGAAATTTGTGATGCTATTGCTTTATTTGTAACCATTATAAGCTGCAATAAACAAGTTAACAACAACAATTGCATTCAT

1701 TTTATGTTTCAGGTTCAGGGGGAGGTGTGGGAGG AAAGCAAGTAAAACCTCTACAAATGTGGTATGGAATTAATTCTAAAATACAGCATAGCAA

[

1801 AACTTTAACCTCCAAATCAAGCCTCTACTTGAATCCTTTTCTGAGGGATGAATAAGGCATAGGCATCAGGGGCTGTTGCCAATGTGCATTAGCTGTTTGC
1901 AGCCTCACCTTCTTTCATGGAGTTTAAGATATAGTGTATTTTCCCAAGGTTTGAACTAGCTCTTCATTTCTTTATGTTTTAAATGCACTGACCTCCCACA
Sspl (2018)
2001 TTCCCTTTTTAGTAAAATATTCAGAAATAATTTAAATACATCATTGCAATGAAAATAAATGTTTTTTATTAGGCAGAATCCAGATGCTCAAGGCCCTTCA
2101 TAATATCCCCCAGTTTAGTAGTTGGACTTAGGGAACAAAGGAACCTTTAATAGAAATTGGACAGCAAGAAAGCGAGCTTCTAGCTTATCCTCAGTCCTGC
1254 « D Q

2201 TCCTCTGCCACAAAGTGCACGCAGTTGCCGGCCGGGTCGCGCAGGGCGAACTCCCGCCCCCACGGCTGCTCGCCGATCTCGGTCATGGCCGGCCCGGAGG
17274E E AVF HV CNGAPDRVLAFERGWPQEGTIETMAPGSA

2301 CGTCCCGGAAGTTCGTGGACACGACCTCCGACCACTCGGCGTACAGCTCGTCCAGGCCGCGCACCCACACCCAGGCCAGGGTGTTGTCCGGCACCACCTG
841 DR FNTSVVESWEAYLEDLGRVWVYWALTNDPVVAQ

SerAl (2446)

2401 GTCCTGGACCGCGCTGATGAACAGGGTCACGTCGTCCCGGACCACACCGGCGAAGTCGTCCTCCACGAAGTCCCGGGAGAACCCGAGCCGGTCGGTCCAG
554D QVAS I FLTVDDRVVGAFDDEVFDRSTFGLRDTW

2501 AACTCGACCGCTCCGGCGACGTCGCGCGCGGTGAGCACCGGAACGGCACTGGTCAACTTGGCCATGATGGCTCCTCCTGTCAGGAGAGGAAAGAGAAGAA
24F EVAGAVDRATLVPVASTLIKAM=

2601 GGTTAGTACAATTGCTATAGTGAGTTGTATTATACTATGCAGATATACTATGCCAATGATTAATTGTCAAACTAGGGCTGCAGGTTAATTAAGAACATGT

2701 GAGCAAAAGGCCAGCAAAAGGCCAGGAACCGTAAAAAGGCCGCGTTGCTGGCG CCATAGGCTCCGCCCCCCTGACGAGCATCACAAAAATCGACG

2801 CTCAAGTCAGAGGTGGCGAAACCCGACAGGACTATAAAGATACCAGGCGTTTCCCCCTGGAAGCTCCCTCGTGCGCTCTCCTGTTCCGACCCTGCCGCTT

2901 ACCGGATACCTGTCCGCCTTTCTCCCTTCGGGAAGCGTGGCGCTTTCTCATAGCTCACGCTGTAGGTATCTCAGTTCGGTGTAGGTCGTTCGCTCCAAGC

3001 TGGGCTGTGTGCACGAACCCCCCGTTCAGCCCGACCGCTGCGCCTTATCCGGTAACTATCGTCTTGAGTCCAACCCGGTAAGACACGACTTATCGCCACT

3101 GGCAGCAGCCACTGGTAACAGGATTAGCAGAGCGAGGTATGTAGGCGGTGCTACAGAGTTCTTGAAGTGGTGGCCTAACTACGGCTACACTAGAAGAACA

3201 GTATTTGGTATCTGCGCTCTGCTGAAGCCAGTTACCTTCGGAAAAAGAGTTGGTAGCTCTTGATCCGGCAAACAAACCACCGCTGGTAGCGGTGG

3301 TTGTTTGCAAGCAGCAGATTACGCGCAGAAAAAAAGGATCTCAAGAAGATCCTTTGATC CTACGGGGTCTGACGCTCAGTGGAACGAAAACTCACG

3401 TTAAGGGA GGTCATGGCTAGTTAATTAACATTTAAATCA






