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GCGGCCGCGTCGACGATATCTAGAATTCGGATCCTGCAGGGCCTGAAATAACCTCTGAAAGAGGAACTTGGTTAGGTACCTTCTGAGGCGGAAAGAACCA

GCTGTGGAATGTGTGTCAGTTAGGGTGTGGAAAGTCCCCAGGCTCCCCAGCAGGCAGAAGTATGCAAAGCATGCATCTCAATTAGTCAGCAACCAGGTGT

GGAAAGTCCCCAGGCTCCCCAGCAGGCAGAAGTATGCAAAGCATGCATCTCAATTAGTCAGCAACCATAGTCCCACTAGTGCCAAGAACATCTTAAGTCA

CAGAAACATTAGTTTTTGGAAGCAGGGTTTGCTGTAACTATAGTAGAAATGACATTCTGATTCCACTCCTAGCTTCACAAGGATATCTGTGAAAGATTTG

GGGCAAAACTGTTAAGCTGTCTGAAAGTGCTTTTGCATAAGAAATGGGTTTTACTGCTAAAACTGTCATATTGCTGAGTTTTGAATGCCCTAATGGTAAA

TGATACTGGGTTGCCAAAAATAACCAGATTAGTAGTTTTTTCATTCATTTGGCCGTCTCAGTAAGTCAAATATTGATACTTTCTACTAAGTCATCTTGCC

AACACCCATTTTGTTATACTTATGCTGAATCTGTTTGTCATCTCTTAAGTAAGAAAATTATTGATTATTTTGTGGGGATTTAATTTAAAAAAAATGGTAA

TGGATACTGTAAAGGAGCATTATTTGGATGGTTTAAAAACATCTTCCTTGATGGGAAAATCTTTTAAAAGGCTTTCTAACTTGGTGTAATTACTTGAATT

AAGGAAGTGCAATGCCATTCTACTGACTTAGAACAACTTTTTTGACTTCCTGCAAAGAGGACCCTTACAGTATTTTTGGAGAAGTTAGTAAAACCGAATC

TGACATCATCACCTAGCAGTTCATGCAGCTAGCAAGTGGTTTGTTCTTAGGGTAACAGAGGAGGAAATTGTTCCTCGTCTGATAAGACAACAGTGGAGAg

tatgcatttatttatttacttttacatttttgattcgtttttacagagaaaaacttctacagagataacaattattttgcttttcagAAGGACGCATGCT

GTTTCTTAGGGACACGGCTGACTTCCAGATATGACCATGGAAATCAAGGTGCTGTTTGCCCTCATCTGTATTGCTGTTGCTGAGGCAAAACCCACTGAAA

TCAATGAAGACCTCAATATAGCTGCTGTGGCCTCCAACTTTGCCACCACAGATCTTGAGACTGACCTGTTCACCAACTGGGAGACCATGAATGTGATTAG

CACTGACACAGAGCAGGTGAACACAGATGCTGACAGGGGCAAGCTGCCTGGCAAAAAACTCCCCCCAGATGTCCTGAGGGAGCTGGAGGCCAATGCCAGA

AGGGCTGGTTGCACAAGAGGCTGCCTCATTTGCCTCTCCCACATTAAGTGCACCCCTAAGATGAAGAAATTTATCCCTGGCAGGTGCCACACTTATGAAG

GTGAAAAGGAGTCTGCTCAGGGAGGGATTGGAGAGGCAATTGTTGATATCCCAGAGATTCCTGGCTTCAAGGATAAGGAGCCACTGGACCAGTTTATTGC

TCAAGTGGACCTCTGTGCTGATTGCACCACTGGCTGTCTGAAGGGCCTTGCCAATGTCCAGTGCTCTGACCTCCTGAAGAAGTGGCTTCCCCAGAGGTGT

ACCACTTTTGCCAGCAAGATTCAGGGTAGGGTGGACAAAATCAAGGGTCTGGCTGGGGACAGATGATAGCTAGCTGGCCAGACATGATAAGATACATTGA

TGAGTTTGGACAAACCACAACTAGAATGCAGTGAAAAAAATGCTTTATTTGTGAAATTTGTGATGCTATTGCTTTATTTGTAACCATTATAAGCTGCAAT

AAACAAGTTAACAACAACAATTGCATTCATTTTATGTTTCAGGTTCAGGGGGAGGTGTGGGAGGTTTTTTAAAGCAAGTAAAACCTCTACAAATGTGGTA

TGGAATTAATTCTAAAATACAGCATAGCAAAACTTTAACCTCCAAATCAAGCCTCTACTTGAATCCTTTTCTGAGGGATGAATAAGGCATAGGCATCAGG

GGCTGTTGCCAATGTGCATTAGCTGTTTGCAGCCTCACCTTCTTTCATGGAGTTTAAGATATAGTGTATTTTCCCAAGGTTTGAACTAGCTCTTCATTTC
TTTATGTTTTAAATGCACTGACCTCCCACATTCCCTTTTTAGTAAAATATTCAGAAATAATTTAAATACATCATTGCAATGAAAATAAATGTTTTTTATT
AGGCAGAATCCAGATGCTCAAGGCCCTTCATAATATCCCCCAGTTTAGTAGTTGGACTTAGGGAACAAAGGAACCTTTAATAGAAATTGGACAGCAAGAA
AGCGAGCTTCTAGCTTATCCTCAGTCCTGCTCCTCTGCCACAAAGTGCACGCAGTTGCCGGCCGGGTCGCGCAGGGCGAACTCCCGCCCCCACGGCTGCT

CGCCGATCTCGGTCATGGCCGGCCCGGAGGCGTCCCGGAAGTTCGTGGACACGACCTCCGACCACTCGGCGTACAGCTCGTCCAGGCCGCGCACCCACAC

CCAGGCCAGGGTGTTGTCCGGCACCACCTGGTCCTGGACCGCGCTGATGAACAGGGTCACGTCGTCCCGGACCACACCGGCGAAGTCGTCCTCCACGAAG

TCCCGGGAGAACCCGAGCCGGTCGGTCCAGAACTCGACCGCTCCGGCGACGTCGCGCGCGGTGAGCACCGGAACGGCACTGGTCAACTTGGCCATGATGG

CTCCTCCTGTCAGGAGAGGAAAGAGAAGAAGGTTAGTACAATTGCTATAGTGAGTTGTATTATACTATGCAGATATACTATGCCAATGATTAATTGTCAA

ACTAGGGCTGCAGGTTAATTAAGAACATGTGAGCAAAAGGCCAGCAAAAGGCCAGGAACCGTAAAAAGGCCGCGTTGCTGGCGTTTTTCCATAGGCTCCG

CCCCCCTGACGAGCATCACAAAAATCGACGCTCAAGTCAGAGGTGGCGAAACCCGACAGGACTATAAAGATACCAGGCGTTTCCCCCTGGAAGCTCCCTC

GTGCGCTCTCCTGTTCCGACCCTGCCGCTTACCGGATACCTGTCCGCCTTTCTCCCTTCGGGAAGCGTGGCGCTTTCTCATAGCTCACGCTGTAGGTATC
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TCAGTTCGGTGTAGGTCGTTCGCTCCAAGCTGGGCTGTGTGCACGAACCCCCCGTTCAGCCCGACCGCTGCGCCTTATCCGGTAACTATCGTCTTGAGTC

CAACCCGGTAAGACACGACTTATCGCCACTGGCAGCAGCCACTGGTAACAGGATTAGCAGAGCGAGGTATGTAGGCGGTGCTACAGAGTTCTTGAAGTGG

TGGCCTAACTACGGCTACACTAGAAGAACAGTATTTGGTATCTGCGCTCTGCTGAAGCCAGTTACCTTCGGAAAAAGAGTTGGTAGCTCTTGATCCGGCA

AACAAACCACCGCTGGTAGCGGTGGTTTTTTTGTTTGCAAGCAGCAGATTACGCGCAGAAAAAAAGGATCTCAAGAAGATCCTTTGATCTTTTCTACGGG

GTCTGACGCTCAGTGGAACGAAAACTCACGTTAAGGGATTTTGGTCATGGCTAGTTAATTAACATTTAAATCA
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